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GGGAGTTCAAACACAGATGCAATACAATTAATTGAAGAGTATGTAAATAGAGAAGTGC3ATATTTGTCGAAACGTTATCGTTCACCGTTCCCTTGTC 
AATAAAGGAAAACGCCATGCTCAAGCGTGGGCATTTGAAAGATCTGACGCTGACGTTTTTTTAACCGTAGATTCAGATACTTATATCTATCCAAAT 
GCCTTAGAAGAACTCCTAAAAAGCTTCAATGATGAGACAGTTTATGCTGCAACAGGACATTTGAATGCTAGAAACAGACAAACTAATCTATTAACG 
CGACTTACAGATATCCGTTACGATAATGCCTTTGGGGTGGAGCGTGCTGCTCAATCATTAACAGGTAATATTTTAGTTTGCTCAGGACCATTGAGT 
ATTTATCGACGTGAAGTGATTATTCCTAACTTAGAGCGCTATAAAAATCAAACATTCCTAGGTTTACCTGTTAGCATTGGGGATGATCGATGTTTA 
ACAAATTATGCTATTGATTTAGGACGCACTGTCTACCAATCAACAGCTAGATGTGATACTGATGTACCTTTCCAATTAAAAAGTTATTTAAAGCAA 
CAAAATCGATGGAATAAATCTTTTTTTAAAGAATCTATTATTTCTGTTAAAAAAATTCTTTCTAATCCCATCGTTGCCTTATGGACTATTTTCGAA 
GTCGTTATGTTTATGATGTTGATTGTCGCAATTGGGAATCTTTTGTTTAATCAAGCTATTCAATTAGACCTTATTAAACTTTTTGCCTTTTTATCC 
ATCATCTTTATCGTTGCTTTATGTCGTAATGTTCATTATATGATCAAACATCCTGCTAGTTTTTTGTTATCTCCTCTGTATGGAATATTACACTTG 
TTTGTCTTACAGCCCCTAAAACTTTATTCTTTATGCACCATTAAAAATACGGAATGGGGAACACGTAAAAAGGTCACTATTTTTAAA 

SEQ ID 2248 

LTLPLIYIRISRSLSFKEIKKERGVIVPIFKKTLIVLSFIFLISILIYLNMYLFGTSTVGIYGVILITYLVIKLGLSFLYEPFKGKPHDYKVAAVI 
PSYNEDAESLLETLKSVLAQTYPLSEIYIVDDGSSNTDAIQLIEEYVNREVDICRNVIVHRSLVNKGKRHAQAWAFERSDADVFLTVDSDTYIYPN 
ALEELLKSFNDETVYAATGHLNARNRQTNLLTRLTDIRYDNAFGVERAAQSLTGNILVCSGPLSIYRREVIIPNLERYKNQTFLGLPVSIGDDRCL 
TNYAIDLGRTVYQSTARCDTDVPFQLKSYLKQQNRWNKSFFKESIISVKKILSNPIVALWTIFEWMFMMLIVAIGNLLFNQAIQLDLIKLFAFLS 
IIFIVALCRNVHYMIKHPASFLLSPLYGILHLFVLQPLKLYSLCTIKNTEWGTRKKVTIFK 

SEQ ID 2249 

ATGGCTTGCATAATCAGGAGAGCAAGATTAGGAGATGAAGTCAATTTAGCTTATATTCAAACGGAGAGCTGGAAAGCTGCTTTTGGTAAGATACTA 
CCTGAGGATATCATTCAAAAAACTACGGAAATAGAACCTGCCATAACAATGTATCAACAGCTACTACACAAGGAGGTTGGTAAGGGGTATATATTG 
GAAGTAGATAGCAATCCTCATTGTATGGCTTGGTGGGATAAAAGTAGAGAAGATGGTATGCTTGATTATGCAGAACTCATTTGTATACATAGTCTT 
AAAGAAGGTTGGGGAAAAGGTTATGGGTCTCAAATGATGAATCATGTACTATCAGAGATACAACAAGCAGGTTATAATAAAGTGATACTTTGGGTA 
TTTACAGAAAATACACGCGCAAGGAAATTTTACGATAGGTTTGGTTTTTCTTTTAAGGGTAAATCAAAAACTTATTTTGAAAAGGAAGAAATGTGT 
TATGAGAAGATTTTGCAC 

SEQ ID 2250 

MACIIRRARLGDEWLAYIQTESWKAAFGKILPEDIIQKTTEIEPAITMYQQLLHKEVGKGYILEVDSNPHCMAWWDKSREDGMLDYAELICIHSL 
KEGWGKGYGSQMMNHVLSEIQQAGYNKVILWVFTENTRARKFYDRFGFSFKGKSKTYFEKEEMCYEKILH 

SEQ ID 2251 

ATGGAGAAAATTACGAATGATTTTGAAAAAGTTATAGCTGTGCTAAATCAACTAAGTATTTCTTATGAATTAGTGGAAAATGGACCTGTTTTGTTG 
ACGGAGCAAGCAGATAACTTTATTGTGGGAATTGAAGGAGTAAGAACAAAAATAATGTTCTTGACCAACAAGAAAAAGACGAAATATTATTTACTA 
ATAATGGATGACCAGAAACTATTTTATCCTATGAAAACAATAGTAGCCTTTAGA 

SEQ ID 2252 

MEKITNDFEKVIAVLNQLSISYELVENGPVLLTEQADNFIVGIEGVRTKIMFLTNKKKTKYYLLIMDDQKLFYPMKTIVAFR 

SEQ ID 2253 

TTGATATATCAATGGTTAAAGACAATAAAGGAGAACAATATGACATTTGAAGAAATTTTACCAGGTTTAAAAGCAAAGAAAAAATATGTACGTACA 
GGTTGGGGGGGCGCTGAAAATTATGTTCAGTTATTTGATACCCTTGAAGTTAATGGGAAAGTACTACAGGCTACACCTTATTTTCTTATTAATGTT 
ACTGGTGAAGGTGAAGGTTTTTCCATGTGGGCACCAACACCATGTGATGTTTTAGCAGAGGATTGGATCGAGGTCAATGAC 

SEQ ID 2254 

MIYQWLKTIKENNMTFEEILPGLKAKKKYVRTGWGGAENYVQLFDTLEVNGKVLQATPYFLINVTGEGEGFSMWAPTPCDVLAEDWIEVKD 

SEQ ID 2255 

GTGTCTATTTCGTCAATAAAGGAGAACAATATGACATTTGAAGAGATTTTACCAGGTTTAAAAGCCAAGAAAAAATATGTACGTACAGGTTGGGGT 
GGCGCTGAAAATTATGTGCAGTTGTTTGATACCCTTGAAGTGGATGGGAAAGTACTACAGGCGACGCCTTATTTTCTGATTCATGTTACTGGTGCA 
GGTGAAGGTTTTTCCATGTGGGCACCGACACCATGTGATGTGTTAGCAGAGGATTGGATTGAGGTCAATGAC 

SEQ ID 2256 

VSISSIKENNMTFEEILPGLKAKKKYVRTGWGGAENYVQLFDTLEVDGKVLQATPYFLIHVTGAGEGFSMWAPTPCDVLAEDWIEVND 

SEQ ID 2257 

ATGACTAAAGTTGTTTTAGTGACGGGCTGTGCTAGTGGAATTGGTTATGCACAGGCTCAATATTTTTTGAAACAAGGGTATCAAGTATATGGTGTG 
GATAAGTCGGATAAACCGAACTTAAATGGTAATTTTAACTTTATAAAGTTGGATTTATCCTCTGATTTATCCCCACTATTCACAATGGTACCGACT 
GTTGATATTTTGTGTAATACTGCAGGTATTCTAGATGCCTACAAGCCACTTCTAGAAGTAAGTGATGAAGAACTGGAACACCTATTTGATATTAAT 
TTTTTCGTGACTGTTAGGCTAACACGTCATTATCTTAGACGTATGGTGGAAAAGAAGTCAGGTATTATTATCAATATGTGCTCAATAGCAAGTTTT 
ATAGCGGGTGGCGGTGGAGCTGCATATACTAGTTCTAAACATGCCCTTGCGGGATTCACACGTCAATTGGCTTTGGATTACGCAAAAGATTGTATT 
CAAATTTTTGGTATAGCGCCAGGTGCTGTACAAACTGCTATGACTGCTAGTGATTTTGAACCTGGTGGATTAGCAGAATGGGTAGCTAGTGAGACG 
CCAATTGGTCGTTGGACTAAACCAAGTGAAGTTGCTGAATTAACTGGATTTCTTGCTTCAGGAAAAGCGAGATCAATGCAAGGTGAAATTGTCAAA 
ATTGATGGTGGCTGGAGTTTGAAA 

SEQ ID 2258 

MTKWLVTGCASGIGYAQAQYFLKQGYQVYGVDKSDKPNLNGNFNFIKLDLSSDLSPLFTMVPTVDILCNTAGILDAYKPLLEVSDEELEHLFDIN 
FFVTVRLTRHYLRRMVEKKSGIIINMCSIASFIAGGGGAAYTSSKHALAGFTRQLALDYAKDCIQIFGIAPGAVQTAMTASDFEPGGLAEWVASET 
PIGRWTKPSEVAELTGFLASGKARSMQGEIVKIDGGWSLK 

SEQ ID 2259 

TTGAGGTCAATGACTAAAGTTGTTTTAGTGACGGGCTGTGCTAGTGGGATTGGTTATGCACAGGCCCGCTATTTTTTGAAACAAGGGCATCACGTA 
TATGGTGTGGATAAGTCGGATAAACCGGACTTAAGCGGTAACTTTCACTTTATCAAATTGGATTTATCCTCTGAGTTAGCCCCACTATTTAAAGTG 
GTCCCCAGTGTTGATATTTTGTGTAATACTGCAGGGATTTTAGATGCCTACAAGCCACTTTTAGACGTCAGTGATGAAGAAGTGGAACACCTATTT 
GATATTAATTTTTTTGCGACGGTGAAGTTAACACGTCATTATCTTAGACGTATGGTGGAAAAGCAGTCAGGTGTTATCATCAATATGTGCTCAATA 
GCAAGTTTTATAGCGGGTGGCGGTGGTGTTGCCTATACGAGTTCTAAGCATGCCCTTGCGGGATTCACGCGCCAGCTGGCTTTGGATTACGCCAAA 
GATCAGATTCACATTTTTGGTATAGCACCAGGTGCTGTCAAAACCGCTATGACGGCTAACGATTTTGAGCCTGGTGGCTTAGCAGACTGGGTAGCT 
CGTGAGACGCCAATTGGGCGTTGGACTAAACCAGATGAAGTTGCTGAATTAACGGGATTTCTTGCTTCAGGAAAAGCGAGATCAATGCAAGGCGAG 
ATTGTCAAAATTGACGGTGGCTGGACTTTGAAA 

SEQ ID 2260 

LRSMTKWLVTGCASGIGYAQARYFLKQGHHVYGVDKSDKPDLSGNFHFIKLDLSSELAPLFKWPSVDILCNTAGILDAYKPLLDVSDEEVEHLF 
DINFFATVKLTRHYLRRMVEKQSGVIINMCSIASFIAGGGGVAYTSSKHALAGFTRQLALDYAKDQIHIFGIAPGAVKTAMTANDFEPGGLADWVA 
RETPIGRWTKPDEVAELTGFLASGKARSMQGEIVKIDGGWTLK 

SEQ ID 2261 

ATGAAGGCACAAGAATTATGGAATAAGTTTAAATCTTTGAATCCTTCAATCGGTGATGAGATAGACGCATGGCAATTTGGAGCAGAACCAGATCTT 
CTGGCAAAGTTAGTTGTAGATGGGACAAAAACTGCAACGGCCTCTGCCTATGATTTATATGAATTAGATGAGGAAGGGTTACACAAGTTGGTTCAT 
ATGATATTATTTTGGATAGCAATGATGAAGCTATCTGTATTATTGAAA 

SEQ ID 2262 
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MKAQELWNKFKSLNPSIGDEIDAWQFGAEPDLLAKLWDC3TKTATASAYDLYELDEEGLHKLVHMILFWIAMMKLSVLLK 

SEQ ID 2263 

TTGGATAGCAATGATGAAGCTATCTGTATTATTGAAATAACTAAAGTTGATATTGTCCCTTTTAAAGATGTCTCTGCAGACCATGCTTTTAAAGAA 
GGAGAAGGAGATAAAACTTTAGAATGGTGGAGAAAAGCTCACATTGATTTCTTTAAACCTTATTTTGAGGAGTTTGGTTTAATGTTTAGTGAGGAC 
TCTAGGATAGTTTTAGAGGAATTCCAAGTGGTTTACCCAAAGGAGATTAACGAA 

SEQ ID 2264 

MDSNDEAICIIEITKVDIVPFKDVSADHAFKEGEGDKTLEWWRKAHIDFFKPYFEEFGLMFSEDSRIVLEEFQWYPKEINE 

SEQ ID 2265 

ATGAAATTAGCGGTTTTGGGGACAGGTATGATTGTTAAGGAAGTTTTGCCTGTCTTGCAGAAAATTGAAGC3TATTGATCTAGTTGCTATCTTATCA 
ACAGTTAGAAGTTTGGAGACAGCTAAAGATCTAGCTAAGGAATATAACATGTCTCTAGCTACGAGTGAATATAAGGCTGTCTTGGACAATGAGGAG 
ATTGACACAGTCTATATTGGACTGCCGAATCACTTGCATTTTGACTATGCTAAGGAGGCACTCTTGGCAGGAAAACATGTCATTTGTGAGAAGCCA 
TTTACATTAGAAGCAAGTCAATTAGAAGAACTTGTATCTATTGCCAATACTAGGCAACTAATATTACTCGAAGCAATTACAAATCAATATTTACCT 
AATTTTGACCTTGTAAAAGAACATTTAAGCAACCTTGGAGATATTAAAATTGTAGAATGTAATTATTCCCAATATTCATCGCGTTATGATGCCTTT 
AAACGTGGGGAAATAGCACCAGCTTTCAATCCTGAAATGGGTGGAGGTGCGTTGAGAGACCTTAATATTTATAATTTACATTTAGTAATTGGACTT 
TTTGGAGAACCTATAACAGCACAGTATTTACCAAATATAGAGCGTGGTATTGATACTTCAGGAGTTCTAGTCCTAGACTATGGGCACTTTAAAACA 
GTCTGTATTGGAGCAAAAGATTGTAGTGCAGAAGTAAAATCTACTATTCAAGGTGATAAGGGGTCTATAGCGATTTTAGGGCCAACTAATACTATG 
CCTAAAATTTCATTAACTATGAATGGACAAGAAAGTCATGTTTATCAATTAAATGGTGATAGGCACCGCATGCACGATGAATTTGTTATTTTTGAA 
GGTATTATTAGCAATTTAGATTTTAAGCGTGCTGCTCAAGCTTTAGAACATAGTAGAACGGTGATGAAAGTTCTAGATATGGTAACGAAA 

SEQ ID 2266 

MKLAVLGTGMIVKEVLPVLQKIEGIDLVAILSTVRSLETAKDLAKEYNMSLATSEYKAVLDNEEIDTVYIGLPNHLHFDYAKEALLAGKHVICEKP 
FTLEASQLEELVSIANTRQLILLEAITNQYLPNFDLVKEHLSNLGDIKIVECNYSQYSSRYDAFKRGEIAPAFNPEMGGGALRDLNIYNLHLVIGL 
FGEPITAQYLPNIERGIDTSGVLVLDYGHFKTVCIGAKDCSAEVKSTIQGDKGSIAILGPTNTMPKISLTMNGQESHVYQLNGDRHRMHDEFVIFE 
GIISNLDFKRAAQALEHSRTVMKVLDMVTK 

SEQ ID 2267 

ATGATTTCATCAATTGGACAGGTAATGCTCTACGTTAGCAATGTTGAAGCATCAGCAGATTTTTGGAAAAACAAGGTGGGTTTTGAGCGTGTTGAA 
AAACAGACACAAGGAGATTATGTAACCTATATAGTTGCACCGAAGTTGGATAGTGAAGTTAGCTTCGTCTTACATGACAAAGCAATTATAGCTCAA 
ATGAGTCCTGAGCTAGATTTAGCAACTCCCTCTATTTTATTTGAAACTACTGATATTGACAGTACATATCAAGAATTAACAGCAAATGAGGTTATG 
ACAAATCCTATTGTTGATATGGGGAGTATGAGAGTTTTTAATTTTTCCGATAATGACAATAATTACTTTGCAATCCGTGAAGTAAAA 

SEQ ID 2268 

MISSIGQVMLYVSNVEASADFWKNKVGFERVEKQTQGDYVTYIVAPKLDSEVSFVLHDKAIIAQMSPELDLATPSILFETTDIDSTYQELTANEVM 
TNPIVDMGSMRVFNFSDNDNNYFAIREVK 

SEQ ID 2269 

ATGGTTAAAGCACTAGAAACATACATCGTAACAAATGGAAATGGGCGACAAGCGGTTGATTTTTATAAAGATGTCTTTCAAGCGGATTTAGTGAAT 
ATGATGACATGGGAAGAGATGGACCCCAACTGTCTTGAAGACCGCAAGGATTTAATCATTAATGCTCAGCTTATTTTTGATGGCATTCGTCTTCAA 
ATCTCGGATGAAAATCCAGATTTCGTGTATCAAGCTGGTAAAAATGTTACAGCCGCTATTATTGTGGGTAGCGTAGAGGAGGCGCGTGAAATTTAT 
GAAAAATTAAAGAAGAGTGCACAAGAAGTTCAGTTAGAGTTACAAGAAACTTTCTGGAGTCCTGCTTACGCAAACTTAGTAGACCAATTTGGTGTG 
ATGTGGCAAATTTCAACAGAGTTAAAC 

SEQ ID 2270 

MVKALETYIVTNGNGRQAVDFYKDVFQADLVNMMTWEEMDPNCLEDRKDLIINAQLIFDGIRLQISDENPDFVYQAGKNVTAAIIVGSVEEAREIY 
EKLKKSAQEVQLELQETFWSPAYANLVDQFGVMWQISTELN 

SEQ ID 2271 

ATGTCAAATTATGCCATTATTTTAGCTGCGGGTAAGGGAACTCGCATGAAATCTGATTTACCAAAAGTTATGCATAAAGTATCTGGTATTACCATG 
CTTGAGCATGTTTTCCGTAGTGTGCAAGCTATTGAGCCAAGTAAAATTGTTACTGTTATTGGACATAAGGCGGAGCTTGTACGTGATGTTTTAGGT 
GACAAATCAGAGTTTGTAATGCAAACAGAACAGCTAGGAACTGGCCATGCTGTAATGATGGCGGAAGAAGAATTAGCGACATCAAAAGGACATACA 
CTAGTTATTGCAGGTGATACACCCCTGATTACTGGAGAAAGTTTAAAAAACTTAATTGATTTTCATGTCAATCATAAAAACGTTGCAACAATCTTA 
ACAGCCGATGCTGCAAATCCATTTGGATATGGTCGTATTATCCGTAATTCAGATGATGAAGTTACTAAAATTGTAGAACAAAAGGATGCTAATGAC 
TTTGAGCAGCAGGTTAAAGAGATTAATACTGGAACTTATGTTTTTGATAATCAAAGTCTATTTGAAGCACTTAAAGACATTAATACAAATAACGCT 
CAAGGAGAGTATTATCTAACTGATGTTATTGGAATTTTCAAAGAAGCGGGTAAAAAGGTAGGTGCCTATAAACTTCGTGACTTTGACGAAAGTCTA 
GGAGTTAATGATCGTGTAGCACTTGCAACTGCTGAAAAAGTGATGCGTCACCGAATTGCACGTCAACATATGGTTAATGGGGTCACAGTGGTTAAT 
CCTGATTCCGCTTATATTGATATTGATGTTGAGATTGGAGAAGAATCTGTAATTGAGCCTAATGTGACTTTAAAAGGACAGACGAAGATTGGTAAA 
GGTACTTTATTAACCAATGGTAGTTATTTAGTAGATGCTCAAGTCGGAAATGATGTTACCATCACTAATTCGATGGTTGAAGAATCCATTATTTCT 
GATGGAGTAACCGTAGGCCCTTATGCGCATATTAGACCAGGAACAAGTCTTGCAAAAGGTGTTCATATTGGTAATTTCGTTGAAGTAAAGGGTTCT 
CAAATAGGTGAGAATACGAAGGCAGGTCATTTAACTTATATCGGCAATGCAGAGGTAGGTTGTGATGTTAACTTTGGCGCAGGGACGATTACTGTC 
AATTATGATGGACAAAATAAATTTAAAACAGAAATCGGAAGTAATGTCTTTATCGGAAGTAATTCTACTCTGATTGCACCACTTGAAATTGGTGAT 
AATGCTTTAACAGCAGCTGGATCTACCATCACAGATAATGTTCCAATTGATAGCATAGCTATTGGAAGAGGACGTCAAGTCAATAAAGAAGGATAT 
GCCAATAAAAAACCACATCATCCTTCACAAAAG 

SEQ ID 2272 

MSNYAIILAAGKGTRMKSDLPKVMHKVSGITMLEHVFRSVQAIEPSKIVTVIGHKAELVRDVLGDKSEFVMQTEQLGTGHAVMMAEEELATSKGHT 
LVIAGDTPLITGESLKNLIDFHVNHKNVATILTADAANPFGYGRIIRNSDDEVTKIVEQKDANDFEQQVKEINTGTYVFDNQSLFEALKDINTNNA 
QGEYYLTDVIGIFKEAGKKVGAYKLRDFDESLGVNDRVALATAEKVMRHRIARQHMVNGVTWNPDSAYIDIDVEIGEESVIEPNVTLKGQTKIGK 
GTLLTNGSYLVDAQVGNDVTITNSMVEESIISDGVTVGPYAHIRPGTSLAKGVHIGNFVEVKGSQIGENTKAGHLTYIGNAEVGCDVNFGAGTITV 
NYDGQNKFKTEIGSNVFIGSNSTLIAPLEIGDNALTAAGSTITDNVPIDSIAIGRGRQVNKEGYANKKPHHPSQK 

SEQ ID 2273 

ATGACAAATTATGCCATTATTTTAGCAGCGGGCAAAGGGACTCGCATGACTTCTGATCTCCCAAAAGTTCTTCATAAAGTATCTGGACTAACCATG 
CTTGAGCATGTTTTTCGTAGTGTAAAAGCGATTAGTCCTGAAAAATCCGTGACGGTTATTGGTCACAAATCAGAAATGGTACGTGCTGTCTTAGCA 
GATCAATCAGCCTTTGTCCATCAAACAGAGCAGTTAGGAACTGGCCATGCCGTGATGATGGCAGAAACACAACTAGAAGGACTAGAAGGGCATACC 
TTGGTGATTGCAGGAGATACTCCCTTGATCACTGGAGAAAGCCTGAAGAGTCTGATTGATTTTCATGTGAATCATAAAAATGTCGCCACTATTTTA 
ACAGCTACGGCTCAAGATCCATTTGGTTATGGTCGTATTGTTCGCAACAAAGATGGCGAAGTGATCAAGATTGTTGAGCAAAAAGACGCCAATGAG 
TATGAGCAACAATTAAAAGAAATCAATACAGGAACCTATGTGTTTGATAACAAGCGTCTCTTTGAAGCGCTCAAATGCATCACTACCAACAATGCT 
CAAGGAGAGTATTACCTGACTGACGTTGTGGCTATTTTTAGAGCAAACAAAGAAAAGGTAGGAGCCTATATCCTGAGAGACTTCAATGAAAGTCTG 
GGAGTAAATGATCGTGTGGCCTTAGCAATAGCTGAAACAGTGATGCGTCAGCGCATTACCCAAAAACATATGGTCAATGGGGTGACTTTCCAAAAT 
CCTGAAACTGTTTATATTGAAAGCGATGTTGAGATTGCTCCAGACGTCCTTATCGAAGGAAATGTGACCTTAAAAGGGCGTACACATATCGGCTCA 
GGAACTGTCTTGACGAATGGTACTTATATTGTGGATTCTGAAATTGGTGATAACTGTGTTGTTACCAATTCGATGATCGAATCATCTGTTTTAGCT 
GCAGGAGTTACGGTTGGCCCTTACGCCCACCTTCGACCGGGAACGACCTTAGATAGGGAAGTCCATATCGGTAACTTTGTCGAGGTCAAGGGTTCT 
CACATTGGTGAAAAAACAAAGGCTGGGCATCTGACTTATATTGGAAACGCTCAGGTTGGGTCTTCAGTCAATGTTGGGGCTGGAACCATCACTGTC 
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AACTACGACGGCCAAAACAAATATGAAACAGTCATTGGAGATCACGCTTTTATTGGGAGCAACTCGACTCTCATTGCACCTTTGGAAC3TTGGGGAT 
CACGCTTTAACAGCAGCAGGTTCAACGATTTCAAAAACAGTTCCTATCGATAGCATTGCTATTGGTCGTAGCCGCCAAGTCACAAAAGAAGGTTAT 
GCCAAGCGCCTAGCGCATCACCCAAGTCGAAGCAAA 

SEQ ID 2274 

MTNYAIILAAGKGTRMTSDLPKVLHKVSGLTMLEHVFRSVKAISPEKSVTVIGHKSEMVRAVLADQSAFVHQTEQLGTGHAVMMAETQLEGLEGHT 
LVIAGDTPLITGESLKSLIDFHVNHKNVATILTATAQDPFGYGRIVRNKDGEVIKIVEQKDANEYEQQLKEINTGTYVFDNKRLFEALKCITTNNA 
QGEYYLTDWAIFRANKEKVGAYILRDFNESLGVNDRVALAIAETVMRQRITQKHMVNGVTFQNPETVYIESDVEIAPDVLIEGNVTLKGRTHIGS 
GTVLTNGTYIVDSEIGDNCWTNSMIESSVLAAGVTVGPYAHLRPGTTLDREVHIGNFVEVKGSHIGEKTKAGHLTYIGNAQVGSSVNVGAGTITV 
NYDGQNKYETVIGDHAFIGSNSTLIAPLEVGDHALTAAGSTISKXVPIDSIAIGRSRQVTKEGYAKRLAHHPSRSK 

SEQ ID 2275 

ATGGATTTTGAAGAAAAAACAATTAATCGTCAAACTGTTTTTGATGGACAAATTATCAAAGTAGCTGTTGATGATGTAGAGTTGCCAAATGGATTG 
GGACAATCCAAACGTGAACTTGTTTTTCATGGAGGAGCTGTTGCTACTTTGGCGGTAACTCCTGAGCATAAAATTGTTTTAGTGAAACAGTATCGT 
AAGGCTATTGAAGGTATTTCTTACGAAATTCCAGCAGGGAAACTTGAGACGGGTGAGTCAGGTTCTAAGGAAGAAGCTGCCCTTCGGGAATTAGAA 
GAAGAGACTGGCTACACAGGGAATCTTGAAATTCTTTATAGTTTCTACACTGCTATTGGTTTTTGTAATGAGAAAATCGTCCTCTATCTAGCTACT 
GATTTACAAAAAGTTGAAAATCCTAGGCCACAAGATGATGATGAGGTCCTTGAGCTTCTAGAGTTAAGTTATGAGGATTGTATGCAAATGGTAGAA 
AAAGGCATGATTCAAGATGCGAAAACGATCATTGCTTTACAATATTACGGTTTAAAAATGGGAGGTCATTCT 

SEQ ID 2276 

MDFEEKTINRQTVFDGQIIKVAVDDVELPNGLGQSKRELVFHGGAVATLAVTPEHKIVLVKQYRKAIEGISYEIPAGKLETGESGSKEEAALRELE 
EETGYTGNLEILYSFYTAIGFCNEKIVLYLATDLQKVENPRPQDDDEVLELLELSYEDCMQMVEKGMIQDAKTIIALQYYGLKMGGHS 

SEQ ID 2277 

ATGAAATTTGAAGAAAAAACGCTTAAGAGACAAACAGTTTTTGATGGTCATATTTTTAAAGTTGTTGTGGATGATGTTGAACTTCCCAACAATCTG 
GGGCAATCCAAGCGAGAATTAATTTTTCATCGTGGTGCCGTTGCTGTTTTGGCTATTACTCCTGAACGTAAGATTGTCCTTGTCAAACAATACCGT 
AAGGCTATTGAACGTGTCTCATACGAGATCCCAGCGGGTAAGCTAGAGATTGGTGAGGAAGGCTCAAAGCTAAAAGCTGCTGCACGTGAGCTAGAA 
GAAGAAACAGCCTATACGGGGACATTGACGTTTTTGTATGAATTTTATACAGCGATTGGTTTTTGCAACGAAAAAATCACACTTTTCTTAGCGACA 
GACCTAATACAAGTTGCCAATCCCAAACCTCAAGACGACGATGAAGTTATCGAGGTCTTAGAGTTGACATATCAAGAGTGCATGGACTTAGTCGCT 
CAAGGTAAACTTGCTGACGCTAAAACGTTGATTGCTTTGCAATACTATGCCTTACATTTTGGAGGTGAGCAG 

SEQ ID 2278 

MKFEEKTLKRQTVFDGHIFKVWDDVELPNNLGQ2KRELIFHRGAVAVLAITPERKIVLVKQYRKAIERVSYEIPAGKLEIGEEGSKLKAAARELE 
EETAYTGTLTFLYEFYTAIGFCNEKITLFLATDLIQVANPKPQDDDEVIEVLELTYQECMDLVAQGKLADAKTLIALQYYALHFGGEQ 

SEQ ID 2279 

ATGGGAAAACCATTGTTAACAGATGATATGATTGAACGTTCAAATCGAGGTGAAAAAGTTTCAGGTCAAACAATCTTAGATCAAGAAACTAAAATT 
ATTTCTACAGAAGATGGCATGGAGCAACTAACTGACGAGAACGGTAAACATATCTACAAGAGTCGCCGGATTGAGAATGCAAAACGAAATGAATTT 
CAACGTAAGTTGAATTTAGTTTTATTCATTTTGCTTATTTTGTTGGCTCTCTTGTTTTATGCAATTTTTAAATTA 

SEQ ID 2280 

MGKPLLTDDMIERSNRGEKVSGQTILDQETKIISTEDGMEQLTDENGKHIYKSRRIENAKRNEFQRKLNLVLFILLILLALLFYAIFKL 

SEQ ID 2281 

GTGATGGGAAGGCCATTGTTGACCGATGATATCATCGAAAAAGCGAGACGAATGGAAACATTTGAGCCAGATGATGCTGTAAACTTTGACACAAAA 
GTAATGACGCTACCAGAAAAAGATGATAAAGCACGCATTTATAAAAGTCGTCGGATTGAAAATGCCAAACGCAGCCAATTGCAATCTAAATTAAAT 
GTGATTTTGATAGCTGTTATGCTGTTAATTGCCATCTTGGTATATGCTATCTTTTATCTT 

SEQ ID 2282 

VMGRPLLTDDIIEKARRMETFEPDDAVNFDTKVMTLPEKDDKARIYKSRRIENAKRSQLQSKLNVILIAVMLLIAILVYAIFYL 

SEQ ID 2283 

ATGAAAATTGGAATTATTGCAGCCATGGAGGAAGAGTTAAAACTCCTTGTGGAAAATCTTGAGGATAAATCTCAAGAGACAGTATTATCAAATGTA 
TATTACAGTGGACGTTATGGTGAACATGAGCTTGTTTTAGTACAGTCTGGTGTTGGGAAAGTCATGTCAGCGATGAGTGTTGCTATTTTAGTAGAA 
AGCTTTAAAGTTGATGCTATTATTAATACAGGATCAGCTGGTGCAGTAGCAACAGGATTGAATGTAGGAGACGTCGTTGTCGCAGATACATTAGTT 
TATCACGATGTAGATTTAACCGCCTTTGGTTATGACTATGGACAAATGTCAATGCAGCCACTTTATTTTCATTCGGATAAGACTTTTGTTTCCACT 
TTTGAAGCAGTTTTATCTAAAGAAGAAATGATTAGTAAAGTTGGTTTAATTGCAACTGGGGATAGTTTTATTGCTGGCCAGGAAAAGATTGATGTT 
ATTAAGGGGCATTTTCCACAGGTTTTAGCTGTCGAGATGGAAGGTGCAGCAATTGCCCAAGCTGCTCAAGCTACAGGAAAGCCCTTTGTGGTGGTA 
CGTGCTATGAGTGATACTGCAGCTCATGATGCCAATATCACATTTGATGAATTTATCATTGAAGCTGGTAAACGCTCTGCCOAAGTATTAATGGCA 
TTTTTGAAAGCATTA 

SEQ ID 2284 

MKIGIIAAMEEELKLLVENLEDKSQETVLSNVYYSGRYGEHELVLVQSGVGKVMSAMSVAILVESFKVDAIINTGSAGAVATGLNVGDVWADTLV 
YHDVDLTAFGYDYGQMSMQPLYFHSDKTFVSTFEAVLSKEEMISKVGLIATGDSFIAGQEKIDVIKGHFPQVLAVEMEGAAIAQAAQATGKPFVW 
RAMSDTAAHDANI TFDEFI IEAGKRSAQVLMAFLKAL 

SEQ ID 2285 

ATGAAAAT AGGAATTATTGCTGCTATGGAGGAGGAGTTGTCCCTGCTCTTAGCAAATCTTTTGGATGCTCAAGAACATCAGGTGCTTTCAAAAACT 
TACTATACGGGTCGTTTTGGCAAGCATGAGCTCATTTTGGTACAGTCGGGTGTTGGAAAAGTGATGTCTGCTATGACAGTTGCGATCTTGGTTGAG 
CATTTCAAAGCCCAAGCTATTATCAATACAGGATCAGCAGGGGCAGTCGCTTCACATTTAGCGATCGGAGATGTGGTGGTTGCAGATCGGTTAGTG 
TATCATGATGTGGATGCTACTGCATTTGGTTATGCTTATGGTCAAATGGCTGGTCAACCATTATACTATGATTGTGATCCACAGTTTGTGGCTATC 
TTCAAACAAGTCCTAAAACACGAAAAGACAAATGGCCAAGTTGGTTTGATTGCAACAGGAGACAGTTTTGTTGCTGGTCAGGACAAGATTGACCAG 
ATCAAAACAGCTTTTAGCGACGTGTTAGCAGTAGAAATGGAAGGCGCAGCTATTGCTCAAGCAGCACATACTGCAGGGAAACCCTTCATCGTTGTT 
CGTGCGATGAGTGATACCGCAGCGCATGATGCCAATATTACTTTTGATCAATTTATTATAGAAGCTGGCAAGCGTTCGGCCCAGACATTAATGACA 
TTTTTAGAAAACTTACCTGTT 

SEQ ID 2286 

MKIGIIAAMEEELSLLLANLLDAQEHQVLSKTYYTGRFGKHELILVQSGVGKVMSAMTVAILVEHFKAQAIINTGSAGAVASHLAIGDVWADRLV 
YHDVDATAFGYAYGQMAGQPLYYDCDPQFVAIFKQVLKHEKTNGQVGLIATGDSFVAGQDKIDQIKTAFSDVLAVEMEGAAIAQAAHTAGKPFIW 
RAMSDTAAHDANITFDQFI I EAGKRSAQTLMTFLENLPV 

SEQ ID 2287 

GTGTCAGAAATGATTAAAAAAATGATAAGTGAACAACTGATTGTTAAAGATAAAGATTTAGGATATTATCTTACCAAACAAGGTTTATTAGTTGTT 
TCTGACCTTTACCGTAAACATCGTCTAGTAGAGGTATTTTTAGTTAACCATTTGCACTATACTGCTGATGATATTCATGAAGAAGCGGAAGTTTTA 
GAACATACTGTATCAACAACTTTTGTTGATCAATTAGAAAAGTTGTTAGACTTTCCACAATTTTGTCCACACGGTGGGACTATTCCTAAAAAGGGA 
GAGTTTTTAGTAGAAATTAACCAAATGACATTGGACCAAATTAGTCAGCTTGGCACATATGTTATCAGTCGTGTTCATGATGATTTTCAGCTACTG 
AAATACCTAGAACAACACCGTTTGCATATCAACGATACCATTGAATTGACACAAATTGACCCTTATGCAAAAACTTATCACATCACCTATAACGAT 
GAAAATCTAACAATCCCTGAGCGTATCGCAAGTCAAATATATGTATCTGCTACA 

SEQ ID 2288 
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MSEMIKKMISEQLIVKDKDLGYYLTKQGLLWSDLYRKHRLVEVFLVNHLHYTADDIHEEAEVLEHTVSTTFVDQLEKLLDFPQFCPHGGTIPKKG 
EFLVEINQMTLDQISQLGTYVISRVHDDFQLLKYLEQHRLHINDTIELTQIDPYAKTYHITYNDENLTIPERIASQIYVSAT 

SEQ ID 2289 

ATGACGCCTAATAAAGAAGATTACTTGAAATGTATTTATGAAATTGGAGAACAAGAACCCAAGATTACAAATAAAATGGTTGCAGAAAAGATGCAC 
GTTTCGGCACCTGCCGTTTCAGAGATGATTAAAAAAATGATTTCACAAGGCTGGATTGTCAAAGATAAAGCAAAAGGCTATTTGCTAAAAGACAAA 
GGCTATGCTCTTGTTGCTAACCTCTACCGCAAACTCCGCTTGATTGAGGTATTTTTGATTCATCAGCTGGGCTATAATACCCAAGAAGTGCACCAA 
GAAGCTGAAGTCTTAGAGCACACTGTCTCAGACTCCTTTATCGACCGT 

SEQ ID 2290 

MTPNKEDYLKCIYEIGEQEPKITNKMVAEKMHVSAPAVSEMIKKMISQGWIVKDKAKGYLLKDKGYALVANLYRKLRLIEVFLIHQLGYNTQEVHQ 
EAEVLEHTVSDSFIDR 

SEQ ID 2291 

ATGAACCTTCCGGTTAAATTTTTTGATAAATATGTACCAGAGTTAGATAAAAATAATGTACGTGTACAGGTCATCGGAGATACTCATAAATTACCT 
AAGGCAACATACGATGCAATGCAACGCGGTTGTTTGAGGACAAAACATAATTCGGGGCTCGTCTTGAATTTTGCGCTAAATTATGGCGGACGTTCA 
GAAATCACTAATGCCATTAAGGAAATTGCTCAGGATGTTTTGGAAGCTAAGTTGAATCCTGACGATATTACAGAGGATTTAGTAGCAAATCATTTA 
ATGACAAATAGCTTACCCTATCTTTATAGAGACCCTGATTTGATTATCCGAACTAGTGGAGAGTTACGCTTGAGTAACTTTTTACCTTGGCAATCA 
GCTTATAGTGAATTTTACTTTACTCCCGTTTTATGGCCAGATTTTAAAAAAGACGAACTACATAAGGCCATTGTGGATTATAATCAACGCCATCGT 
CGATTTGGTAGTGTA 

SEQ ID 2292 

MNLPVKFFDKYVPELDKNNVRVQVIGDTHKLPKATYDAMQRACLRTKHNSGLVLNFALNYGGRSEITNAIKEIAQDVLEAKLNPDDITEDLVANHB 
MTNSLPYLYRDPDLIIRTSGELRLSNFLPWQSAYSEFYFTPVLWPDFKKDELHKAIVDYNQRHRRFGSV 

SEQ ID 2293 

ATGTTTGGATTAAAAGCGAAATCAACAAAAAAAGTTTTGGGGAGTATCCCAAAGCATATTGGAATTATCATGGATGGTAATGGACGTTGGGCCAAA 
AAAAGACTAAAACCTAGAGTGTTTGGGCATAAAGCTGGGATGGATGCTTTACAAGAAGTAACGATTACTGCATCTGAGTTGGGGGTTAAAGTTCTG 
ACAGTCTATGCCTTTTCGACAGAAAACTGGTCCAGACCCCAAGATGAGGTGTCTTTTATCATGAATTTACCAGTAACCTTCTTTGACAAATATGTG 
CCTGTGCTTCATGAGAACAATGTAAAGATTCAAATGATTGGAGAGACTAGTCGTTTACCTGAAGATACCTTGGCAGCGCTAAATGCAGCCATCGAC 
AAAACAAAACGTAATACGGGTTTAATTTTGAATTTTGCTCTCAATTATGGAGGACGTGCTGAGATTACCAGTGCTGTTCGCTTTATTGCTCAAGAT 
GTCTTAGATGCCAAATTAAATCCAGGAGATATTACGGAGGATTTGATTGCTAATTACTTGATGACAGACCATCTGCCATATCTCTACCGAGACCCC 
GATTTGATTATTCGCACCAGTGGTGAGCTGCGTTTGAGCAATTTCTTGCCTTGGCAATCAGCTTACAGTGAATTTTATTTCACACCAGTCTTGTGG 
CCTGATTTTAAAAAGGCAGAGCTACTAAAGGCCATTGCGGATTATAACCGCCGCCAACGTCGTTTTGGCAAGGTC 

SEQ ID 2294 

MFGLKAKSTKKVLGS I PKHI GI IMDGNGRWAKKRLKPRVFGHKAGMDALQEVTI TASELGVKVLTVYAFSTENWSRPQDEVSFIMNLPVTFFDKYV 
PVLHENNVKIQMIGETSRLPEDTLAALNAAIDKTKRNTGLILNFALNYGGRAEITSAVRFIAQDVLDAKLNPGDITEDLIANYLMTDHLPYLYRDP 
DLIIRTSGELRLSNFLPWQSAYSEFYFTPVLWPDFKKAELLKAIADYNRRQRRFGKV 

SEQ ID 2295 

ATGAAAGAACGTGTTATTTGGGGAGCTGTCGCGCTTGCCATATTTATCCCTTTTTTAGTAATGGGTGGTTTGCCTTTCCAATTTTTAGTTGGACTT 
TTAGCTATGATTGGTGTTTCTGAATTACTTCGTATGCGTCGTTTAGAAATATTTTCCTTTGAAGGTGCATTAGCTATGATAGGAGCCTTTGTTTTA 
ACAGTTCCTTTAGATAGTTATTTGTCCTTTTTACCAGTTGACGCTAGTTTATCAGCATACGGTATTGTTATTTTTATGATTTTGGCAGGTACTGTT 
TTGAACAGTAATTCTTACAGTTTTGAAGATGCTGCCTTTCCAATTGCGTCrAGTTTTTATGTGGGTATTGGCTTTCAAAATCTAGrCAGTGCTCGT 
ATGGCTGGAATAGATAAGGTGTTGTTAGCTTTATTTATTGTCTGGGCGACTGATATCGGTGCTTATATGATTGGTCGTCAATTTGGACAACGCAAA 
CTACTACCCTCAGTGTCTCCAAATAAAACAATTGAAGGGAGTCTAGGAGGGATTGCTTCAGCCATTGTGGTAGCTTTCTTTTTTATGCTTTTTGAT 
AAGACCGTCTATGCGCCTCATAGCTTCCTAGTCATGTTAGTTTTAGTGGCTATCTTTAGCATTTTTGGTCAATTTGGAGATTTAGTTGAAAGTAGT 
ATTAAACGTCATTTTGGTGTTAAAGATTCGGGTAAATTGATTCCGGGTCATGGGGGGATTTTGGATCGCTTTGATAGTATGATTTTTGTTTTCCCA 
ATCATGCACTTCTTTGGCTTATTC 

SEQ ID 2296 

MKERVIWGAVALAIFIPFLVMGGLPFQFLVGLLAMIGVSELLRMRRLEIFSFEGALAMIGAFVLTVPLDSYLSFLPVDASLSAYGIVIFMILAGTV 
LNSNSYSFEDAAFPIASSFYVGIGFQNLVSARMAGIDKVLLALFIVWATDIGAYMIGRQFGQRKLLPSVSPNKTIEGSLGGIASAIWAFFFMLFD 
KTVYAPHS FLVMLVLVAI FS I FGQFGDLVES S I KRHFGVKDSGKL I PGHGGI LDRFDSMI FVFP IMHFFGLF 

SEQ ID 2297 

ATGAAAGAACGTGTTGTTTGGGGGGGAGTAGCAGTAGCTATTTTCCTACCTTTTCTCATAATAGGAAACCTACCATTCCAATTATTTGTAGGCGTT 
TTGGCCATGATTGGGGTATCAGAATTACTGAAAATGAAAAGATTAGAAGTCTTTTCTTTTGAAGGTGTTTTTGCCATGTTAGCCGCCTTTGTATTG 
GCAGTTCCGATGGACCATTACCTCACTTTTTTACCAATTGATGCGAATGTTGCTTTTTACAGCTTAATGGTTTTTTTCATTTTGGCAGGTACTGTT 
TTAAATAGCAGAGCTTATTCATTTGATGATGCGGCCTTTCCGATTGCAACTAGTTTTTATGTTGGGATTGGTTTTCAACATTTGATCAATGCTCGC 
CTGTCAGGAATTGACAAGGTCTTTTTGGCCTTATTTATCGTTTGGGCCACTGATATTGGAGCATATCTGATTGGGCGTCAGTTTGGTAGACGCAAA 
CTATTGCCTACAGTTTCTCCAAACAAAACCATTGAAGGTAGTTTAGGAGGGATCGCTTGTGCAGTCCTTGTGTCTTTTATCTTTATGGTGATTGAT 
AGGTCTGTTTATGCGCCACATCACTTTTTGACCATGTTGGTTTTGGTCGCTCTTTTTTCCATTTTTGCCCAATTTGGTGATTTGGTTGAAAGTGCT 
CTCAAACGTCACTTTGGTGTCAAAGATTCAGGTAAGCTTATCCCGGGACATGGTGGTATTTTAGACCGCTTTGATTCCATGATTTTTGTTTTTCCC 
ATCATGCATCTCTTTGGTTTATTT 

SEQ ID 2298 

MKERWWGGVAVAIFLPFLIIGMLPFQLFVGVLAMIGVSELLKMKRLEVFSFEGVFAMLAAFVLAVPMDHYLTFLPIDANVAFYSLMVFFILAGTV 
LNSRAYSFDDAAFPIATSFYVGIGFQHLINARLSGIDKVFLALFIVWATDIGAYIiIGRQFGRRKLLPTVSPNKTIEGSLGGIACAVLVSFIFMVID 
RSVYAPHHFLTMLVLVALFSIFAQFGDLVESALKRHFGVKDSGKLIPGHGGILDRFDSMIFVFPIMHLFGLF 

SEQ ID 2299 

ATGCTAGGAATTTTAACCTTTATTATTATTTTTGGTGTCATTGTAGTTGTTCACGAATTTGGGCATTTCTATTTTGCAAAGAAATCAGGAATTCTT 
GTTCGTGAATTTGCTATTGGTATGGGTCCAAAAATCTTTTCTCACATTGATAAAGAAGGAACAACCTATACTATTCGTATATTACCGCTAGGTGGT 
TATGTCCGTATGGCTGGTTGGGGTGATGATAAGACTGAAATTAAGACAGGGACGCCGGCTAGCCTTACTTTAAATAAAGAAGGCATTGTAACTCGT 
ATTAATTTATCAGGAAAACAATTAGACAATACTTCTTTACCAATCAATGTAACAGCTTATGATTTAGAAGATAAACTAACTATCACAGGATTGGTC 
TTAAGTGAGACAAAAACCTATAGTGTTGATCACGATGCTACTATCATTGAGGAGGATGGTACTGAAATTCGTATTGCTCCCTTAGATATGCAGTAT 
CAGAATGCTTCTGTATGGGGGCGCTTAATTACCAATTTTGCAGGTCCGATGAATAATTTTATTTTAGGTCTTGTAGTCTTTATTGCACTTGCTTTT 
ATTCAAGGAGGTGTTCAAGACTTATCAACCAATCAGGTCCGTGTATCAGAAAATGGTCCTGCCGCTAGTGCAGGTTTAAAAAATAATGATCGTATT 
TTACAAATAGGGTCGCACAAAGTTTCTAACTGGGAACAGTTGACAGCAGCAGTAGAAAAGTCAACTAGGCATTTAGAAAAAAAACAAAAACTTGCC 
CTTAAGATTAAGAGCAAAGAGGTGGTGAAAACGATCAACGTTAAGCCACAGAAAGTTGATAAATCCTACATCATCGGCATTATGCCAGCTTTAAAG 
ACAAGCTTTAAAGACAAACTTTTAGGTGGATTAAAACTAGCATGGGAAAGTTTCTTTAGAATTTTAAATGAATTAAAGAAACTTATTGCTCATTTT 
AGTATTAATAAATTGGGAGGTCCAGTAGCTCTCTATCAGGCTAGTAGCCAAGCTGCTAAAAATGGTTTCGTCACAGTTCTCAACTTAATGGGATTA 
ATCTCTATCAACTTAGGTATTATGAATCTCATCCCTATACCAGCCCTTGACGGGGGTAAGATAGTGATGAATATTTTAGAAGCCATTCGTCGCAAA 
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CCACTTAAACAAGAAACAGAAA.CTTATATTACGCTCGCTGGGGTAGCAGTTATGTTAGTATTAATGATTGCTGTGACCTGGAACGATATCATGCGA 
GCTTTCTTC 

SEQ ID 2300 

MLGILTFIIIFGVIVWHEFGHFYFAKKSGILVREFAIGMGPKIFSHIDKEGTTYTIRILPLGGYVRMAGWGDDKTEIKTGTPASLTLNKEGIVTR 
INLSGKQLDNTSLPINVTAYDLEDKLTITGLVLSETKTYSVDHDATIIEEDGTEIRIAPLDMQYQNASVWGRLITNFAGPMNNFILGLWFIALAF 
IQGGVQDLSTNQVRVSENGPAASAGLKNNDRILQIGSHKVSNWEQLTAAVEKSTRHLEKKQKLALKIKSKEWKTINVKPQKVDKSYIIGIMPALK 
TSFKDKLLGGLKLAWESFFRILNELKKLIAHFSINKLGGPVALYQASSQAAKNGFVTVLNLMGLISINLGIMNLIPIPALDGGKIVMNILEAIRRK 
PLKQETETYITLAGVAVMLVLMIAVTWNDIMRAFF 

SEQ ID 2301 

ATGTTAGGAATAATAACCTTTATTATTATTTTTGGTATTTTAGTGATTGTCCATGAATTTGGACATTTCTATTTTGCTAAAAAATCAGGCATTCTA 
GTAAGAGAATTTGCCATTGGAATGGGCCCTAAAATTTTTTCTCATGTTGACCAAGGAGGAACTCTTTATACCTTGAGGATGTTACCCTTGGGCGGT 
TATGTGCGAATGGCTGGTTGGGGTGATGACAAAACTGAGATCAAAACAGGTACTCCAGCAAGTTTAACCCTTAATGAGCAAGGTTTTGTTAAGCGC 
ATCAACTTGTCTCAAAGTAAGTTAGACCCAACGAGTCTCCCAATGCATGTTACAGGCTATGACTTAGAAGATCAGCTGAGTATTACTGGCTTAGTT 
TTAGAAGAAACCAAGACATATAAGGTCGCTCACGATGCTACTATTGTTGAAGAAGACGGTACTGAGATAAGAATTGCTCCGCTTGATGTTCAATAT 
CAAAATGCTAGTATTGGCGGACGTTTAATCACCAATTTTGCAGGTCCCATGAATAATTTTATTTTAGGGATTGTGGTTTTTATCCTCTTGGTCTTT 
TTACAAGGTGGGATGCCAGATTTTAGTAGCAATeATGTCCGTGTTCAAGAAAATGGAGCAGCAGCTAAGGCTGGTCTTCGAGATAATGACCAAATT 
GTCGCAATTAATGGTTACAAGGTGACTAGCTGGAATGATCTCACTGAGGCTGTAGACCTTGCAACACGGGATCTAGGCCCGTCACAGACCATTAAG 
GTCACCTACAAGTCACATCAGCGCTTAAAAACGGTGGCTGTGAAACCACAAAAGCATGCAAAGACATACACGATAGGAGTTAAGGCGAGTCTGAAA 
ACAGGATTTAAGGATAAGCTCTTAGGCGGTCTAGAATTAGCTTGGAGTAGGGCGTTTACTATTTTGAATGCTTTGAAAGGATTGATCACTGGCTTT 
AGTCTCAATAAATTAGGTGGACCTGTTGCCATGTATGACATGTCCAATCAGGCTGCTCAAAACGGCTTAGAGTCAGTCTTATCTCTTATGGCAATG 
CTTTCGATCAATTTAGGGATCTTTAACCTGATTCCGATTCCTGCACTTGATGGGGGAAAAATCTrGATGAATATCATTGAAGCCATTCGTCGCAAG 
CCTATCAAGCAAGAAACAGAGGCCTATATCACCCTAGCTGGGGTTGCTATCATGGTCGTATTGATGATTGCTGTGACATGGAATGATATCATGCGC 
GTCTTTTTC 

SEQ ID 2302 

MLGIITFIIIFGILVIVHEFGHFYFAKKSGILVREFAIGMGPKIFSHVDQGGTLYTLRMLPLGGYVRMAGWGDDKTEIKTGTPASLTLNEQGFVKR 
INLSQSKLDPTSLPMHVTGYDLEDQLSITGLVLEETKTYKVAHDATIVEEDGTEIRIAPLDVQYQNASIGGRLITNFAGPMNNFILGIWFILLVF 
LQGGMPDFSSNHVRVQENGAAAKAGLRDNDQIVAINGYKVTSWNDLTEAVDLATRDLGPSQTIKVTYKSHQRLKTVAVKPQKHAKTYTIGVKASLK 
TGFKDKLLGGLELAWSRAFTILNALKGLITGFSLNKLGGPVAMYDMSNQAAQNGLESVLSLMAMLSINLGIFNLIPIPALDGGKILMNIIEAIRRK 
P I KQ E T E AY I T L AG VA I MWLMI AVT WND I MRVF F 

SEQ ID 2303 

ATGAAACAAAGTAAAATGCTTATTCCAACACTTCGCGAAATGCCAAGTGATGCTCAGGTTATCAGCCATGCTCTTATGGTTCGTGCAGGATATGTC 
CGCCAAGTTTCGGCTGGAATCTATGCTTATTTGCCTCTAGCTAACCGTAGTATTGAAAAATTTAAAACAATTATGCGTCAAGAATTTGAGAAGATT 
GGTGCAGTTGAAATGTTAGCTCCAGCTCTTCTTACAGCAGATTTATGGCGTGAATCTGGGCGCTACGAAACATATGGTGAAGACCTTTATAAATTA 
AAGAATCGTGATCAATCGGATTTTATCTTAGGACCAACTCATGAAGAGACTTTCACAACTCTTGTTCGTGATGCAGTAAAATCTTATAAGCAATTA 
CCACTAAACCTTTATCAAATTCAGTCTAAATATCGTGATGAGAAGCGTCCTCGTAATGGACTTCTTCGAACACGTGAATTTATCATGAAAGATGGA 
TACAGCTTCCACAAAGATTATGAAGACCTTGATGTCACTTACGAAGATTACCGTAAAGCATATGAAGCCATCTTCACACGTGCTGGACTTGACTTT 
AAAGGCATTATAGGTGACGGAGGTGCTATGGGAGGTAAAGATAGCCAAGAATTTATGGCAGTAACTCCCAATCGTACAGATTTAAATCGTTGGTTA 
GTCCTTGATAAAACTATTCCTTCTATTGATGATATTCCAGAGGATGTTTTAGAAGAAATTAAGGTAGAACTCTCGGCTTGGCTAGTTTCTGGTGAG 
GACACTATTGCATACTCTACTGAATCAAGCTATGCTGCTAACCTTGAGATGGCAACGAATGAGTACAAACCATCTACTAAGGCTGCTACCTTTGAA 
GAAGTAACAAAAGTAGAAACTCCTAACTGCAAATCAATTGATGAGGTAGCTGGATTTTTATCAATTGATGAAAATCAAACTATCAAGACACTATTG 
TTTATTGCTGATGAACAGCCCGTGGTTGCTTTACTAGTTGGTAACGATCAAGTCAATGATGTGAAGTTAAAAAATTATTTAGCGGCTGATTTCTTA 
GAGCCTGCAAGTGAAGAGCAAGCAAAAGAGATTTTTGGTGCAGGTTTTGGTTCTCTTGGGCCAGTTAACCTACCTGACTCTGTTAAAATTATTGCT 
GATCGTAAAGTTCAAGACCTTGCTAATGCTGTGTCTGGTGCTAACCAAGATGGTTATCATTTTACTGGAGTTAATCCAGAACGTGATTTCACAGCT 
GAATACGTTGATATTCGTGAAGTAAAAGAAGGGGAGATTTCTCCAGACGGTAAAGGTACTCTGAAATTTGCTCGTGGTATTGAAATTGGACATATC 
TTTAAACTAGGTACCCGTTATTCAGATAGTATGGGAGCGAACATCCTTGATGAAAATGGCCGCTCAAATCCTATTGTTATGGGGTGTTATGGTATT 
GGTGTTAGTCGTATTCTCTCAGCTGTCATTGAACAACATGCCCGACTTTTTGTGAATAAGACACCAAAAGGAGCTTATCGCTTTGCTTGGGGGATT 
AATTTCCCAGAAGAATTAGCCCCATTTGATGTACATTTGATTACTGTCAATGTCAAAGATCAAGAGTCACAAGACCTTACTGAGAAAATTGAAGCT 
GATTTGATGCTTAAAGGTTATGAAGTCCTGACAGACGATCGTAATGAACGTGTTGGTTCTAAATTCTCAGACAGTGACTTAATTGGACTTCCAATT 
CGAGTAACTGTTGGGAAGAAAGCTTCTGAAGGTATCGTTGAAGTGAAAATTAAAGCAAGTGGTGATACGATTGAGGTTCACGCTGATAACTTAATT 
GAAACTTTAGAGATTCTAACAAAAAAA 

SEQ ID 2304 

MKQSKMLIPTLREMPSDAQVISHALMVRAGYVRQVSAGIYAYLPLANRTIEKFKTIMRQEFEKIGAVEMLAPALLTADLWRESGRYETYGEDLYKL 
KNRDQSDFILGPTHEETFTTLVRDAVKSYKQLPLNLYQIQSKYRDEKRPRNGLLRTREFIMKDGYSFHKDYEDLDVTYEDYRKAYEAIFTRAGLDF 
KGIIGDGGAMGGKDSQEFMAVTPNRTDLNRWLVLDKTIPSIDDIPEDVLEEIKVELSAWLVSGEDTIAYSTESSYAANLEMATNEYKPSTKAATFE 
EVTKVETPNCKSIDEVAGFLSIDENQTIKTLLFIADEQPWALLVGNDQVNDVKLKNYLAADFLEPASEEQAKEIFGAGFGSLGPVNLPDSVKIIA 
DRKVQDBANAVSGANQDGYHFTGVNPERDFTAEYVDIREVKEGEISPDGKGTLKFARGIEIGHIFKLGTRYSDSMGANILDENGRSNPIVMGCYGI 
GVSRILSAVIEQHARLFVNKTPKGAYRFAWGINFPEELAPFDVHLITVNVKDQESODLTEKIEADLMLKGYEVLTDDRNERVGSKFSDSDLIGLPI 
RVTVGKKASEGIVEVKIKASGDTIEVHADNLIETLEILTKK 

SEQ ID 2305 

ATGAAACAAAGTAAACTGCTTATCCCAACCTTGCGCGAAATGCCAAGTGATGCCCAGGTTATCAGCCACGCGCTTATGGTGCGTGCCGGTTATGTG 
CGCCAAGTTTCTGCTGGTATCTATGCTTATTTACCACTGGCAAATCGTACCATTGAGAAATTCAAGACCATCATGCGTGAAGAGTTTGAAAAGATC 
GGTGCTGTTGAAATGTTGGCGCCAGCTCTTTTGACAGCTGATCTCTGGCGTGAATCAGGCCGTTATGAGACCTATGGAGAGGACCTCTATAAGCTT 
AAAAACCGTGATAACTCAGACTTTATCTTGGGTCCAACTCACGAAGAAACCTTTACGACTTTGGTGCGTGATGCGGTCAAATCTTACAAGCAATTG 
CCCTTAAACCTTTATCAAATTCAGTCTAAGTATCGTGATGAAAAACGTCCGCGTAATGGCTTGCTTCGTACCCGTGAGTTTATTATGAAAGACGGC 
TATAGTTTCCATCACAACTATGAAGATTTAGATGTGACCTACGAAGATTATCGTCAAGCTTACGAAGCTATTTTTACCAGAGCTGGTTTAGATTTC 
AAAGGGATTATTGGAGATGGCGGTGCCATGGGGGGGAAAGATTCCCAAGAATTTATGGCCATTACACCAGCTCGTACGGATCTTGATCGCTGGGTG 
GTTCTTGACAAGTCTATTGCGTCAATGGATGATATTCCAAAAGAGGTCTTAGAAGATATTAAGGCAGAATTGGCTGCTTGGATGATTTCAGGTGAA 
GATACTATTGCTTATTCAACAGAATCAAGCTACGCTGCCAACCTTGAGATGGCAACTAACGAATACAAACCGTCCTCAAAAGTAGCTGCTGAAGAT 
GCCTTGGCAGAAGTTGAGACACCACATTGCAAAACGATTGATGAAGTGGCTGCTTiTCTTTCAGTAGATGAAACACAAACCATCAAAACCTTGCTT 
TTTGTGGGAGATAATGAACCTGTTGTTGCTTTGCTAGTTGGAAATGACCATATCAATACCGTTAAATTAAAAAACTATCTAGCTGCTGATTTT'l'TA 
GAGCCAGCTAGTGAAGAAGAAGCCCGTGCTTTCTTTGGTGCAGGTTTTGGCTCACTTGGGCCTGTCAACTTGGCACAAGGTAGTCGTATTGTGGCT 
GACCGCAAAGTGCAAAACCTTACCAATGCCGTTGCAGGAGCTAACAAGGATGGTTTCCATATGACAGGAGTCAATCCAGGACGTGACTTCCAGGCT 
GAATATGTAGATATTCGTGAAGTCAAAGAAGGGGAAATGTCTCCGGACGGTCATGGTGTTCTCCAGTTTGCGCGTGGTATCGAAGTCGGTCATATC 
TTCAAGTTGGGCACTCGTTATTCAGACAGCATGGGAGCAACGATTCTTGATGAAAATGGCAGAACAGTTCCAATTGTGATGGGTTGTTATGGTATC 
GGGGTTAGCCGCATTTTGTCTGCTGTCATTGAACAGCATGCCCGTCTCTTTGTGAACAAGACACCAAAAGGCGATTACCGTTATGCTTGGGGTATT 
AACTTCCCTAAAGAATTAGCCCCATTTGACGTGCATTTGATTACAGTTAATGTCAAAGATCAAGTGGCCCAAGACTTGACGGCGAAGTTAGAAGCT 
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GACTTGATGGCTAAAGGGTATGATGTCTTGACAGATGACCGTAATGAACGCGTCGGTTCGAAATTCTCTGATAGCGATTTGATTGGTTTGCCAATT 
CGTGTCACTGTTGGTAAAAAAGCCGCTGAAGGTATCGTGGAAATTAAAATCAAGGCAACAGGTGACAGCATTGAAGTTAATGCAGAAAACCTCATC 
GAAACCCTTGAAATTTTAACAAAAGAACAC 

SEQ ID 2306 

MKQSKLLIPTLREMPSDAQVISHALMVRAGYVRQVSAGIYAYLPIiANRTIEKFKTIMREEFEKIGAVEMLAPALLTADLWRESGRYETYGEDLYKL 
KNRDNSDFILGPTHEETFTTLVRDAVKSYKQLPLNLYQIQSKYRDEKRPRNGLLRTREFIMKDGYSFHHNYEDLDVTYEDYRQAYEAIFTRAGLDF 
KGIIGDGGAMGGKDSQEFMAITPARTDLDRWWLDKSIASMDDIPKEVLEDIKAELAAWMISGEDTIAYSTESSYAANLEMATNEYKPSSKVAAED 
ALAEVETPHCKTIDEVAAFLSVDETQTIKTLLFVADNEPWALLVGNDHINTVKLKNYLAADFLEPASEEEARAFFGAGFGSLGPVNLAQGSRIVA 
DRKVQNLTNAVAGANKDGFHMTGVNPGRDFQAEYVDIREVKEGEMSPDGHGV1QFARGIEVGHIFKLGTRYSDSMGATILDENGRTVPIVMGCYGI 
GVSRILSAVIEQHARLFVNKTPKGDYRYAWGINFPKELAPFDVHLITVNVKDQVAQDLTAKLEADLMAKGYDVLTDDRNERVGSKFSDSDLIGLPI 
RVTVGKKAAEGIVEIKIKATGDSIEWAENLIETLEILTKEH 

SEQ ID 2307 

ATGAAAAGTCGAAAAAAAGATAAATTGGTATTGAGGTTAACAACAACACTATTGGTTTTTGGTTTGGGTGGGGTTTGGTTTTATAATTATAAAAAT 
GATAATGTCGAACCGACAGTCACTAGTGCATCGGATCAAACGACGACTTTTATTCAAACGATTTCTCCAACAGCTATTGAAATTTCTAAGACCTAT 
GATTTGTATGCGTCAGTCTTATTAGCACAAGCTATTTTGGAATCATCCAGTGGACAATCAGATTTGTCTAAGGCTCCTAATTATAACCTCTTTGGC 
ATCAAAGGAGAATATAAAGGTAAATCTGTCCAAATGCCTACTTTAGAAGATGATGGGAAAGGCAATATGACTCAAATCCAAGCTCCTTTTCGCGCC 
TATCCAAATTATTCTGCTTCACTATATGATTATGCTGAGTTAGTATCTAGTCAAAAGTATGCATCTGTTTGGAAATCAAATACCTCTTCTTATAAG 
GATGCTACTGCAGCTCTAACAGGTCTTTATGCGACAGATACTGCTTATGCTAGTAAATTAAACCAAATTATTGAAACCTACAGTCTAGATGCTTAT 
GATAAA 

SEQ ID 2308 

MKSRKKDKLVLRLTTTLLVFGLGGVWFYNYKNDNVEPTVTSASDQTTTFIQTISPTAIEISKTYDLYASVLLAQAILESSSGQSDLSKAPNYNLFG 
IKGEYKGKSVQMPTLEDDGKGNMTQIQAPFRAYPNYSASLYDYAELVSSQKYASVWKSNTSSYKDATAALTGLYATDTAYASKLNQIIETYSLDAY 
DK 

SEQ ID 2309 

ATGACAAAAAAGAAAGGTAAGCTTGTACTTATCAGTCTTTTTGTTCTAGCAGCTTGTTTAGGAGCTTATAGTGCAATGAGACAATCTCATAAAACT 
TCAAACGTGTCAGCTGAGACTATCGCCAGTTCTTCAACCCGACATTTTATTGATGAAATTGGTCCAACTGCTAGTACTATTGGTCAAGAACGTGAT 
CTTTATGCGTCTGTTATGATAGCACAAGCGATTTTAGAATCAAGTAATGGTAAATCAAGTCTAAGTCAAGCACCTTATTATAATTTTTTCGGTATT 
AAGGGTGCCTATAACGGTTCTTCTGTGACGATGTCAACTTGGGAAGATGATGGTAATGGCAATACCTATACGATTGATCAAGCCTTTAGAGCTTAT 
CCAAGTATTGCAGACTCCCTTAATGACTACGCGGACTTGCTAAGTTCTAGCACTTATATAGGTGCTAGAAAATCAAACACGCTATCGTATCAAGAT 
GCTACAGCAGCTCTAACTGGCTTATACGCTACAGACACCAGTTATAACTTAAAACTAAATAATATTATTGCAACCTATGGTTTGACGGCTTATGAT 
GTTGCTAATAGCTCAGCTCAAGAAACTGGTCTAGCAACTTCGGGTTATGTTTGGAATGAATATCGTCGTAATTACACTGATGCGGAGACCCTAGCA 
GTTGATGAGGCTTGGGCTAAACGCATGACTTAT 

SEQ ID 2310 • 

MTKKKGKLVLISLFVLAACLGAYSAMRQSHKTSNVSAETIASSSTRHFIDEIGPTASTIGQERDLYASVMIAQAILESSNGKSSLSQAPYYNFFGI 
KGAYNGSSVTMSTWEDDGNGNTYTIDQAFRAYPSIADSLNDYADLLSSSTYIGARKSNTLSYQDATAALTGLYATDTSYNLKLNNIIATYGLTAYD 
VANSSAQETGLATSGYVWNEYRRNYTDAETLAVDEAWAKRMTY 

SEQ ID 2311 

ATGTCAGAATTGTTCAAGAAACTTATCJGATCAGATTGAAATGCCGCTTGAAATTAAGAATTCAAGTGTTTTTTCGTCTGCTGArATTATCGAGGTA 
AAGGTTCATTCTCTATCACGCTTATGGGAATTTCATTTTTCATTTCCAGAATTATTGCCAATTGAGGTGTATCGTGAATTACAAACTCGTTTAGTG 
AATAGTTTTGAAAAAGCAGATATAAAGGCTACTTTTGATATAAGAGCAGAAACTATTGATTTTTCTGATGATCTGCTACAGGATTATTATCAACAA 
GCTTTTTGTGAACCCTTGTGTAATAGTGCAAGTTTTAAGAGTTCTTTTTCACAATTAAAAGTTCATTACAATGGCAGTCAGATGATTATTTCAGCA 
•CCTCAATTTGTCAATAATAATCATTTTCGTCAGAATCATTTGCCGCGTTTGGAACAACAGTTTTCATTGTTTGGATTTGGTAAACTTGCTATTGAT 
ATGGTTTCTGATGAACAAATGACGCAAGACTTAAAATCATCATTTGAAACTAATCGCGAGCAATTGCTTGAAAAAGCTAACCAAGAAGCTATGCAA 
GCCTTGGAAGCACAAAAATCACTAGAAGATTCAGCGCCTCCATCAGAAGAAGTGACCCCAACTCAAAATTATGATTTCAAAGAGCGTATCAAACAA 
CGTCAAGCTGGCTTTGAAAAAGCAGAGATTACACCCATGATTGAGGTGACAACAGAAGAAAATCGTATCGTTTTTGAAGGAATGGTTTTTAGTGTT 
GAACGAAAAACAACCCGCACTGGACGTCATATCATTAATTTTAAGATGACTGATTATACCTCAAGTTTTGCTATGCAAAAGTGGGCTAAAGATGAT 
GAAGAATTGAAGAAGTACGATATGATTTCTAAAGGTTCGTGGTTGCGAGTCAGAGGGAATATTGAGAACAATAACTTTACTAAATCTTTGACAATG 
AATGTTCAAGATATCAAAGAGATTGTGCATCATGAACGTAAAGACTTAATGCCAGCAGATCAAAAACGTGTGGAATTTCATGCTCATACCAATATG 
TCAACGATGGATGCTTTACCAACTGTCGAGAGCCTCATTGATACTGCAGCTAAGTGGGGACACCCAGCTATTGCAATTACTGACCATGCCAATGTT 
CAAAGTTTTCCGCATGGCTACCACAGAGCAAAAAAAGCAGGTATAAAAGCAATTTTTGGATTAGAGGCAAATATTGTTGAAGATAAAGTGCCTATT 
TCCTACAACGAAGTTGATATGAATTTGCACGAAGCAACTTATGTTGTATTTGATGTGGAAACTACAGGTCTTTCTGCAGCTAATAATGACCTAATT 
CAGATTGCAGCATCAAAAATGTTCAAGGGTAATATTATTGAGCAATTTGATGAGTTTATTGACCCAGGTCATCCTCTTTCTGCCTTTACAACTGAA 
TTGACAGGTATTACGGATAATCATGTCAGAGGTTCAAAACCTATTTTACAAGTCCTTCAGGAATTTCAGAATTTTTGTCAAGGTACGGTTTTAGTT 
GCGCATAATGCAACCTTTGACGTTGGTTTTATGAATGCGAATTATGAACGTCATAATCTGCCTTTGATCACACAGCCGGTCATTGATACCTTAGAA 
TTTGCAAGAAATCTTTATCCTGAATATAAGCGTCATGGTTTGGGGCCTCTAACCAAACGTTTCCAAGTTGCTTTGGAACATCATCATATGGCCAAC 
TACGATGCTGAAGCAACGGGTCGCTTACTCTTTATTTTCTTAAAAGAGGCGCGGGAAAATCGTGATGTGACTAATTTGATGGAGCTCAATACTAAA 
TTGGTAGCTGAAGACTCTTACAAAAAGGCACGCATAAAGCATGCAACCATTTATGTCCAAAATCAGGTTGGACTTAAAAATATATTTAAGTTAGTT 
AGCCTTTCAAATGTTAAATATTTTGAAGGGGTGGCAAGAATTCCTAGGTCAGTTTTAGATGCTCACAGAGAAGGTCTCTTGCTAGGTACTGCCTGT 
TCTGATGGAGAAGTTTTTGATGCCTTGTTATCAAATGGAATTGATGCAGCAGTGACCCTAGCTAAATATTATGATTTTATTGAAGTCATGCCACCT 
GCTATTTATCGCCCCTTGGTAGTACGTGATTTAATTAAAGATGAGGTGGGGATTCAACAAATTATTAGAGACCTAATAGAGGTCGGTCGGCGTTTA 
GATAAGCCTGTTTTAGCTACGGGAAATGTTCATTATATTGAGCCTGAAGATGAGATTTACCGTGAGATTATTGTTCGTAGTCTTGGACAAGGTGCC 
ATGATTAATAGGACTATAGGTCGTGGGGAGGATGCTCAGCCAGCGCCTTTGCCAAAAGCACATTTCCGCACAACAAATGAGATGTTAGATGAATTT 
GCCTTTCTTGGTAAAGATTTAGCCTATGAGATCGTTGTAACCAATACGAATACTTTTGCAGATCGATTTGAAGACGTTGAAGTTGTAAAAGGGGAT 
CTCTATACTCCGTTTGTTGATCGTGCTGAAGAACGAGTTGCTGAATTAACTTATGCTAAAGCATTCGAAATATATGGTAATCCTCTTCCTGATATT 
ATTGATTTACGTATCGAAAAAGAGTTAGCATCTATACTTGGTAATGGATTTGCCGTTATCTATCTTGCTTCGCAAATGTTGGTGCAACGTTCTAAT 
. GAACGTGGTTATCTAGTAGGATCACGTGGGTCTGTTGGGTCGAGTTTTGTAGCGACCATGATAGGAATTACTGAAGTTAATCCAATGCCACCTCAT 
TATGTTTGCCCAAATTGTCAGCATTCTGAATTTATCACAGATGGTTCTTGTGGTTCAGGCTATGATTTACCAAATAAAAATTGTCCTAAATGTGGT 
ACTTTGTACAAGAAAGATGGACAGGATATTCCGTTTGAAACTTTCTTAGGATTTGATGGAGATAAGGTTCCTGATATTGATCTGAATTTCTCTGGA 
GATGATCAACCTTCTGCTCACTTAGACGTTCGTGATATCTTTGGAGAAGAATATGCTTTTCGTGCAGGAACGGTAGGTACCGTAGCTGAAAAAACT 
GCCTTTGGTTTTGTCAAAGGTTACGAACGAGATTACAATAAATTTTATAACGATGCAGAGGTCGAACGGTTAGCGACTGGTGCTGCGGGAGTTAAA 
CGTTCTACAGGTCAACACCCCGGTGGTATTGTTGTTATTCCTAACTATATGGATGTTTATGATTTTACTCCGGTTCAATATCCAGCAGATGATATG 
ACAGCTGCTTGGCAGACAACTCACTTCAATTTCCATGATATTGATGAGAATGTCTTGAAGTTAGATATTCTAGGACATGATGATCCTACTATGATT 
CGTAAACTTCAGGATTTATCAGGAATTGATCCATCAAATATCCTTCCAGATGATCCAGACGTTATGAAGTTATTTTCTGGTACGGAAGTTTTAGGA 
GTGACAGAAGAGCAAATTGGAACTCCTACAGGAATGCTTGGTATTCCAGAGTTTGGTACGAACTTTGTTCGTGGTATGGTGAACGAAACCCATCCA 
ACCACATTTGCAGAATTGTTGCAACTGTCAGGGCTATCACATGGTACGGATGTTTGGTTAGGTAATGCTCAAGACTTAATCAAGGAAGGTATTGCT 
ACCTTATCAACTGTTATTGGTTGTCGTGATGACATCATGGTTTATTTAATGCACGCTGGCCTACAACCAAAGATGGCCTTTACAATCATGGAGCGC 
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GTGCGTAAGGGGTTATGGTTGAAAATTTCAGAAGATGAGCGTAATGGTTATATCCAAGCAATGCGTGATAATAATGTCCCGGATTGGTATATTGAA 
TCGTGTGGAAAAATCAAGTATATGTTCCCTAAAGCCCATGCAGCAGCCTATGTTTTAATGGCATTACGTGTGGCGTACTTTAAAGTACATTATCCA 
ATATTTTATTATTGTGCTTATTTTTCTATTCGCGCCAAAGCTTTTGAATTACGCACAATGAGTGCTGGACTTGATGCCGTTAAGGCGCGCATGAAG 
GATATCACTGAGAAGCGTCAGCGTAATGAGGCGACGAATGTCGAAAATGATCTTTTTACGACATTAGAGTTGGTTAATGAAATGCTTGAGCGTGGC 
TTTAAATTTGGGAAATTAGATCTTTATCGTAGCCATGCGACTGACTTTATTATTGAAGAGGATACGCTAATCCCTCCATTTGTTGCTATGGAAGGC 
TTGGGAGAAAACGTTGCAAAACAGATAGTTCGGGCACGTGAAGATGGTGAATTTTTATCAAAAACAGAGCTTCGTAAACGAGGAGGAGTCTCAAGT 
ACCTTAGTTGAAAAATTTGATGAGATGGGTATTTTGGGAAATTTACCAGAAGACAATCAGTTGAGTCTTTTTGATGATTTCTTC 

SEQID2312 

MSELFKKLMDQIEMPLEIKKSSVFSSADIIEVKVHSLSRLWEFHFSFPELLPIEVraELQTRLVNSFEKADIKATFDIRAETIDFSDDLLQDYYQQ 
AFCEPLCNSASFKSSFSQLKVHYNGSQMIISAPQFVNNNHFRQNHLPRLEQQFSLFGFGKLAIDMVSDEQMTQDLKSSFETNREQLLEKANQEAMQ 
ALEAQKSLEDSAPPSEEVTPTQNYDFKERIKQRQAGFEKAEITPMIEVTTEENRIVFEGMVFSVERKTTRTGRHIINFKMTDYTSSFAMQKWAKDD 
EELKKYDMISKGSWLRVRGNIENNNFTKSLTMNVQDIKEIVHHERKDLMPADQKRVEFHAHTNMSTMDALPTVESLIDTAAKWGHPAIAITDHANV 
QSFPHGYHRAKKAGIKAIFGLEANIVEDKVPISYNEVDMNLHEATYWFDVETTGLSAANNDLIQIAASKMFKGNIIEQFDEFIDPGHPLSAFTTE 
LTGITDNHVRGSKPILQVLQEFQNFCQGTVLVAHNATFDVGFMNANYERHNLPLITQPVIDTLEFARNLYPEYKRHGLGPLTKRFQVALEHHHMAN 
YDAEATGRLLFIFLKEARENRDVTNLMELNTKLVAEDSYKKARIKHATIYVQNQVGLKNIFKLVSLSNVKYFEGVARIPRSVLDAHREGLLLGTAC 
SDGEVFDALLSNGIDAAVTLAKYYDFIEVMPPAIYRPLWRDLIKDEVGIQQIIRDLIEVGRRLDKPVLATGNVHYIEPEDEIYREIIVRSLGQGA 
MINRTIGRGEDAQPAPLPKAHFRTTNEMLDEFAFLGKDLAYEIWTNTNTFADRFEDVEWKGDLYTPFVDRAEERVAELTYAKAFEIYGNPLPDI 
IDLRIEKELASILGNGFAVIYLASQMLVQRSNERGYLVGSRGSVGSSFVATMIGITEVNPMPPHYVCPNCQHSEFITDGSCGSGYDLPNKNCPKCG 
TLYKKDGQDIPFETFLGFDGDKVPDIDLNFSGDDQPSAHLDVRDIFGEEYAFRAGTVGTVAEKTAFGFVKGYERDYNKFYNDAEVERLATGAAGVK 
RSTGQHPGGIWIPNYMDVYDFTPVQYPADDMTAAWQTTHFNFHDIDENVLKLDILGHDDPTMIRKLQDLSGIDPSNILPDDPDVMKLFSGTEVLG 
VTEEQIGTPTGMLGIPEFGTNFVRGMVNETHPTTFAELLQLSGLSHGTDVWLGNAQDLIKEGIATLSTVIGCRDDIMVYLMHAGLQPKMAFTIMER 
VRKGLWLKISEDERNGYIQAMRDNNVPDWYIESCGKIKYMFPKAHAAAYVLMALRVAYFKVHYPIFYYCAYFSIRAKAFELRTMSAGLDAVKARMK 
DITEKRQRNEATNVENDLFTTLELVNEMLERGFKFGKLDLYRSHATDFIIEEDTLIPPFVAMEGLGENVAKQIVRAREDGEFLSKTELRKRGGVSS 
TLVEKFDEMGILGNLPEDNQLSLFDDFF 

SEQID2313 

ATGTCAGATTTATTCGCTAAATTGATGGACCAGATAGAAATGCCACTTGACATGAGACGTTCAAGTGCCTTTTCATCTGCTGATATTATCGAGGTA 
AAGGTACATTCGGTGTCACGCTTGTGGGAATTTCATTTTGCCTTTGCAGCGGTTTTACCGATTGCAACTTATCGTGAATTGCATGATCGTTTGATA 
AGAACTTTTGAGGCGGCTGACATTAAGGTAACCTTTGACATCCAAGCTGCTCAGGTGGATTATTCAGATGATCTGCTTCAAGCTTATTACCAAGAA 
GCTTTTGAGCATGCACCGTGTAATAGTGCTAGTTTTAAATCTTCTTTCTCAAAGCTCAAAGTGACTTATGAGGATGACAAACTCATTATTGCAGCG 
CCAGGTTTTGTGAATAACGATCATTTTAGAAACAATCATCTGCCTAATCTGGTCAAGCAATTAGAAGCCTTTGGCTTTGGCATCTTGACCATAGAT 
ATGGTGTCAGATCAGGAAATGACTGAGCATTTGACCAAGAATTTTGTTTCCAGTCGTCAGGCTCTTGTGAAAAAGGCTGTGCAGGATAATTTGGAA 
GCCCAAAAATCTCTTGAAGCCATGATGCCACCAGTTGAGGAAGCCACACCTGCTCCTAAGTTTGACTACAAGGAACGAGCAGCTAAGCGTCAGGCA 
GGGTTTGAAAAAGCAACCATCACACCAATGATTGAGATTGAGACCGAAGAAAACCGGATTGTCTTTGAGGGTATGGTTTTTGACGTGGAGCGTAAA 
ACGACTAGGACAGGTCGCCATATCATCAACTTTAAAATGACAGACTATACCTCCTCGTTTGCTCTCCAAAAATGGGCTAAAGACGATGAGGAGCTC 
CGTAAATTTGATATGATTGCTAAGGGAGCTTGGTTACGGGTACAAGGGAATATTGAGACCAATCCTTTTACGAAGAGTCTCACCATGAATGTCCAG 
CAGGTCAAAGAAATTGTCCGTCATGAGCGCAAAGACCTGATGCCAGAAGGGCAAAAGCGGGTCGAACTTCATGCCCACACCAATATGTCTACCATG 
GATGCCTTACCGACAGTAGAAAGCTTGATTGATACGGCAGCCAAGTGGGGACACAAGGCGATTGCTATCACCGACCATGCTAATGTGCAAAGTTTT 
CCTCATGGCTACCATAGGGCTCGCAAAGCTGGGATTAAGGCTATTTTTGGCCTAGAAGCCAATATTGTTGAGGACAAGGTGCCTATTTCTTATGAA 
CCTGTTGATATGGATTTGCACGAAGCTACCTATGTGGTCTTTGACGTGGAAACCACAGGTCTATCTGCTATGAATAATGACCTGATTCAGATTGCG 
GCTTCCAAAATGTTTAAAGGAAATATTGTAGAGCAGTTTGATGAATTCATTGATCCTGGGCATCCTCTTTCAGCCTTTACCACCGAATTGACAGGA 
ATTACCGATAAGCATTTGCAGGGCGCCAAGCCATTGGTTACTGTCCTAAAAGCTTTTCAGGACTTTTGCAAAGATAGTATCTTGGTTGCCCACAAC 
GCCAGTTTTGACGTGGGCTTTATGAACGCCAATTATGAACGCCACGACTTGCCCAAAATCACACAGCCTGTGATTGATACCTTAGAATTTGCTAGA 
AACTTGTATCCTGAGTACAAGCGTCACGGTTTGGGACCGCTCACCAAGCGTTTCCAAGTGAGTCTAGACCACCATCATATGGCCAATTACGACGCG 
GAAGCCACAGGACGTCTTTTGTTTATTTTTCTAAAAGATGCCAGAGAAAAGCATGGCATCAAAAATCTTTTGCAACTCAATACAGATTTGGTGGCT 
GAGGATTCTTACAAAAAAGCGCGGATTAAGCATGCGACTATCTATGTGCAAAATCAGGTTGGTCTTAAAAATATGTTTAAGTTGGTCAGCCTTTCC 
AATATCAAATATTTTGAAGGGGTGCCGCGTATTCCAAGAACCGTCTTAGATGCTCACAGAGAGGGTTTGTTACTTGGTACAGCTTGTTCTGACGGC 
GAGGTTTTTGATGCCGTTCTGACTAAAGGAATTGATGCAGCGGTTGATTTGGCTAGGTATTATGATTTTATCGAAATCATGCCACCAGCCATTTAC 
CAGCCATTGGTTGTCCGTGAATTAATCAAAGATCAAGCAGGTATTGAGCAGGTGATTCGTGACCTCATTGAAGTAGGGAAACGAGCTAAGAAACCT 
GTGCTTGCCACTGGGAATGTGCATTATCTAGAGCCTGAAGAAGAGATTTACCGTGAAATTATTGTGCGTAGTCTTGGTCAGGGTGCCATGATTAAT 
AGAACAATCGGCCGTGGGGAAGGGGCACAGCCTGCTCCTCTACCTAAAGCGCACTTTAGAACAACCAATGAAATGCTGGATGAGTTTGCCTTTCTT 
GGAAAAGACCTCGCTTATCAAGTAGTTGTGCAAAATACTCAGGATTTTGCGGACCGTATTGAGGAAGTGGAAGTGGTTAAGGGCGATCTTTACACC 
CCGTATATTGATAAGGCCGAAGAGACGGTTGCCGAATTAACCTATCAAAAAGCCTTTGAAATTTATGGTAATCCTCTCCCAGATATTATTGATTTA 
CGCATTGAAAAAGAGTTAACCTCTATCTTGGGGAACGGTTTTGCTGTGATTTATCTCGCTTCCCAAATGCTTGTTAACCGGTCAAATGAGCGAGGC 
TACCTAGTTGGTTCTAGGGGATCTGTAGGGTCTAGCTTTGTCGCCACCATGATTGGGATTACTGAGGTTAATCCTATGCCGCCTCACTACGTTTGC 
CCGTCCTGCCAACATTCTGAATTTATCACAGATGGGTCAGTTGGATCTGGCTATGATTTGCCTAATAAACCCTGTCCGAAATGTGGCACCCCTTAT 
CAAAAAGATGGGCAAGACATTCCCTTTGAGACCTTTCTTGGGTTTGATGGGGATAAGGTGCCCGATATTGATTTGAACTTCTCTGGTGATGACCAG 
CCCAGTGCCCATTTGGATGTCCGAGATATTTTTGGTGACGAATACGCCTTTCGTGCTGGAACAGTTGGTACCGTAGCAGAAAAAACAGCTTATGGA 
TTTGTCAAAGGCTATGAACGCGACTATGGCAAGTTCTATCGTGATGCTGAGGTGGATCGTCTAGCAGCAGGTGCTGCTGGTGTGAAACGAACGACT 
GGGCAGCACCCTGGGGGGATTGTTGTTATTCCTAATTACATGGATGTTTATGATTTTACCCCCGTGCAATATCCAGCCGATGATGTAACGGCTTCT 
TGGCAGACAACTCACTTTAACTTCCATGATATTGATGAAAACGTCTTGAAACTTGATATCCTAGGGCATGATGATCCGACCATGATTCGTAAACTT 
CAGGATTTATCGGGCATTGATCCTATTACTATTCCTGCTGATGATCCGGGAGTTATGGCTCTCTTTTCTGGGACAGAGGTTTTGGGCGTTACCCCG 
GAACAAATTGGGACACCGACTGGTATGCTAGGCATTCCAGAATTTGGAACCAACTTTGTTCGCGGCATGGTTAATGAGACGCATCCGACCACTTTT 
GCGGAGCTTTTGCAGTTGTCTGGACTATCTCATGGAACCGATGTTTGGCTTGGTAATGCACAAGATTTGATTAAAGAAGGCATTGCAACCCTAAAA 
ACCGTTATCGGTTGTCGTGACGACATCATGGTTTACCTCATGCACGCAGGCTTAGAACCAAAAATGGCCTTTACCATTATGGAGCGTGTGCGTAAG 
GGATTATGGCTAAAAATTTCTGAGGAAGAACGTAATGGCTATATTGATGCCATGCGAGAAAACAATGTGCCCGACTGGTACATTGAATCGTGTGGA 
AAAATCAAGTACATGTTCCCTAAAGCCCATGCGGCAGCTTATGTTTTGATGGCCCTTCGGGTGGCTTATTTCAAGGTGCACCACCCCATTATGTAT 
TATTGTGCTTATTTCTCTATTCGTGCGAAGGCTTTTGAATTAAAAACCATGAGTGGTGGTTTAGATGCTGTTAAAGCAAGAATGGAAGATATTACT 
ATAAAACGTAAAAATAATGAAGCCACCAATGTGGAAAATGACCTCTTTACAACCTTGGAGATTGTeAACGAAATGTTAGAACGCGGCTTTAAGTTT 
GGCAAATTAGACCTTTACAAAAGTGATGCTATAGAATTCCAAATCAAAGGAGATACCCTTATCCCTCCATTTATAGCGCTAGAAGGTCTGGGTGAA 
AACGTGGCCAAGCAAATCGTTAAAGCTCGTCAAGAAGGCGAATTCCTCTCTAAAATGGAATTGCGTAAACGAGGCGGGGCATCGTCAACGCTCGTT 
GAGAAAATGGATGAGATGGGTATTTTAGGAAATATGCCAGAAGATAATCAATTAAGTCTTTTTGATGACTTTTTC 

SEQID2314 

MSDLFAKLMDQIEMPLDMRRSSAFSSADIIEVKVHSVSRLWEFHFAFAAVLPIATYRELHDRLIRTFEAADIKVTFDIQAAQVDYSDDLLQAYYQE 
AFEHAPCNSASFKSSFSKLKVTYEDDKLIIAAPGFVNNDHFRNNHLPNLVKQLEAFGFGILTIDMVSDQEMTEHLTKNFVSSRQALVKKAVQDNLE 
AQKSLEAMMPPVEEATPAPKFDYKERAAKRQAGFEKATITPMIEIETEENRIVFEGMVFDVERKTTRTGRHIINFKMTDYTSSFALQKWAKDDEEL 
RKFDMIAKGAWLRVQGNIETNPFTKSLTMIWQQVKEIVRHERKDLMPEGQKRVELHAHTNMSTMDALPTVESLIDTAAKWGHKAIAITDHANVQSF 
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PHGYHRARKAGIKAIFGLEANIVEDKVPISYEPVDMDLHEATYVVFDVETTGLSAMNNDLIQIAASKMFKGNIVEQFDEFIDPGHPLSAFTTELTG 
ITDKHLQGAKPLVTVLKAFQDFCKDSILVAHNASFDVGFMNANYERHDLPKITQPVIDTLEFARNLYPEYKRHGLGPLTKRFQVSLDHHHMANYDA 
EATGRLLFIFLKDAREKHGIKNLLQLNTDLVAEDSYKKARIKHATIYVQNQVGLKNMFKLVSLSNIKYFEGVPRIPRTVLDAHREGLLLGTACSDG 
EVFDAVLTKGIDAAVDLARYYDFIEIMPPAIYQPLWRELIKDQAGIEQVIRDLIEVGKRAKKPVLATGNVHYLEPEEEIYREIIVRSLGQGAMIN 
RTIGRGEGAQPAPLPKAHFRTTNEMLDEFAFLGKDLAYQVWQNTQDFADRIEEVEWKGDLYTPYIDKAEETVAELTYQKAFEIYGNPLPDIIDL 
RIEKELTSILGNGFAVIYLASQMLVNRSNERGYLVGSRGSVGSSFVATMIGITEVNPMPPHYVCPSCQHSEFITDGSVGSGYDLPNKPCPKCGTPY 
QKDGQDIPFETFLGFDGDKVPDIDLNFSGDDQPSAHLDVRDIFGDEYAFRAGTVGTVAEKTAYGFVKGYERDYGKFYRDAEVDRLAAGAAGVKRTT 
GQHPGGIWIPNYMDVYDFTPVQYPADDVTASWQTTHFNFHDIDENVLKLDILGHDDPTMIRKLQDLSGIDPITIPADDPGVMALFSGTEVLGVTP 
EQIGTPTGMLGIPEFGTNFVRGMVNETHPTTFAELLQLSGLSHGTDVWLGNAQDLIKEGIATLKTVIGCRDDIMVYLMHAGLEPKMAFTIMERVRK 
GLWLKISEEERNGYIDAMRENNVPDWYIESCGKIKYMFPKAHAAAYVLMALRVAYFKVHHPIMYYCAYFSIRAKAFELKTMSGGLDAVKARMEDIT 
IKRKNNEATNVENDLFTTLEIVNEMLERGFKFGKLDLYKSDAIEFQIKGDTLIPPFIALEGLGENVAKQIVKARQEGEFLSKMELRKRGGASSTLV 
EKMDEMGILGNMPEDNQLSLFDDFF 

SEQID2315 

TTGGGAGATGAAATGGGAAACTTTAAAAATTCAGCGGTTAAATCTATGGTTGTCATGCGAAAAGCATTTAGAACAATAGACGGAAAAGTCTCAGAA 
TCATTTAAAGAATTTGAATTAACACCAACTCAGTTTGCAGTTTTGGATGTTCTCTATGCTAAAGGCACAATGAAAATTGGAGAATTGATTGAAAAT 
ATGCTTGCTACATCAGGTAATATGACTGTTGTTATTAAAAATATGGAAAAAAAGGGATGGGTATTACGCCATTCTTGTCCGAATGATAAGAGAGCC 
TTTTTGGTGAGT.TTAACAACTGAAGGAGAAGAAGTGATAAAAAAAGCTCTACCAGAGCATATTAAACGTGTAGAAGATGCTTTTTCAGTCTTAACA 
GAAACAGAGCAAGAAGACTTGATTAACCTTTTAAAAAAATTTAAAACCTTG 

SEQID2316 

MGDEMGNFKNSAVKSMWMRKAFRTIDGKVSESFKEFELTPTQFAVLDVLYAKGTMKIGELIENMLATSGNMTWIKNMEKKGWVLRHSCPNDKRA 
FLVSLTTEGEEVIKKALPEHIKRVEDAFSVLTETEQEDLINLLKKFKTL 

SEQ ID 2317 

GTGACATACCGTATAAAGCGAGGAAATCAAATGAGTCATTTAGATAAGAACACCGCTTTGAAAGCCATGGTGGTGTTTCGTAAAGCTCAGCGAACG 
CTAGATGCTTTTGGGGCTGATATTTTTAAAAAGGCAGATTTAACAGCCACGCAGTTCAGTGTGCTTGAAGTACTATATACTAAAGGCTGTATGCGA 
ATCAATCACTTGATTGATTCTTTGTTAGCGACTTCGGGGAATATGACTGTTGTACTAAATAATATGGAACGCAATGGCTGGATTAGCAAGTGCAAA 
GACAAAACGGATAAAAGAGCCTATGTGGTTACCTTAACAGATAAGGGTACTCGCTTGATTGAAGCTGTTTTGCCTAAACACGTCGCACGGGTGGAA 
GAAGCCTTTGCTGTTTTGACTGAAAAAGAACAACTTTGTCTGATTGAACTTCTCAAAAAGTTCAAACAATTA 

SEQ ID 2318 

VTYRIKRGNQMSHLDKNTALKAMWFRKAQRTLDAFGADIFKKADLTATQFSVLEVLYTKGCMRINHLIDSLLATSGNMTWLNNMERNGWISKCK 
DKTDKRAYWTLTDKGTRLIEAVLPKHVARVEEAFAVLTEKEQLCLIELLKKFKQL 

SEQ ID 2319 

ATGTCATTTTTGGAAGAATTAAAAAACCGTCGCTCTATTTACGCTCTTGGTCGCAATACAGAAGTTTCTGATGAGAAAATAGTAGAGATTATTAAA 
GAGGCAGTTCGCCAATCCCCATCTGCTTTTAATAGTCAAACTTCCCGTGTTGTCATTTTATTGAATGATGAAGTTACTAAGTTCTGGGATGAATTG 
GTTGCTAATGATTTGGTAGAAACAATGAAAGTACAAGGTGCTCCAGAGACAGCTATTGCTGGAACTAAGGAAAAATTAGCTAGTTTTGGAGCTTCA 
AAGGGAACAGTACTCTTCTTTGAAGATCAAGATGTTGTCAAATCTCTTCAAGAACAATTCGTTCTTTATGCGGATAACTTTCCAGTTTGGTCTGAG 
CAATCAACAGGTATTGCCTCAGTAAATACTTGGACAGCCCTTTCTGCAGAACTTGGACTTGGTGGTAATTTACAACATTACAATCCAGTTATTGAT 
GCATCAGTACAAGCTGTTTATGGTGTTCCAGCTAGTTGGAAACTTCGTGGACAACTAAATTTTGGTTCAATCGAAGCTGAAACAGGAGAAAAAGAA 
TTCATGAATGATGATGACCGCTTTAAAGTCATCGGA 

SEQ ID 2320 

MSFLEELKNRRSIYALGRNTEVSDEKIVEIIKEAVRQSPSAFNSQTSRWILLNDEVTKFWDELVANDLVETMKVQGAPETAIAGTKEKLASFGAS. 
KGTVLFFEDQDWKSLQEQFVLYADNFPVWSEQSTGIASVNTWTALSAELGLGGNLQHYNPVIDASVQAVYGVPASWKLRGQLNFGSIEAETGEKE 
FMNDDDRFKVIG 

SEQ ID 2321 

TTGATGAATAAAAAACATAAATTACTTAAAAATATAGAGGAATTTAAGACGATAACCCAAAAAAGGCTAACTGAGAGAGGAAAGTTCCCATATGAT 
ACCGTTCATTCTACGTTTGAAATTAAGGATGAAAACTTTATCATGGAAAGATTGAAATCATCAGGGTTATCTATGGGTAAACCAGTTGATTATATG 
GGCGTAAATGGTATCCCTATTTACACTAAAACATTATCTATAGTTAATAAGTTTGCCTTTGAAAATAATTCAAAAGATTCTTCATATTCTTCAAAC 
ATTAATATTAGTGAAGATAAAATAAAAGAAAATGACCAAAAAATTCTAGATTTAATAGTTAAATCTGGAGCTAATAATCAAAACTTAACAGATGAA 
GAAAAAGTAATTGCTTTCACTAAATATATAGGTGAAATAACTAATTATGACAATGAAGCTTACAGAGCTAGAAATGTCGACACAGAATATTACAGA 
GCTTCAGATTTATTTTCTGTAACAGAAAGAAAACTTGCTATGTGCGTTGGCTATAGTGTAACAGCCGCTAGGGCATTTAATATTATGGGGATACCT 
AGTTATGTCGTTTCTGGTAAAAGTCCTCAAGGAATATCTCATGCAGCTGTGAGAGCGTATTATAATAGAAGTTGGCATATCATAGATATCACAGCC 
AGTACATATTGGAAAAATGGTAATTACAAAACAACGTATTCCGATTTTATTAAAGAATACTGTATAGATGGTTATGACGTTTATGATCCCGCAAAA 
ACAAATAATAGATTTAAAGTTAAGTATATGGAATCAAATGAAGCGTTTGAAAATTGGATACATAATAATGGAAGCAAATCTATGTTATTTATTAAT 
GAATCTGCAGCTCTAAAAGATAAAAAACCAAAAGATGATTTTGTACCAGTAACAGAAAAAGAAAAAAACGAGCTGATAGATAAGTATAAAAAATTA 
'TTGTCACAGATTCCTGAAAACACACAAAATCCAGGAGAAAAAAACATAAGAGATTATTTGAAAAATGAATATGAAGAAATATTAAAGAAAGATAAT 
TTATTTGAGCATGAACATGCAGAATTTAAAGAAAGTCTAAATTTAAATGAATCATTCTACCTACAATTAAAGAAAGAAGAAATGAAACCGAGTGAT 
AATCTCAAAAAAGAAGAAAAACCAAGAGAAAATTCAGTAAAAGAGAGGGAGACTCCAGCrGAAAACAATGATTTTGTTTCAGTAACAGAAAAAAAC 
AACTTGATTGATAAATATAAAGAATTATTATCAAAAATCCCAGAGAATACACAAAATCCTGGGGAAAAGAATATACGAAATTATCTAGAGAAAGAA 
TATGAAGAACTACTACAAAAAGATAAATTATTCAAGCATGAGTACACAGAGTTTACAAAAAGTCTAAATTTGAATGAAACATTCTATTCACAATTA 
AAAGAAGGAGAAATGAAACTAAGTGAAAATCCCGAAAAAGGAGAAACGAACACGAAT 

SEQ ID 2322 

MMNKKHKLLKNIEEFKTITQKRLTERGKFPYDTVHSTFEIKDENFIMERLKSSGLSMGKPVDYMGVNGIPIYTKTLSIVNKFAFENKSKDSSYSSN 
INISEDKIKENDQKILDLIVKSGANNQNLTDEEKVIAFTKYIGEITNYDNEAYRARNVDTEYYRASDLFSVTERKLAMCVGYSVTAARAFNIMGIP 
SYWSGKSPQGISHAAVRAYYNRSWHIIDITASTYWKNGNYKTTYSDFIKEYCIDGYDVYDPAKTNNRFKVKYMESNEAFENWIHNNGSKSMLFIN 
ESAALKDKKPKDDFVPVTEKEKNELIDKYKKLLSQIPENTQNPGEKNIRDYLKNEYEEILKKDNLFEHEHAEFKESLNLNESFYLQLKKEEMKPSD 
NLKKEEKPRENSVKERETPAENNDFVSVTEKNNLIDKYKELLSKIPENTQNPGEKNIRNYLEKEYEELLQKDKLFKHEYTEFTKSLNLNETFYSQL 
KEGEMKLSENPEKGETNTN 

SEQ ID 2323 

GTGTCTAAAAAACGACTATTAATGATATCACTCAACTATCAAAACTTCAAAATAACGGTACACTCAAAAGCTGAGACGCAGAAAAAATACTTCTGT 

SEQ ID 2324 

MSKKRLLMISLNYQNFKITVHSKAETQKKYFC 

SEQ ID 2325 

ATGATAAAATCAAAGATTTTGTTGCAATTAATGCAAGGAAAAATAGTTGCTGTCATTCGTGGAAATAGCCAAGAAGAAGCTTTTCAAGCTGCTCAA 
GCATGCATAAAAGGTGGTATTTCTGCTATCGAAATCGCCTATACTAATAGCAAAGCTAGCCAAGTCATTGAACAACTAGTCACACAATATACTAAC 
CAAGAACAAGTTGTCGTTGGGGCAGGAACTGTTCTAGACTCAGAAACTGCCCGAATGGCTATTTTAGCAGGAGCAAAGTTTATTGTATCTCCCGCA 
TTTAATCTACAGACTGCTAAACTATGTAATCGTTATGCTATTCCTTATTTACCAGGTTGCATGACCTTATCAGAGGTAACAACAGCACTTGAAGCC . 
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GGTTGCGAAATAATTAAAATATTCCCAGGAGGTACTCTAGGAACATCTTTCATCTCATCACTAAAGGCACCTTTACCTCAAGTACAAATTATGGTG 
ACTGGTGGGGTAAATCTCACAAATGCCAAAGACTGGTTTCTATCTGGAGTAACAGCCATTGGTATTGGTGGAGAGTTCAATAAACTAGCAGCTTTG 
GGGGAATTTGATAAAATCACAGAAATGGCTAAACAATACAAAATACAGCTAAATCTGAAT 

SEQ ID 2326 

MIKSKILLQLMQGKIVAVIRGNSQEEAFQAAQACIKGGISAIEIAYTNSKASQVIEQLVTQYTNQEQVWGAGTVLDSETARMAILAGAKFIVSPA 
FNLQTAKLCNRYAIPYLPGCMTLSEVTTALEAGCEIIKIFPGGTLGTSFISSLKAPLPQVQIMVTGGVNLTNAKDWFLSGVTAIGIGGEFNKLAAL 
GEFDKITEMAKQYKIQLNLN 

SEQ ID 2327 

ATGTCTAAGATTCTTTTTTTCGGTGAACCTCTCATTCGCATCACTCCAAAAGAAAATGACTATTTTGCAGATAGTATCTCAACTAAACTATTCTAT 
GGTGGCTCTGAAGTTAATACCGCAAGAGCTCTACAAGGCTTTGGGCAAGATACTAAACTCCTCTCAGCCTTACCCAATAATCCCATAGGTAATAGT 
TTTCTTCAATTTTTAAAAGCACAGGGTATTGATACTCATTCTATTCAGTGGGTTGGAGAACGTGTTGGGTTATATTTTTTAGAAGATTCCTTTGCT 
TGCAGAAAAGGTGAGGTGGTCTACGACCGCGATCATAGTAGTTTACATGACTTTAGGATAAATCAAATTGATTTCGATCAATTATTTGAAGGAGTT 
TCTCTCTTTCATTTTAGTGGTATTACACTATCATTGGATGAGTCTATCCAAGAGATAACACTGCTTCTTTTAAAAGAAGCTAAAAAAAGAGAGATA 
ACAATCTCCTTAGATCTCAATTTTCGCAGTAAACTAATTTCTCCTAAAAATGCCAAAATCCTTTTTTCTCAGTTCGCTACCTTTGCGGATATTTGT 
TTTGGTATTGAACCTCTTATGGTTGACTCACAGGACACTACCTTCTTCAATCGCGATGAAGCTACAATAGAGGACGTCAAAGAACGAATGATTTCG 
CTTATAAATCACTTTGACTTTCAAGTCATTTTCCATACTAAACGTCTACAGGATGAATGGGGACGAAACCACTACCAAGCTTACATAGCAAATCGT 
AAACAAGAGTTTGTCACTTCAAAAGAAATCACCACAGCTGTAAACCAGAGAATTGGAAGCGGAGATGCTTTTGTGGCGGGAGCGCTATATCAACTA 
CTTCAGCACTCAGACAGCAAGACAGTCATTGATTTCGCTGTCGCTAGTGCATCTTTAAAATGTGCTTTGGAAGGGGACAATATGTTTGAGACCGTT 
ACCGCAGTTAACAAAGTACTAAATCAATCGAAAGACATTATTCGT 

SEQ ID 2328 

MSKILFFGEPLIRITPKENDYFADSISTKLFYGGSEVNTARALQGFGQDTKLLSALPNNPIGNSFLQFLKAQGIDTHSIQWVGERVGLYFLEDSFA 
CRKGEWYDRDHSSLHDFRINQIDFDQLFEGVSLFHFSGITLSLDESIQEITLLLLKEAKKREITISLDLNFRSKLISPKNAKILFSQFATFADIC 
FGIEPLMVDSQDTTFFNRDEATIEDVKERMISLINHFDFQVIFHTKRLQDEWGRNHYQAYIANRKQEFVTSKEITTAVNQRIGSGDAFVAGALYQL 
LQHSDSKTVIDFAVASASLKCALEGDNMFETVTAVNKVLNQSKDIIR 

SEQ ID 2329 

ATGAAAATTGCATTAATCAACGAAAATAGCCAAGCAAGTAAAAATACTATTATCTACAAAGAATTGAAAGCGGTTTCTGATGAAAAAGGATTTGAA 
GTTTTCAACTACGGAATGTATGGCAAAGAAGAAGAAAGCCAGCTAACTTATGTACAAAATGGTTTACTGACTGCTATTTTACTTAATAGCGGTGCT 
GCAGATTTTGTTATTACAGGCTGTGGGACAGGAATTGGAGCGATGCTTGCTTGTAATAGTTTTCCTGGCGTAGTCTGTGGATTCGCTGCTGATCCT 
GTCGACGCTTACTTATTCTCTCAAGTAAACGGAGGAAATGCTCTTTCCCTTCCTTTTGCTAAAGGATTTGGTTGGGGAGCTGAATTGAATCTGAGG 
TATTTATTTGAACGTCTTTTCGAAGATGAAAAAGGAGGGGGATACCCTAAAGAGAGGGCTGTACCTGAGCAACGCAATGCACGTATCCTTAGCGAA 
ATAAAACAGATTACTTACAGAGATTTACTCTCTGTTTTAAAAGAAATTGATCAAGATTTCTTAAAGGAAACTATTTCTGGGGAGCATTTCCAAGAA 
TATTTCTTCGCTAATTGCCAAAATCAAAATATAGCAGACTACTTGAAATCTGTCTTAGAC 

SEQ ID 2330 

MKIALINENSQASKNTIIYKELKAVSDEKGFEVFNYGMYGKEEESQIiTYVQNGIiLTAILLNSGAADFVITGCGTGIGAMLACNSFPGWCGFAADP 
VDAYLFSQVNGGNALSLPFAKGFGWGAELNLRYLFERLFEDEKGGGYPKERAVPEQRNARILSEIKQITYRDLLSVLKEIDQDFLKETISGEHFQE 
YFFANCQNQNIADYLKSVLD 

SEQ ID 2331 

ATGAAAATTGCATTAATTAATGAAAATAGCCAAGCGGCTAAAAATGGTATCATTTACGATGCCCTTACCACAGTGACAGATAAACACGGCTACCAA 
GTCTTTAACTATGGTATGTATGGCACAGAAGGTGAAAGCCAGTTGACCTATGTTCAAAATGGACTCTTAGCTTCTATTTTATTGACCACTAAGGCG 
GCTGATTTTGTGGTGACTGGTTGTGGGACAGGTGTTGGAGCTATGTTGGCCTTGAACAGCTTCCCAGGTGTTACCTGTGGTTTTGCGAGTGAGCCA 
ACAGAAGCTTATCTCTTTTCTCAAATCAATGGTGGTAATGCCTTGTCCATTCCTTTTGCCAAAGGTTTTGGTTGGGGAGCAGAGTTGAATTTGACC 
TTAATATTTGAACGCCTCTTTGCAGAACCAATGGGTGGTGGTTACCCTAAAGAGCGAGCTATTCCTGAACAGCGGAATGCACGTATTTTAAGTGAT 
CTGAAAAAAATTACTTACAGAGATTTGTTGGCAATTGTCAAAGACATCGACCAAGATTTCCTCAAAGAAACGATTTCTGGCGCTCATTTCCAAGAG 
TACTTCTTTGCCAATGCGGAGCCGTCAGAATTAGTCACTTATTTGAAATCAGTACTTGAACAG 

SEQ ID 2332 

MKIALINENSQAAKNGIIYDALTTVTDKHGYQVFNYGMYGTEGESQLTYVQNGLLASILLTTKAADFWTGCGTGVGAMLALNSFPGVTCGFASEP 
TEAYLFSQINGGNALSIPFAKGFGWGAELNLTLIFERLFAEPMGGGYPKERAIPEQRNARILSDLKKITYRDLLAIVKDIDQDFLKETISGAHFQE 
YFFAMAEPSELVTYLKSVLEQ 

SEQ ID 2333 

ATGCCTTTGTCAACGAGTTCTTGCTTAATATCATTGAAGACAATAGTTGCTCCAGCTCTAGCAAAAGCAGTTGCTATTGAAAAACCAATGCCG 

SEQ ID 2334 

MPLSTSSCLISLKTIVAPALAKAVAIEKPMP 

SEQ ID 2335 

ATGACTGAACAATTCTTAAAAGACAACTTTTCACTAGAAGGTAAAGTCGCCTTAATAACAGGCGCTTCTTACGGCATTGGTTTTTCAATAGCAACT 
GCTTTTGCTAGAGCTGGAGCAACTATTGTCTTCAATGATATTAAGCAAGAACTCGTTGACAAAGGCATCTCCGCCTATAAAAAACTTGGCATTAAG 
GCCCATGGCTATGTTTGTGATGTTACAGATGAAGATGGAATCAACGAAATGGTGGACAAAATTTCTCAAGATGTTGGGGTAATTGATATTCTAGTT 
AACAACGCAGGTATTATAAAACGCACCCCTATGCTAGAGATGAGCGCTGCAGATTTTCGACAAGTTATTGATATTGATTTGAATGCTCCCTTTATC 
GTATCAAAAGCGGTATTACCTGGAATGATCCAAAAAGGACATGGTAAAATCATCAATATTTGCTCCATGATGAGTGAGCTTGGACGCGAAACAGTT 
GCTGCCTATGCTGCTGCCAAAGGGGGACTTAAAATGTTAACCAAGAACATCGCTTCTGAATACGGTTCTGCTAACATCCAATGTAACGGTATCGGG 
CCCGGCTATATTGCCACACCACAAACAGCTCCCCTTCGTGAACGTCAAGATGATGGTTCACGTCATCCATTCGACCAATTTATCATCGCTAAAACA 
CCTGCCGCTCGCTGGGGTGAGGCAGAAGATTTAGGTGCACCAGCTATCTTCCTTGCTAGTGATGCATCAAACTTTATCAATGGTCACATACTCTAT 
GTAGATGGCGGTATTTTAGCTTACATCGGTAAACAACCTCAA 

SEQ ID 2336 

MTEQFLKI)NFSLEGKVALITGASYGIGFSIATAFARAGATIVFNDIKQELVDKGISAYKKLGIKAHGYVCDVTDEDGINEMVDKISQDVGVIDILV 
NNAGIIKRTPMLEMSAADFRQVIDIDLNAPFIVSKAVLPGMIQKGHGKIINICSMMSELGRETVAAYAAAKGGLKMLTKNIASEYGSANIQCNGIG 
PGYIATPQTAPLRERQDDGSRHPFDQFIIAKTPAARWGEAEDLGAPAIFLASDASNFINGHILYVDGGILAYIGKQPQ 

SEQ ID 2337 

ATGATAAAAATTATTATTGTAGCACACGGCAACTTTCCAGATGGTATTTTAAGCTCTTTAGAACTTATTGCTGGGCATCAGGAATATGTTGTTGGT 
ATTAACTTTATTGCAGGCATGTCTTCTAATGATGTTAGAGTTGCTTTGCAAAGAGAGGTTATCGATTTCAAAGAAATTTTAGTATTGACTGATTTG 
CTAGGTGGGACTCCTTTCAATGTTTCTTCCGCCTTATCAGTAGAATATACAGATAAAAAGATAAAAGTTTTATCGGGCTTGAACCTTTCAATGTTA 
ATGGAAGCTGTTTTATCTAGAACGATGTTTGAACATGTAGATGATCTTGTTGATAAAGTTATAACATCATCTCATGAAGGAATTGTTGATTTTTCT 
ACTTGCCTTGCTACACAAACTGCAGAAGCAACTTTTGAGGGAGGCATT 

SEQ ID 2338 

MIKIIIVAHGNFPDGILSSLELIAGHQEYWGINFIAGMSSNDVRVALQREVIDFKEILVLTDLLGGTPFNVSSALSVEYTDKKIKVLSGLNLSML 
MEAVLSRTMFEHVDDLVDKVITSSHEGIVDFSTCLATQTAEATFEGGI 
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SEQ ID 2339 

ATGATTGCTATTATCGTTATGGGACATGGACATTTTGCGAGTGGTATTGTTTCAGCCTTAGAATTGATCGCAGGCAAACAAGAAAA6GTAACTGCA 
ATTGATTTTACTACTGAGATGACCGCCGCTGATGTGCAGGACCAATTATCTCGTGCTTTAATCCCAGAAGAGGAAACCTTAGTTCTTTGTGACCTT 
CTAGGAGGTACCCCTTTTAAAGTCGCTGCAACCTTAATGGAATCTCTTCCAAACACGACGTGTAATGTTCTTTCTGGCCTTAACTTAGCCATGCTG 
ATTGAAGCTAGTTTTGCAAGACAAACAGCAGCTTCTTTTGACGACTTAGTATCAGGACTTATAACATGTTCTAAAGAAGGCATTGTTGACTGGAAA 
ACTCTTTCTCAGCAAGAAGACGGTGCGACAGACGATGAGTTAGGAGGCATT 

SEQ ID 2340 

MIAIIVMGHGHFASGIVSALELIAGKQEKVTAIDFTTEMTAADVQDQLSRALIPEEETLVLCDLLGGTPFKVAATLMESLPNTTCNVLSGLNLAML 
IEASFARQTAASFDDLVSGLITCSKEGIVDWKTLSQQEDGATDDELGGI 

SEQ ID 2341 

ATGATGAAAATAAAACCGGTCAAGGTTGAGTCAATTGAAAATCCAAAGCGTTTTTTAAACAGTAGATTATTAACTAAGATTGAAGTTGAGGAAGCG 
ATTGAAAAAGCCTTGAAGCAACTTTATATTAATATTGATTACTTTGGTGAAGAGTATCCAACGCCTGCAACATTCAATAATATTTATAAAGTTATG 
GATAACACAGAATGGACAAATGGTTTTTGGACAGGGTGCTTGTGGTTAGCTTATGAGTATAATCAGGATAAAAAGTTAAAAAACATAGCCCACAAA 
AATGTATTGTCATTTCTAAATCGTATTAATAATCGTATAGCATTAGATCACCACGACTTAGGATTTCTTTACACACCAtCTTGTACAGCAGAATAT 
CGTATCAATGGTGATGTTAAAGCTTTAGAAGCCACTATAAAAGCTGCAGATAAATTGATGGAGCGCTATCAAGAAAAAGGTGGATTTATTCAGGCT 
TGGGGAGAACTCGGGTATAAGGAACACTATCGCTTAATTATCGATTGCTTACTTAATATCCAAC l rCTTATTTTTTGCTTATGAACAGACAGGTGAT 
GAAAAGTATAGACAAGTTGCGGTGAATCACTTCTACGCTTCAGCTAACAATGTGGTGCGTGATGATTCTTCTGCTTTTCATACTTTTTATTTCGAC 
CCAGAAACTGGAGAACCGTTAAAAGGTGTCACACGACAGGGTTATAGTGATGAGTCATCTTGGGCAAGAGGGCAAGCATGGGGCATCTACGGTATT 
CCGCTTAGTTACCGGAAAATGAAAGATTATCAGCAGATTATCCTTTTTAAAGGTATGACAAACTATTTTCTAAATCGTTTACCTGAAGACAAGGTA 
TCCTATTGGGACCTTATTTTTACGGATGGCTCGGGCCAGCCTAGAGATACATCCGCAACAGCAACGGCTGTGTGTGGAATTCATGAGATGCTTAAA 
TATTTACCAGAAGTAGATCCTGATAAAGAGACATACAAATATGCTATGCATACAATGCTTCGTAGTCTGATTGAACAGTATAGTAATAATGAACTT 
ATAGCAGGACGTCCTCTTCTATTGCACGGTGTGTATTCGTGGCATTCAGGTAAAGGAGTAGATGAAGGTAATATTTGGGGAGATTATTATTACTTA 
GAAGCCTTAATAAGATTCTATAAAGACTGGGAACTTTATTGG 

SEQ ID 2342 

MMKIKPVKVESIENPKRFLNSRLLTKIEVEEAIEKALKQLYINIDYFGEEYPTPATFNNIYKVMDNTEWTNGFWTGCLWLAYEYNQDKKLKNIAHK 
NVLSFLNRINNRIALDHHDLGFLYTPSCTAEYRINGDVKALEATIKAADKLMERYQEKGGFIQAWGELGYKEHYRLIIDCLLNIQLLFFAYEQTGD 
EKYRQVAWHFYASANNWRDDSSAFHTFYFDPETGEPLKGVTRQGYSDESSWARGQAWGIYGIPLSYRKMKDYQQIILFKGMTNYFLNRLPEDKV 
SYWDLIFTDGSGQPRDTSATATAVCGIHEMLKYLPEVDPDKETYKYAMHTMLRSLIEQYSNNELIAGRPLLLHGVYSWHSGKGVDEGNIWGDYYYL 
EALIRFYKDWELYW 

SEQ ID 2343 

ATGGCACGACCTTTAAAAACCATTGCTCTTGAACCTATCAAGCAGCCTGAACGATTTACCAAAGAAGATTTCCTAAGCCAAGAAGACATTACTCAG 
GCCCTTGACTTAGCCCTCAAACAAGTTCGGCTTAATATGGACTATTTTAAAGAAGACTTTCCAACGCCAGCTACCAAAGATAACCAATATGCCATT 
ATGGATAATACAGAATGGACCAATGCCTTTTGGACAGGTTGCCTTTGGTTAGCTTACGAATACAGTGGGGATGATGCTATTAAAGCTCTGGCTCAA 
GCAAATGACCTTTCTTTCCTAGATCGAGTAACAAGAGACATTGAGCTAGATCACCATGATTTGGGCTTTCTTTACACCCCTTCTTGCATGGCTGAG 
TGGAAACTTTTAAAAACACCTGAGTCTAGAGAAGCTGCTTTGAAAGCAGCCGACAAATTAGTCCAACGCTATCAAGACAAAGGCGGCTTTATTCAG 
GCCTGGGGAGAACTGGGTAAAAAAGAAGATTACCGTTTAATCATTGATTGTCTCCTAAACATCCAATTACTCTTTTTTGCTAGCCAAGAAACTGGA 
GACAACCGTTACCGTGACATGGCGATCAATCATTTCTACGCCTCAGCCAATCATGTCATCCGAGATGACGCCTCTGCTTACCACACCTTCTACTTT 
GATCCAGAAACAGGTGATCCTGTTAAAGGGGTCACCCGACAAGGTTATAGCGATGATTCTGCTTGGGCCAGAGGGCAAGCTTGGGGCATTTATGGT 
ATTCCTTTGACCTATCGTTTCCTAAAAGAACCTGAACTCATTCAACTCTTCAAGGGCATGACCCATTATTTCTTGAACCGTCTTCCTAAAGACCAG 
GTGTCCTACTGGGATTTAATTTTTGGAGATGGTAGCGAGCAGTCTCGTGATAGTTCAGCAACCGCCATTGCTGTGTGTGGTATTCATGAAATGTTA 
AAAACCTTACCAGATCATGATCCTGATAAAAAAACATATGAAGCTGCCATGCACAGCATGCTAAGAGCCTTGATTAAGGATTATGCTAACAAAGAT 
CTCAAGCCTGGTGCTCCTCTACTGCTTCACGGAGTCTATTCTTGGCACTCTGGAAAAGGGGTTGACGAGGGAAATATCTGGGGAGACTATTACTAT 
CTTGAAGCTCTGCTTCGTTTCTACAAAGACTGGAACCCTTACTGG 

SEQ ID 2344 

MARPLKTIALEPIKQPERFTKEDFLSQEDITQALDLALKQVRLNMDYFKEDFPTPATKDNQYAIMDNTEWTNAFWTGCLWLAYEYSGDDAIKALAQ 
ANDLSFLDRVTRDIELDHHDLGFLYTPSCMAEWKLLKTPESREAALKAADKLVQRYQDKGGFIQAWGELGKKEDYRLIIDCLLNIQLLFFASQETG 
DNRYRDMAINHFYASANHVIRDDASAYHTFYFDPETGDPVKGVTRQGYSDDSAWARGQAWGIYGIPLTYRFLKEPELIQLFKGMTHYFLNRLPKDQ 
VSYWDLIFGDGSEQSRDSSATAIAVCGIHEMLKTLPDHDPDKKTYEAAMHSMLRALIKDYANKDLKPGAPLLLHGVYSWHSGKGVDEGNIWGDYYY 
LEALLRFYKDWNPYW 

SEQ ID 2345 

ATGGCAGCAGGACCAAATATTGTAATGACACGTGTTGATGAGCGTCTTATTCATGGACAAGGACAACTTTGGGTGAAATTTTTAAGTTGTAATACT 
GTTATTGTGGCAAATGATGATGTCTCCAAAGATCATCTTCAACAAACGTTAATGAAGACGGTGGTGCCAGAATCAATAGCATTGCGATTTTTTGAT 
ATTCAAAAAGTTATTGATATTATTCACAAGGCCAACCCAGCACAGACGATTTTTATAATTGTTAAAGATTTGAAAGATGTCTATAGACTTGTAGCA 
GGGGGCGTCCCAATTAAAGAGATTAATATTGGAAATATTCATAATGGAGAAGGTAAAGAGCAGGTAAGTCGCTCTATCTTCTTAGGGATGAAGGAT 
AAAGAGATAATTAGAAAATTAAACCAAGAATATCACATTGCATTTAATACTAAAACAACTCCAACAGGTAACGATGGTGCTGTGGAAGTTAATATT 
TTAGATTATATT 

SEQ ID 2346 

MAAGPNIVMTRVDERLIHGQGQLWVKFLSCNTVIVANDDVSKDHLQQTLMKTWPESIALRFFDIQKVIDIIHKANPAQTIFIIVKDLKDVYRLVA 
GGVPIKEINIGNIHNGEGKEQVSRSIFLGMKDKEIIRKLNQEYHIAFNTKTTPTGNDGAVEVNILDYI 

SEQ ID 2347 

ATGACACAACCAAACATTATCATGACGCGAGTTGATGAGCGTTTGATTCACGGACAGGGGCAATTATGGGTCAAATTCCTCAACTGCAACACCGTT 
ATCGTCGCTAACGATGCGGTTTCTGAAGATAAGATTCAACAATCCCTCATGAAAACAGTTATTCCATCCAGTATTGCCATTCGTTTTTTCTCCATT 
CAAAAAGTGATTGACATCATTCATAAAGCAAGTCCTGCTCAAAGTATCTTCATCGTGGTCAAAGATTTGCAAGATGCCAAACTCCTAGTTGAAGGG 
GGTGTTCCCATCACAGAAATCAATATCGGTAATATTCATAAAACTGATGATAAGGTTGCGATTACCCAGTTTATTTCGCTGGGAGAAACAGACAAG 
TCTGCTATTCGTTGCTTAGCCCATGACCACCACGTGGTTTTTAACACCAAAACAACTCCAGCTGGCAATAGCGCCTCTGACGTTGACATCTTAGAT 
TATATT 

SEQ ID 2348 

MTQPKIIMTRVDERLIHGQGQLWVKFLNCNTVIVANDAVSEDKIQQSLMKTVIPSSIAIRFFSIQKVIDIIHKASPAQSIFIWKDLQDAKLLVEG 
GVPITEINIGNIHKTDDKVAITQFISLGETDKSAIRCLAHDHHWFNTKTTPAGNSASDVDILDYI 

SEQ ID 2349 

ATGGATATTAGTATTCTTCAGGCTGTCTTAATTGGACTGTGGACGGCTTTCTGTTTTAGTGGCATGTTGCTTGGCCTCTATACAAATCGTTGTATC 
GTTCTCTCTCTAGGCGTTGGTGTTATTTTAGGAGATATTCAAACAGCTTTGGCAGTTGGAGCAATATCTGAACTGGCTTACATGGGATTTGGTGTG 
GGAGCGGGAGGGACAGTTCCTCCAAACCCAATCGGTCCTGGGATTTTTGGAACTTTGATGGCTATTACAACAGCTGGAACTAAAGGAAAAATCACA 
CCGGAAGCTGCTCTTGCATTATCAACCCCAATTGCAGTTGGTATTCAATTTCTTCAAACAGCAACTTATACTGCTTTTGCAGGGGCGCCTGAAACA 
GCTAAAAAAGCTTTGCAAGCAGGTAATTTCCGAGGATTTAAAATTGCAGCAAATGGTACAATTTGGGCATTCGCTGGATTGGGATTTGGTTTAGGA 
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GTACTGGGTGCTCTTTCAACGCAAACTTTGACAGATTTATTTGCTCTCATTCCCCCTGTTTTGCTTAATGGTCTAACCTTAGCTGGGAAAATGCTT 
CCTGCAATTGGTTTTGCGATGATTCTCTCTGTAATGGCTAAAAAAGAACTCATTCCTTATATCCTACTTGGATATGTTCTAGCTGTTTATTTTGGT 
TTGCCAGTTCTAACTCCAACAGCAAATGGAGACGGAGTTTTAACATCAGTGGCTACTAACAGTGTGCTTGGGGTTCCAACTATCGGGGTAGCTATA 
ATTGCAACAATATTTGCTTTGCTTGATATTTTCAGAAAACCAGCTGCACCTACTAAAGAAACTAAGACAGAAGGAGACAACCAAGATGACTGGATC 

SEQ ID 2350 

MDISILQAVLIGLWTAFCFSGMLLGLYTNRCIVLSLGVGVILGDIQTALAVGAISELAYMGFGVGAGGTVPPNPIGPGIFGTLMAITTAGTKGKIT 
PEAALALSTPIAVGIQFLQTATYTAFAGAPETAKKALQAGNFRGFKIAANGTIWAFAGLGFGLGVLGALSTQTLTDLFALIPPVLLNGLTBAGKML 
PAIGFAMILSVMAKKELIPYILLGYVLAVYFGLPVLTPTANGDGVLTSVATNSVLGVPTIGVAIIATIFALLDIFRKPAAPTKETKTEGDNQDDWI 

SEQ ID 2351 

ATGGATATCAATTTGTTACAGGCACTTTTAATTGGTCTTTGGACAGCCTTTTGTTTCAGCGGAATGTTACTTGGCATCTACACCAACCGTTGTATT 
ATTCTGTCTTTTGGTGTAGGGATTATCTTAGGTGACTTGCCAACTGCACTTAGCATGGGAGCTATCTCCGAATTAGCTTATATGGGATTTGGAGTG 
GGTGCCGGTGGTACCGTTCCTCCTAATCCTATCGGCCCTGGTATCTTTGGTACCTTGATGGCTATTACCAGTGCTGGTAAAGTCACCCCAGAAGCG 
GCACTAGCCTTATCAACACCAATCGCAGTTGCCATCCAATTCCTTCAAACATTCGCCTATACAGCTTTTGCTGGCGCTCCCGAAACCGCTAAAAAA 
CAATTGCAAAAAGGCAATATTAGAGGCTTCAAATTCGCTGCCAACGGCACTATCTGGGCTTTCGCTTTTATCGGATTAGGCCTTGGTTTATTAGGT 
GCCTTGTCAATGGATACTCTCCTTCACTTGGTTGATTATATCCCACCTGTCTTGCTCAATGGATTGACTGTCGCTGGTAAAATGTTACCTGCTATC 
GGATTTGCCATGATCTTATCTGTTATGGCCAAGAAAGAATTGATTCCTTTTGTACTAATTGGTTATGTTTGTGCAGCCTACCTCCAAATTCCAACC 
ATTGGTATCGCCATTATTGGTATCATTTTCGCCTTGAATGAATTTTACAACAAACCTAAACAAGTCGATGCAACAACTGTCCAAGGAGGCCAACAA 
GATGACTGGATC 

SEQ ID 2352 

MDINLLQALLIGLWTAFCFSGMLLGIYTNRCIILSFGVGIILGDLPTALSMGAISELAYMGFGVGAGGTVPPNPIGPGIFGTLMAITSAGKVTPEA 
ALALSTPIAVAIQFLQTFAYTAFAGAPETAKKQLQKGNIRGFKFAANGTIWAFAFIGLGLGLLGALSMDTLLHLVDYIPPVLLNGLTVAGKMLPAI 
GFAMILSVMAKKELIPFVLIGYVCAAYLQIPTIGIAIIGIIFALNEFYNKPKQVDATTVQGGQQDDWI 

SEQ ID 2353 

ATGCCAGTAACTAATTTAATTCCCGTTAAAATAGTATTCATAGCCACAAAGAACAGAATCGGTCCCATCACCAAACCATCTGTCGCTAAAGAGGCT 
GCAATCGTTGAGAACAAGGGTGCTAAGCAAAATTGTGATAAAGAATCACCGATACCTGCAAGAGGCCCCATAAGCGCCATCTTAATACCGCGAATT 
TCTTCTTCTGGCCGCTCATTATCAAGCATTGCTAAATGTAAGCTAGTTACAAAAGGTAAGAAA 

SEQ ID 2354 ■ • 

MPVTNLIPVKIVFIATKNRIGPITKPSVAKEAAIVENKGAKQWCDKESPIPARGPISAILIPRISSSGRSLSSIAKCKLVTKGKK 

SEQ ID 2355 

TTGCTTTGCTTGATATTTTCAGAAAACCAGCTGCACCTACTAAAGAAACTAAGACAGAAGGAGACAACCAAGATGACTGGATCTAAAAAATTAGCA 
AAAAGTGATTACACTAAAACAGCTTTACGTGCCTTTTATTTACAAAATGGCTTTAATTACAGTAACTATCAAGGTCTTGGTTATGCTAATGTCATA 
TATCCAGCTCTCAAAAAATATTATGGAGATGACAAAAAAGCTTTAGCGGGAGCTCTAGAAGAAAATGTGGAGTTTTACAATACAAACCCTCATTTC 
TTACCTTTTGTAACTAGCTTACATTTAGCAATGCTTGATAATGAGCGGCCAGAAGAAGAAATTCGCGGTATTAAGATGGCGCTTATGGGGCCTCTT 
GCAGGTATCGGTGATTCTTTATCACAATTTTGCTTAGCACCCTTGTTCTCAACGATTGCAGCCTCTTTAGCGACAGATGGTTTGGTGATGGGACCG 
ATTCTGTTCTTTGTGGCTATGAATACTATTTTAACGGGAATTAAATTAGTTACTGGCATGTATGGTTATCGTCTTGGGACCAGTTTTATTGATAAA 
TTGAGTGAACAAATGTCAGTTATCTCACGGGCAGCTAATATCGTTGGTGTAACGGTCATCTCAAGTTTAGCTGCAACACAAGTTAAGCTTACAATC 
CCTTACACTTTTGCTCCAGAAAAAGTAACTAGTACAACGCAAAAGATTGTTACTGTCCAAGGTATGCTTGATAAAATTGCACCAGCTCTACTTCCA 
GCACTCTACACTTTCCTTATGTTTTACCTTATTAAAAATAAAAAATGGACAACTTATAAGTTAGTTATCCTTACAGTTATTATTGGTATCCTTGGT 
AGCTGGTTAGGTATTTTAGCT 

SEQ ID 2356 

MLCLIFSENQLHLLKKLRQKETTKMTGSKKLAKSDYTKTALRAFYLQNGFNYSNYQGLGYANVIYPALKKYYGDDKKALAGALEENVEFYNTNPHF 
LPFVTSLHLAMLDNERPEEEIRGIKMALMGPLAGIGDSLSQFCLAPLFSTIAASLATDGLVMGPILFFVAMNTILTGIKLVTGMYGYRLGTSFIDK 
LSEQMSVISRAANIVGVTVISSLAATQVKLTIPYTFAPEKVTSTTQKIVTVQGMLDKIAPALLPALYTFLMFYLIKNKKWTTYKLVILTVIIGILG 
SWLGILA 

SEQ ID 2357 

ATGAATTTTACAACAAACCTAAACAAGTCGATGCAACAACTGTCCAAGGAGGCCAACAAGATGACTGGATCTAATAAATTAACCAAGAAAGATTAC 
CTCAAAACAGCTCTGAGAGCTTTCTTCCTACAAAATGGGTTTAATTACAATAATTACCAAGGTATCGGATACGCCAATGTCATCTATCCTGCCTTG 
AAAAAACATTTTGGCAATGATAAAAAGGGCTTATATCAAGCTTTAGAAGATAACTGTGAGTTTTACAATACTAATCCTCACTTCCTTCCTTTCATC 
ACCAGTCTGCACTTGGTCATGTTAGAAAATAATCGCCCTGAAGAAGAAACCCGAAACATCAAAATGGCACTTATGGGGCCTTTAGCTGGTATCGGT 
GACTCCTTATCACAATTTTGCTTGGCGCCACTCTTTTCAACGATTGCAGCTTCCTTAGCTAGTGATGGTCTGGTTTTGGGACCAATCCTCTTCTTC 
CTAGCCATGAATATTATCCTAACCGCTATTAAAATTGGTTCTGGACTCTATGGCTACAAGGTCGGCACAAGCTTTATTGATAAATTAAGTGAACAA 
ATGGCGGTTGTGTCGCGCATGGCAAATATTGTCGGCGTTACCGTTATCGCTGGACTAGCAGCTACTTCTGTTAAAATTACTGTTCCCATTACTTTT 
GCCGCTGGCAAGGTGGATGCGGCCAATACAGCACAAAAATTTGTGACTATTCAAGGAATGCTTGATAAGATTGCCCCTGCACTTTTACCAGCTCTC 
TTTACCTTACTCATGTATTACCTTATTAAAAACAAAAAATGGACAACCTACAAATTGGTCATTTTAACTGTTATCATTGGTGTTATTGGCAGTTGG 
TTGGGTATTTTAGCT 

SEQ ID 2358 

MNFTTNLHKSMQQLSKEANKMTGSNKLTKKDYLKTALRAFFLQNGFNYNWYQGIGYANVIYPALKKHFGNDKKGLYQALEDNCEFYNTNPHFLPFI 
TSLHLVMLENNRPEEETRNIKMALMGPLAGIGDSLSQFCLAPLFSTIAASLASDGLVLGPILFFLAMNIILTAIKIGSGLYGYKVGTSFIDKLSEQ 
MAWSRMANIVGVTVIAGLAATSVKITVPITFAAGKVDAANTAQKFVTIQGMLDKIAPALLPALFTLLMYYLIKNKKWTTYKLVILTVIIGVIGSW 
LGILA 

SEQ ID 2359 

ATGAAAGATCGCTTATATAATAAATTCAAGGATTTTGATAGGGAATTTTGTCAAAAGTATATTAAAACATACCAATCTAATGCCTATCAAGAAATG 
AAAGCCTCTGTTAATTTGATGATGAGGAACACTTTTGTATTTAATGATAATTGGGATATGGAACCTTGTTCTAAAGCATATTGTCTTGATCCTTTG 
GAGTGGGATAAGCCAGTAACAGATGATCCAGAATGGTTGTATATGCTAAATCGTCAAACTTATCTTTTTAAATTCCTGGTGGTCTACATTGTTGAA 
GGCGATAAGTCTTACCTTAGACAAATGAAATATTTTATGTACCATTGGATTGATTGTCAATTTACACTAAAGCCAGAAGGGGCGGTAAGTCGTACT 
ATTGACACTGGGATACGTTGCATGTCATGGCTCAAAGTTTTGATTTTTTTAGATTATTTTGGATTAATAACAGAAACTAAAAAAATTAAACTATTA 
ACTAGTTTACGGGAGCAGATAACTTATATGAGGGACTATTATCGTGAAAAAGATAGTCTAAGTAACTGGGGAATTTTACAAACAACAGCAATATTG 
GCGTGTTTATACTATTATGAAGATGAATTAAATCTACCTGAAATTCAGAGTTTTGCTGAAGAAGAATTATTACTTCAAATCAAGCTTCAAATTTTA 
GATGACGGGAGCCAGTATGAACAATCAATTATGTATCATGTAGAAGTCTTGAAGTCCTTAATGGAACTAGTTATCCTTGCGCCTAAATATTATCTA 
CCATTAGAAGAAACTATTGAAAAAATGGTTACCTATCTAATTGCTATGACTGGTCCGGATTATTGTCAACTAGCTATAGGGGACAGTGATGTGACC 
GATACTCGTGATATTCTAACTTTGGCAACACTTGTGTTGAAATCTTCTAAAACAAAATCATTTTCTTTTGATAATGTTAATTTAGAAACTTTACTT 
TTGTTTGGGAAGCCATCAATTTATCTTTTTGAAGAAATACCGCGTGCGACAATAGGAGAGTCTGCTTATCTTTTTCCAGATTCTGGTCATGTGTGT 
TTACGTGATGATAGGCGTTATATATTTTTTAAGAACGGTCCATTTGGTAGCGCTCATACTCATAGTGATAATAATAGTGTTTGTCTCTATGATAAA 
AAGAAACCTATTTTCATTGATGCAGGAAGATATACTTACAAAGAAGAACAACTAAGGTATGATTTTAAACGTTCGACTAGTCATTCAACATGTACC 
CTTGATGGGCAACCCTTAGAAATGATCAAGGACTCTTGGACATACAATTCTTATCCAAAATGTGACTATTGTCAGTTGACTTCAAAGGATAGGTAC 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-235- 



CATTTAGTCGAAGGACAACTACATGTCCAAAGAGCTTCTGATATCTATTACCATAAGCGATGGTTGTTAACTTTACCGCAGGCCATTACCTTAGTT 
ATTGATAAGGTGAGTTGTCCAGGAGAGCATGTCTTAACAAATCAATATATTTTAGATGATCAGGTCATTTATGAAAATGGGTTTGTTAATGACTTG 
AAATTAGTAAGTCCTACGACCTTTAATCTAGAAGATTGCCTTATTTCTAAGCGGTATAATCAATTGACAGAAAGTCATAAATTAGTTAAGAAAATA 
AAATTTGTTGATGAGGTGATGGATTATACCTTGATAGTTGATCGGAACTGTCAGGTGAAATATGTTCCTTTAGTGCAAACGAACAGTCATAAGGAA 
CTAAGTAATAGCATTGCATTTGATATTAGGTCTCAAGACTTTCATTATTTAATTGGAGTGCTTATGGATGATATTATCTTTGGGGATAAACTCTAT 
TTGATGCAAGGGATAAAATGCAAAGGAAAAGTCATTGTATATGATAAAAATAATGGCAAAATGAGTCGTTTAAAAAAT 

SEQ ID 2360 

MKDRLYNKFKDFDREFCQKYIKTYQSNAYQEMKASVNLMMRNTFVFNDNWDMEPCSKAYCLDPLEWDKPVTDDPEWLYMLNRQTYLFKFLWYIVE 
GDKSYLRQMKYFMYHWIDCQFTLKPEGAVSRTIDTGIRCMSWLKVLIFLDYFGLITETKKIKLLTSLREQITYMRDYYREKDSLSNWGILQTTAIL 
ACLYYYEDELNLPEIQSFAEEELLLQIKLQILDDGSQYEQSIMYHVEVLKSLMELVILAPKYYLPLEETIEKMVTYLIAMTGPDYCQLAIGDSDVT 
DTRDILTLATLVLKSSKTKSFSFDNVNLETLLLFGKPSIYLFEEIPRATIGESAYLFPDSGHVCLRDDRRYIFFKNGPFGSAHTHSDNNSVCLYDK 
KKPIFIDAGRYTYKEEQLRYDFKRSTSHSTCTLDGQPLEMIKDSWTYNSYPKCDYCQLTSKDRYHLVEGQLHVQRASDIYYHKRWLLTLPQAITLV 
IDKVSCPGEHVLTNQYILDDQVIYENGFVNDLKLVSPTTFNLEDCLISKRYNQLTESHKLVKKIKFVDEVMDYTLIVDRNCQVKYVPLVQTNSHKE 
LSNS I AFD I RS QDFHYL I GVLMDD 1 1 FGDKLYLMQGI KCKGKVI VYDKNNGKMSRLKN 

SEQ ID 2361 

TTGGAAAGGAAATGTCCTATGTTTTTTGCCTTCGCACGCTTTAAAGAAACAGTCAATCCAGACTTTTGCAGGAATTACCTGCTAGACTATCAGACT 
GACAGCTATGCTGATCAAAAAAGAATAGCTGACCTACTCTTAACCAATACCTTTTTATTTGAAGATAATTGGGATATGGAGCCCTGCCACATCCCT 
TACCACTTAGATCCCATTACTTGGCAAGAGGCTGTCATAGATGATCCTGAGTGGAACTTTATGTTAAATCGACAGACCTATCTCCAAAAATTAATC 
CTCGTCTACCTTGTTGAAAGAGATGAACGGTATCTCTTAACAGCTAAAGGTTTCATCCTCAATTGGATTGAATCAGCTATTCCTTTAGACCCTAAG 
GGGTTAGCTACTAGAACCTTAGATACTGGCATCCGTTGTTTTGCTTGGGTCAAATGTTTGATTTACCTTAATCTTTTTAACGCCTTAACCAAGCAA 
GAGGAAAGCCTCATCCTAGCTTCCCTGGAAAAACAACTTCAATTTCTCCATGCCAACTACCTTGATAAATACAGCCTCAGCAATTGGGGAATCTTG 
CAAACCACTGCGATTTTATTAGCTGATGCCTACTTTGGTTCTGACCTTGATATTGCTGCAGCAACAGCTTTCGCTAGAAAAGAATTGACGCAACAA 
ATCGCACTACAAATTCTCGAAGACGGCAGTCAATTTGAACAATCAACCATGTATCATGTGGAAGTACTCAAAGCCCTTCTGGAATTAACTGCTCTA 
GTCCCTGATTATCTTCCACAGCTTAGACCTACTTTGCTTGCCATGAGTGATTATCTCCTCAAAATGACTGGTCCAGATCATAAACAAATCCCTCTT 
GGTGATAGCGATGTTACAGATACCAGAGATATTCTAACGCTTGCAGCCACTATCCTTGAAGAACCACACTTAAAAGCTGCTGCTTTTCCCACACTT 
GATATCGATAGTCTTCTCCTTCTAGGAGAAAAAGGTGTCCACACTTTTGAACAGTTACCCGTCCAAACCTTACCAACTTTTGCGCATCACTTTGAA 

CTCTGTCTCTATTATAAAGGACAACCACTTTTCTGTGATGCTGGGCGATACACTTACAAAGAAGAACCATTACGCTATGCCCTAAAAAGCGCTAGC 
CATCATTCTACCGCCTTCTTAGAAGAACAATTACCTGAGCAGATTGATAGCTCCTGGGCTTACCTTTCTTACCCCAAATCCAATTATTGTCACCTT 
CGACAAAATGGACACGTTTACTTTATTGAAGGTAGCTACCAGACGCAATTCTCTGATAGGAACAACTACCAACATGACCGACAAATTCTCATCTTA 
CCACCAGGAATTTTTCTTATCATTGATACGATACAGGCTCAAGGCAACCACTGTCTTGTCAGTCAATTTATTCTTGATAATCACTTAGACGTAAAG 
ACAGATCACCTTAGTGACCTCAGACTAATCAGTGACTGCCCTTTCACTATCGAAGAAACGATTTTGTCAAAAAAATACARCCAATACCTGACTAGT 
CACAAACTCATCAAACGAAAACCCTTTAAAGACAAGGGTTGCACCAGTACCCTATTAGTCCCTGACGATACCAAAGTTACTCCCTTAACACCACTT 
CAAACAGGCAAACGCAACCCAATTGAGACTGCCCTTTCCTGGCATTTAAAAGGAAAGCAGTTTGACTACAGTATCTGTGTTCTCCAAGAGGATTTA 
ATTAAAGGAGAAAAACTAGTTCTCCTAAATAGTCATAAAATCAGAGGAAAGGTGGTTGTTATCAACCATATCACGAATGAGATTATTCGATTGAAA 
CAC 

SEQ ID 2362 

LERKCPMFFAFARFKETVNPDFCRNYLLDYQTDSYADQKRIADLLIiTNTFLFEDNWDMEPCHIPYHLDPITWQEAVIDDPEWNFMLNRQTYLQKLI 
LVYLVERDERYLLTAKGFILNWIESAIPLDPKGLATRTLDTGIRCFAWVKCLIYLNLFNALTKQEESLILASLEKQLQFLHANYLDKYSLSNWGIL 
QTTAILLADAYFGSDLDIAAATAFARKELTQQIALQILEDGSQFEQSTMYHVEVLKALLELTALVPDYLPQLRPTLLAMSDYLLKMTGPDHKQIPL 
GDSDVTDTRDILTLAATILEEPHLKAAAFPTLDIDSLLLLGEKGVHTFEQLPVQTLPTFAHHFEHSGHITINQENYYLFFKNGPIGSSHTHSDQNS 
LCLYYKGQPLFCDAGRYTYKEEPLRYALKSASHHSTAFLEEQLPEQIDSSWAYLSYPKSNYCHLRQNGHVYFIEGSYQTQFSDRNNYQHDRQILIL 
PPGIFLIIDTIQAQGNHCLVSQFILDNHLDVKTDHLSDLRLISDCPFTIEETILSKKYNQYLTSHKLIKRKPFKDKGCTSTLLVPDDTKVTPLTPL 
QTGKRNPIETALSWHLKGKQFDYSICVLQEDLIKGEKLVLLNSHKIRGKWVINHITNEIIRLKH 

SEQ ID 2363 

ATGTCTAAAAAAATGACCATTAATGACATCGCTCAATTATCAAAAACTTCCAAAACAACGGTTTCTTTTTTCTTGAATCAAAAATTTGAAAAAATG 
TCGGATGAGACGAGGCAACGTATTCAAGAGGTGATTGATGAAACAGGTTATAGACCAAGTACGATAGCAAGAAGTCTAAATTCTAAAAAAACAAAA 
CTACTAGGTGTCTTAATTGGAGATATAACAAACACATTTTCAAATCAAATTGTAAAAGGAATTGAGCACATCACCAAACAAAAAGGCTATCAAATT 
ATTGTGGGTAATAGTAATTACGATGCCAAAAGTGAAGAAGATTATATTGAAAATATGTTAAATTTAGGTGTTGATGGTTTCATTATTCAGCCTACA 
TCAAATTTTCGAAAGTATTCTCGTATTTTAAAAGAAAAAAAGAAACCAATGGTATTTTTTGATAGTCAACTTTATGAACATAAGACGAGTTGGGTT 
AAGGCTAATAACTATGATGCTGTTTATGATATGACACAGGAGTGTCTAAATCGAGGGTATAAAAAGTTTATTATGATTACTGCTGATACGAGCTTG 
CTTAGTACACGTATTGAGAGAGCTTCGGGATTCATGGATGCTTTAAAGGACAATGGTTTCGGTTATGACACTTTGGTGATTGAAGATGATGATCAT 
TCAAAAAGTGATATAGAAGACTTTCTAAAAGCGGTAGTTCCAGATAAGGAGGAGACATTAGTATTTGCACCAAATTGTTGGGCTTTACCAATGGTT 
TTTACTGCCATGAAGAATCTCAATTTTGATATGCCACGAGTTGGTTTAGTTGGGTTTGACAATATTGAATGGACAGACI'TTTCATCTCCTAAAGTG 
TCAACAATTGTCCAGCCGGCTTATGAAGAAGGTGAACAAGTAGCACAGATTTTGATTAATCGTATTGAAGGAGATGACTCCGTCGATAACCAACAG 
ATTGTAGATTGCCAGATGTTTTGGAAAGAGTCGACTTTT 

SEQ ID 2364 

MSKKMTINDIAQLSKTSKTTVSFFLNQKFEKMSDETRQRIQEVIDETGYRPSTIARSLNSKKTKLLGVLIGDITNTFSNQIVKGIEHITKQKGYQI 
IVGNSNYDAKSEEDYIENMLNLGVDGFIIQPTSNFRKYSRILKEKKKPMVFFDSQLYEHKTSWVKANNYDAVYDMTQECLNRGYKKFIMITADTSL 
LSTRIERASGFMDALKDNGFGYDTLVIEDDDHSKSDIEDFLKAWPDKEETLVFAPNCWALPMVFTAMKNLNFDMPRVGLVGFDNIEWTDFSSPKV 
STIVQPAYEEGEQVAQILINRIEGDDSVDNQQIVDCQMFWKESTF 

SEQ ID 2365 

ATGACTAACCATTACTATTTTAAAGGAGTGTATGCAATGCAGCGCAAAGTAACCATCAAAGATATTGCTGAATTAGCGAAAaCTTCAAAAACAACA 
GTTTCTTTCTACTTAAATGGCAGGTTTGACAAGATGTCTGAAGAAACTAAAAACCGCATCAGCGAGAGTATCAAAGCTACTAATTATAAACCGAGC 
ATTGCTGCTAGAAGTCTCAATGCAAAATCGACTAAACTCATTGGTGTTGTTATAGGTGACATCACAAACAGTTTTTCAAACCAAATTGTCAAAGGA 
ATTGAAAGCAAAGCCCAGGAATTTGGTTACCAAATTATCATCGGAAACAGCAACTACGACCCTTCTCGCGAAGATGAACTCATTGAAAAGATGCTC 
AATCTTGGTGTTGATGGTTTTATTATTCAACCAACTTCTAACTTTAGAAAATATTCACGTATTATCGATATTAAAAAAAAGAAGGTTGTCTTTTTT 
GATAGCCAACTTTACGAACATCGCACAAACTGGGTCAAAACTAATAATTATGATGCTGTTTATGATACCATTCAACAATGTATCGATAAAGGTTAT 
GAACATTTTATCATGATCACGGGTAACCCCAATTTACTTAGCACTCGTATTGAACGCGCTTCAGGCTTCATTGATGTGTTAGAAGCTAATCATCTT 
ACTCATCAAGAAATGATTATTGATGAAAATCAGACTTCTTCAGAGGCAATTGCTCAGTTTTTGCAAGGATCACTGACTAAAAAGAGTTTGGTTTTT 
GTCCCCAATTGTTGGGCTCTTCCAAAAGTATTTACAGCTATGAAGTCTCTTAAATTTAATATACCAGAGATTGGACTAGTAGGATTTGATAACATT 
GAGTGGACAAAATTTTCTTCACCAACACTAACAACTATTATCCAACCCGCCTATGAAGAAGGCGAACAGGCrACTAAGATTTTAATCGATGATATT 
GAAGGTCACAGTCAAGAAGCCAAACAACAAATTTTTGACTGTCAAGTCAATTGGCAAGAATCAACTTTT 

SEQ ID 2366 

MTNHYYFKGVYAMQRKVTIKDIAELAKTSKTTVSFYLNGRFDKMSEETKNRISESIKATNYKPSIAARSLNAKSTKLIGWIGDITNSFSNQIVKG 
IESKAQEFGYQIIIGNSNYDPSREDELIEKMLNLGVDGFIIQPTSNFRKYSRIIDIKKKKWFFDSQLYEHRTNWVKTNNYDAVYDTIQQCIDKGY 
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EHPIMITGNPNLLSTRIERASGFIDVLEANHLTHQEMIIDENQTSSEAIAQFLQGSLTKKSLVFVPNCWALPKVFTAMKSLKFNIPEIGLVGFDNI 
EWTKFSSPTLTTIIQPAYEEGEQATKILIDDIEGHSQEAKQQIFDCQVNWQESTF 

SEQ ID 2367 

ATGTCTGCTATTGATAAATTAGTAAAAGCTAGTCATTTAATTGACATGAATGACATTATCCGTGAAGGCAATCCAACCCTTCGCAAAGTGGCTGAA 
GAAGTCACATTCCCACTTTCTGAGAAAGAAGAAATTCTCGGAGAAARAATGATGCAATTTTTAAAACACTCTCAAGATCCAATTATGGCTGAGAAG 
CTAGGCTTACGTGGTGGTGTTGGTTTAGCCGCACCACAATTAGACATCTCAAAACGCATCATTGCCGTCCTTGTTCCAAACGTTGAGGATGCTCAA 
GGAA&TCCACCTAAAGAAGCTTATAGCCTCCAAGAAGTAATGTACAACCCTAAAGTTGTATCGCATTCTGTTCAAGATGCTGCTTTATCTGACGGG 
GAGGGATGCCTATCAGTAGATCGTGAAGTACCTGGCTATGTCGTCCGCCACGCGCGTGTAACTATTGAATATTTCGACAAAACTGGTGAAAAACAT 
CGACTCAAATTAAAAGGTTACAACTCTATTGTTGTTCAACATGAAATTGACCACATTGATGGTATTATGTTTTACGACCGTATCAATGAGAAAAAT 
CCTTTCGCTGTCAAAGAAGGCTTACTTATTTTAGAA 

SEQ ID 2368 

MSAIDKLVKASHLID^DIIEEGNPTLRKVAEEVTFPLSEKEEILGEKMVIQFLKHSQDPIMAEKLGLRGGVGLAAPQLDISKRIIAV'LVPNVEDAQ 
GNPPKEAYSLQEVMYNPKWSHSVQDAALSDGEGCLSVDREVPGYWRHARVTIEYFDKTGEKHRLKLKGYNSIWQHEIDHIDGIMFYDRINEKN 
PFAVKEGLLILE 

SEQ ID 2369 

ATGTCTGCACAAGATAAATTAATTAAACCTAGTCATCTGATTACCATGGATGACATTATTCGTGAAGGGAATCCAACTTTAAGAGCTGTCGCCAAA 
GAAGTGAGCTTACCCTTGTGTGATGAGGATATCCTATTAGGAGAAAAGATGATGCAATTTTTGAAGCATTCTCAAGATCCTGTAATGGCGGAAAAA 
CTTGGTCTTAGGGCCGGTGTTGGTCTAGCAGCTCCTCAGATTGATGTGTCAAAACGTATCATCGCTGTGCTCGTTCCTAATCTTCCTGATAAAGAA 
GGAAATCCTCCTAAAGAAGCCTATAGCTGGCAAGAAGTCCTGTATAATCCTAAAATCGTTTCTCATTCTGTTCAAGATGCAGCCCTTTCTGATGGC 
GAAGGTTGTTTATCTGTCGATCGTGTTGTTGAAGGGTATGTGGTTCGCCATGCTCGTGTTACAGTAGACTACTATGATAAAGAAGGACAACAGCAT 
CGCATCAAATTAAAGGGATACAACGCTATTGTGGTTCAACATGAAATTGACCATATCAATGGTGTTTTGTTCTACGATCGGATCAATGCTAAAAAC 
CCCTTTGAAACCAAAGAAGAGCTCTTGATTTTAGAC 

SEQ ID 2370 

MSAQDKLIKPSHLITMDDIIREGNPTLRAVAKEVSLPLCDEDILLGEKMMQFLKHSQDPVMAEKLGLRAGVGLAAPQIDVSKRIIAVLVPNLPDKE 
GNPPKEAYSWQEVLYNPKIVSHSVQDAALSDGEGCLSVDRWEGYWRHARVTVDYYDKEGQQHRIKLKGYNAIWQHEIDHINGVLFYDRINAKN 
PFETKEELLILD 

SEQ ID 2371 

ATGACATATGTCCTAAAACTATCTCAAATAGGGAGTCAATACATGGATATAGAAAACTACTGCCAAGACTACTGTTTGGAGACTATCTTTCCAAAA 
CATTATTTCAAGGATTTACAAGTAATCACCCTAACTGCCGGCCAATCCGTCTGTAAACAGGGAGAACAATTAGAATACTTGCACTACATCGTCAAG 
GGACGTTTTAAAATTGTACGTCGACTCTTTAACGGCAAAGAACATATTTTAGATATTAAAACAAAACCAACACTGATTGGTGATATTGAACTTTTG 
ACTAATAGACAAATTGTATCATCTGTTATTGCCTTAGAGGATCTTACAGTCATTCAATTATCACTTAAAGGACGGAAAGAGAAACTGTTAACAGAC 
GCAACTTTCCTCCTAAAACTTAGTCAAGAGCTAGCTCAGGCTTTTCATGATCAAAACATCAAAGCGTCTACTAATCTAGGGTATACCGTCAAAGAG 
TTACTTGCAAGTCATATTTTAGCAATTGAAGAACAAGGTTACTTTCAACTTGAGTTAAGTAGTTTAGCTGATTCGTTTGGCGTCAGTTATCGTCAT 
TTATTAAGAGTTATCCACGATATGGTCAAAGAAGGCCTTATCCAAAAAGAAAAACCAAAATACTTTATCAAAAATCGTTTCGCACTAGAATCATTA 
AATATTCAGCCA 

SEQ ID 2372 

MTYVLKLSQIGSQYMDIENYCQDYCLETIFPKHYFKDLQVITLTAGQSVCKQGEQLEYLHYIVKGRFKIVRRLFNGKEHILDIKTKPTLIGDIELL 
TNRQIVSSVIALEDLTVIQLSLKGRKEKLLTDATFLLKLSQELAQAFHDQNIKASTNLGYTVKELLASHILAIEEQGYFQLELSSLADSFGVSYRH 
LLRVIHDMVKEGLIQKEKPKYFIKNRFALESLNIQP 

SEQ ID 2373 

TTGACACAAAATGTTTGCCAACAAAACATTACCTATACCGTCAAAGAGCGCTTTGCTTCCTATACCCTTGAAGCGCAAGCCAACCAAGAGGTTCAT 
■ CTAAACCTTACATTATTAGCAAACCGTTTTGGAACAAGCGATCGCCATCTTAAGCACGTACTTAAGCAGCCCATTTTTCAGAGGATTATCGAACGC 
ATCTGCTTCAAAACCTATCGTATTGCCGATTTAGACGCTCTAACTCAATTAAGACCTCTGAGGTATGCAGCCCAT 

SEQ ID 2374 

LTQNVCQQNITYTVKERFASYTLEAQANQEVHLNLTLLANRFGTSDRHLKHVLKQPIFQRIIERICFKTYRIADLDALTQLRPLRYAaH 

SEQ ID 2375 

TTGAAAATCTTTATGGAGAAGCTAAGTTTACTCTCTTTATCACTTATCTTGCTATCAACTTTTTCGACATCACCAGCCCTACCACAAATGATATCT 
TATTATAGAGATAAGGGCTTACCATCACCCCAAGTTGAATTATTGTTTTCAATTCCTTCGATGGCTATTATCTTCATCTTGCTTATCACACCTTGG 
TTAAGTAAAAAACTTTCTGAGAAACATATGATTATCTTTGGGCTATTGCTAACAGCATTAGGGGGAGGATTGCCGGTTGTCAGTCAGAACTACCTT 
TTAGTATTTGTATCGCGTCTTTTATTGGGGAGTGGTATTGGTTTTATTAATACTAGGGCCATTAGTGTGATTAGTGAaTATTATCAAGGCAAAGAA 
AGAAGAAAACTCTTAGGATTAAGGGGGTCCTTTGAAGTTTTAGGAAATGCTGGTTTGACAGCTTTAGTTGGGCTGTTGTTGACTTTTGGTTGGTCC 
AAATCATTTATGATTTATTTTTTAGCTTTACCAATCTTAGTTCTATATCTTGTTTTTGCGCCTAAGAAAGTGGTGAAAGATACAAATGACAAGATT 
AAAACTAAAGGTCAAAAAATCCCTAAAGCTGATTTAACTTATATTGTCGCCTTAGCTATTTTAGCAGGATTTGTCATAACTATAAATACTGGGATT 
AATCTTAGGATACCTCTGCTAGTAGTAGAATTTGGTTTGGGTACGCCAGCTCAAGCTAGTCTTGTTCTTAGTGCGATGATGCTTATGGGAATAATA 
GCAGGTATGAGTTTTGGTCAGTTGATAGCTATGTTTCATAAACAATTAATTCCAATCTGCCTCGTCTTATTTTCTTTAACATTGCTTGGAGTTGGA 
TTGCCTTCTAATCTAATGGTACTAACAATTAGTGCGATGGCATCAGGTTTCCTTTACAGCCTGATGGTCACTGCTGTGT'rTAGCCTAGTAGCAGAC 
CGTGTTGAATATTCGTTGGTTGGTTCTGCAACGACATTAGTTTTAGTATTTTGTAATATTGGTGGAGCTAGTGCGGCTATTCTTCTGTCTTGTTTT 
GATCATTTACTAGGACAAATAAATGCAGTTTTCTATGTTTATGCTATTTTAAGTTTAGCAGTTGGTATGATTTATTTCTTTAAACGCCTATTTTTT 
AAGAAAATG 

SEQ ID 2376 

MKIFMEKLSLLSLSLILLSTFSTSPALPQMISYYRDKGLPSPQVELLFSIPSMAIIFILLITPWLSKKLSEKHMIIFGLLLTALGGGLPWSQNYL 
LVFVSRLLLGSGIGFINTRAISVISEYYQGKERRKLLGLRGSFEVLGNAGLTALVGLLLTFGWSKSFMIYFLALPILVLYLVFAPKKWKDTNDKI 
KTKGQKIPKADLTYIVALAILAGFVITINTGINLRIPLLWEFGLGTPAQASLVLSAMMLMGIIAGMSFGQLIAMFHKQLIPICLVLFSLTLLGVG 
LPSNLMVLTISAMASGFLYSLMVTAVFSLVADRVEYSLVGSATTLVLVFCNIGGASAAILLSCFDHLLGQINAVFYVYAILSLAVGMIYFFKRLFF 
KKM 

SEQ ID 2377 

ATGTCAACATTATCATTGGACACCACAAATAAGCGAGCTTTAGTGGCAGCTATTGCAGCTTCAGGAACGGATGACTTGAATGTCATGTTTCTTGCC 
TTTTCCATGTCTTCCATTATGACAGACTTGGGTCTTAGTGGCACTCAGGGTGGCTGGATTGCGACCATTACCAATTTAGGAATGTTGGTGGGAGGC 
CTCTTATTCGGGTTGCTGGCTGATAGGCACCACAAGTTTAAGGTCTTTAAATGGACGATTTTACTGTTTTCAGTAGCAACAGGATTAATTTATTTT 
ACCCAGTCTTTGCCCTACCTGTACCTGATGCGATTTATTGCTGGCATAGGAGTTGGAGGTGAGTACGGTGTAGCCATTGCCATAATGGCAGGGATT 
GTACCACCAGAAAAAATGGGTCGGATGTCTTCTTTAAATGGTATTGCTGGCCAGCTTGGCTCTATTAGTTCGGCTCTTTTAGCAGGGTGGCTGGCT 
CCAAGTCTAGGCTGGCGTGGCCTTTTTCTCTTTGGATTACTTCCGATTCTCTTGGTGATTTGGATGACTTTAGCCATAGATGACCAAAAAATTTGG 
GATCATTATGGGCAAGAGGAGGAAGAATGCAGTCAACCAATTAAAATCAATGAACTATTCAAAACAAAATCCTTAACAGCTCAAACCCTTGCTTTA 
ATGGTCATGACGACTGTGCAGATTGCGGGCTATTTTGGAATGATGAATTGGTTGCCAACCATTATTCAAACAAGCTTAAA.CCTTTCAGTAAAAAGT 
TCGTCCTTGTGGATGGTGGCTACTATTGTCGGCATGTGTTTGGGGATGCTGTATTTTGGTCAGCTTTTAGATTGCTTTGGTCCACGTCTGATTTAT 
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TCCCTCTTTTTATTAGCATCATCTATTTGTGTTTACCTTTTTCAATTTGCCAATTCCATGGCGAGTATGGTTATTGGAGGTGCTATTGTCGGTTTT 
TTTGTCAATGGGATGTTTGCTGGCTACGGGGCTATGATTACCAGACTTTATCCCCATCACATTCGATCCACGGCTAATAATGTTATTTTGAATGTT 
GGCCGTGCTCTAGGAGGATTTTCGTCCGTTGCTATTGGTAGTATTTTAGATGCCTCAGGTATTTCAATGGTCATGATTrrCCTAGCTTCTCTGTAT 
GTGATTAGTTTTGGAGCCATGTGGTCTATTGGTCAGTTAAAAGCAGAACGCTACCAACAATTGCGT 

SEQ ID 2378 

MSTLSLDTTNKRALVAAIAASGTDDLNVMFLAFSMSSIMTDLGLSGTQGGWIATITNLGMLVGGLLFGLLADRHHKFKVFKWTILLFSVATGLIYF 
TQSLPYLYLMRFIAGIGVGGEYGVAIAIMAGIVPPEKMGRMSSLNGIAGQLGSISSALLAGWLAPSLGWRGLFLFGLLPILLVIWMTLAIDDQKIW 
DHYGQEEEECSQPIKINELFKTKSLTAQTLALMVMTTVQIAGYFGMMNWLPTIIQTSLNLSVKSSSLWMVATIVGMCLGMLYFGQLLDCFGPRLIY 
SLFLLASSICVYLFQFANSMASMVIGGAIVGFFVNGMFAGYGAMITRLYPHHIRSTANNVILNVGRALGGFSSVAIGSILDASGISMVMIFLASLY 
VIS FGAMWS IGQLKAERYQQLR 

SEQ ID 2379 

ATGATTGAAAAATATTATAATTGGGCAACGCTTGGAACCGGCGTTATTGCCAACGAATTAGCCCAAGCACTAGAAGCACGTGGACAAAAATTATAT 
TCTGTAGCTAATAGAACTTACGACAAAGGACTTGAATTTGCTACCAAATATGGTATCCAAAAAGTTTATGATCACATAGATCAAGTATTTGAAGAC 
CCTGAAGTGGATATCATTTATATCTCTACTCCCCACAATACTCACATCTCATTTTTACGAAAGGCTTTAGCAAATGGTAAGCACGTTCTTTGCGAA 
AAATCTATTACTTTAAACAGCACTGAACTTAAAGAAGCCATAGATTTAGCCGAAACTAACCATGTTGTCTTAGCTGAAGCCATGACTATTTTTCAT 
ATGCCAATTTATCGCCAATTAAAAACATTAGTTGATAGTGGAAAATTAGGACCGTTAAAAATGATTCAAATGAATTTCGGAAGTTATAAAGAATAT 
GATATGACTAACCGTTTTTTCAGTCGTGACCTAGCAGGCGGTGCTTTGCTGGACATTGGTGTTTATGCACTTTCTTGTATTCGCTGGTTTATGTCA 
GAAGCACCTCACAACATTACCTCTCAAGTTACATTTGCACCAACAGGAGTTGATGAACAAGTTGGTATCCTACTAACCAATCCTGCAAATGAGATG 
GCGACTGTCAGCCTTAGTTTACATGCAAAACAACCTAAACGAGCAACTATCGCTTACGATAAAGGCTACATTGAACTTTTTGAATATCCGCGAGGA 
CAAAAGGCAGTTATTACTTATACTGAGGATGGGCATCAAGATATTCTCGAAGCTGGCAAAACTGAAAATGCCCTCCAATATGAGGTAGCTGATATG 
GAAGAAGCCGTTTCAGGAAAAACTAACCACATGTACTTAAACTATACCAAAGACGTTATGGATATCATGACACAGCTACGTCAAGAATGGGGATTT 
ACCTACCCAGAAGAAGAAAAA 

SEQ ID 2380 

MIEKYYNWATLGTGVIANELAQALEARGQKLYSVANRTYDKGLEFATKYGIQKVYDHIDQVFEDPEVDIIYISTPHNTHISFLRKALANGKHVLCE 
KSITLNSTELKEAIDLAETNHWLAEAMTIFHMPIYRQLKTLVDSGKLGPLKMIQMNFGSYKEYDMTNRFFSRDLAGGALLDIGVYALSCIRWFMS 
EAPHNITSQVTFAPTGVDEQVGILLTNPANEMATVSLSLHAKQPKRATIAYDKGYIELFEYPRGQKAVITYTEDGHQDILEAGKTENALQYEVADM 
EEAVSGKTNHMYLNYTKDVMDIMTQLRQEWGFTYPEEEK 

SEQ ID 2381 

ATGATAAAATATCAAGATGATTTTTACCAAGCGGTTAATGGGGAGTGGGCTAAGACAGCTGTTATTCCTGATGACAAACCAAGGACAGGTGGTTTT 
TCTGATCTTGCTGATGACATTGAAGCATTAATGCTGTCAACGACAGATAAGTGGCTGGCTGATGAAAATAAACCAAGTGATACGATTTTAAATCAT 
TTTATTGCTTTTCATAAAATGACAGCTGATTATCAAAAACGTGAAGAGGTAGGAGTATCACCAGTATTACCATTAATTGAAGAATATAAAGGCCTA 
CAATCTTTCTCTGAGTTTGCATCAAAAGTTGCAGAATATGAACTAGAGGGTAAACCAAATGAATTTCCATTTGGTGTGGCTCCTGACTTTATGAAT 
GCTCAATTGAATGTACTTTGGGCTGAAGCGCCTGGGATTATTTTACCAGATACAACTTATTATAGTGAAGATAATQAAAAAGGAAAGGAACTCCTT 
GCTTTTTGGCGTAAAAGTCAAGAAGACCTACTGCCTTTGTTTGGCCTTTCAGAACAGGAAATTAAAGATATCTTGGATAAGGTTTTAGCATTGGAT 
GCAAAATTGGCACAATATGTCTTATCTCGCGAAGAGAGTTCGGAATATGTTAAACTTTACCATCCTTATAACTGGGAAGATTTCACAAAATTAGCA 
CCTGAACTTCCATTAGATGCTATTTTCCAAAAGATATTAGGACAAAAACCAGATAAAGTTATTGTTCCTGAAGAACGTTTCTGGACAGAATTTGCA 
TCTGACTATTACTCAGAATCTAATTGGGAATTATTAAAGGCAGATCTTATTTTATCAGCTGCGAATGCCTATAATGCTTACTTAACTGATGATATT 
CGTATCAAATCGGGAGTTTACAGTCGAGCTTTATCAGGCACACCACAAGCAATGGATAAGAAAAAAGCAGCTTACTACCTTGCTTCAGGACCTTAC 
AATCAAGCTCTAGGTTTGTGGTATGCAGGAGAAAAATTCTCTCCAGAAGCTAAAGCTGATGTTGAGCATAAGATTGCAACGATGATTGATGTCTAT 
AAGTCACGCTTAGAAAAGGCGGATTGGCTTGCACAGTCAACGCGAGAAAAAGCTATTATGAAACTTAATGTTATCACACCACATATTGGATACCCT 
GAGAAACTACCAGAGACTTATACTAAAAAAATCATTGATCCTAAACTATCGCTTGTCGAAAATGCTACTAATTTAGAQAAAATTTCAATAGCCTAT 
GGTTGGAGTAAATGGAATAAACCAGTTGATAGAAGTGAATGGCATATGCCTGCCCACATGGTCAATGCGTATTATGATCCACAACAAAACCAAATT 
GTCTTCCCAGCAGCCATTTTACAAGAACCATTTTATGCTTTAGAGCAAAGTTCATCAGCAAATTATGGGGGAATTGGTGCAGTGATTGCACATGAA 
ATATCACACGCTTTTGACACTAATGGAGCTTCATTTGATGAACATGGAAGTTTGAATAATTGGTGGACTGATGAAGATTTTGAAGCTTTCAAAAAA 
CTTACAGATAAAGTAGTTGAGCAGTTTGATGGACTGGAATCTTATGGCGCAAAAGTCAATGGTAAACTAACAGTATCAGAAAATGTTGCAGATTTA 
GGTGGAGTTGCTTGTGCTTTAGAAGCTGCGCAGCGTGAGTCAGATTTTTCAGCGAGGGATTTCTTTATTAACTTTGCGACAATTTGGCGTATGAAG 
GCACGTGATGAGTATATGCAAATGTTAGCTAGTGTAGATGTTCACGCCCCAGCACAATGGCGAACTAATATTACAGTAACGAATTTTGAAGAATTC 
CATAAAGAGTTTGATGTTAAAGATGGTGATAACATGTGGCGTCCAGTTGAAAAACGTGTTATTATTTGG 

SEQ ID 2382 

MIKYQDDFYQAVNGEWAKTAVIPDDKPRTGGFSDLADDIEALMLSTTDKWLADENKPSDTILNHFIAFHKMTADYQKREEVGVSPVLPLIEEYKGL 
QSFSEFASKVAEYELEGKPNEFPFGVAPDFMNAQLNVLWAEAPGIILPDTTYYSEDNEKGKELLAFWRKSQEDLLPLFGLSEQEIKDILDKVLALD 
AKLAQYVLSREESSEYVKLYHPYNWEDFTKLAPELPLDAIFQKILGQKPDKVIVPEERFWTEFASDYYSESNWELLKADLILSAANAYNAYLTDDI 
RIKSGVYSRALSGTPQAMDKKKAAYYLASGPYNQALGLWYAGEKFSPEAKADVEHKIATMIDVYKSRLEKADWLAQSTREKAIMKLNVITPHIGYP 
EKLPETYTKKIIDPKLSLVENATNLDKISIAYGWSKWNKPVDRSEWHMPAHMVNAYYDPQQNQIVFPAAILQEPFYALEQSSSANYGGIGAVIAHE 
ISHAFDTNGASFDEHGSLNNWWTDEDFEAFKKLTDKWEQFDGLESYGAKVNGKLTVSENVADLGGVACALEAAQRESDFSARDFFINFATIWRMK 
ARDEYMQMLASVDVHAPAQWRTNITVTNFEEFHKEFDVKDGDNMWRPVEKRVIIW 

SEQ ID 2383 

ATGACAACTTATCAAGATGATTTTTACCAGGCTGTGAATGGAAAGTGGGCTGAAACAGCAGTTATTCCAGACGACAAGCCTCGAACAGGTGGATTT 
TCAGACTTAGCAGATGAAATTGAGGCATTAATGCTAGACACTACAGATGCTTGGCTAGCTGGAGAAAATATCCCTGATGATGCTATTTTAAAAAAT 
TTTGTGAAATTCCATCGTTTGGTGGCTGACTACGCTAAACGTGATGAAGTTGGAGTAAGTCCAATTCTCCCTTl'AATTGAAGAATATCAGTCCTTA 
AAATCTTTTTCAGAATTTGTTGCTAATATAGCGAAATATGAATTGGCAGGTTTACCAAATGAATTTCCCTTTAGTGTGGCACCAGACTTTATGAAT 
GCTCAGCTGAATGTGCTTTGGGCAGAAGCACCAAGCATTCTTTTGCCAGATACAACATACTACGAAGAAGGCAACGAAAAAGCTGAGGAATTGCGT 
GGTATTTGGCGTCAGTCGCAAGAAAAGCTTTTACCTCAATTTGGTTTTTCAACAGAAGAAATCAAGGATCTTTTGGATAAGGTAATTGAGCTAGAT 
AAGCAATTGGCCAAGTATGTCTTGTCTCGTGAGGAAGGCTCAGAATATGCCAAATTATACCATCCTTATGTGTGGGCTGATTTTAAAAAACTAGCT 
CCAGAGCTTCCTTTGGATAGCATTTTTGAAAAGATTTTAGGCCAAGTACCTGACAAGGTTATTGTTCCTGAGGAACGTTTTTGGACAGAATTTGCA 
GCCACTTATTACTCTGAAGCCAATTGGGATTTACTCAAGGCTAATTTGATTGTGGACGCGGCTAATGCTTACAATGCTTACTTGACGGATGATATT 
CGTGTGGAATCAGGCGCTTATTCGCGCGCTCTTTCAGGAACACCTCAAGCTATGGACAAACAAAAAGCAGCCTTTTATTTGGCGCAAGGACCGTTT 
AGCCAAGCGCTTGGCTTGTGGTATGCTGGTCAAAAATTCTCCCCAGAAGCTAAGGCTGATGTGGAAAGTAAGGTAGCACGCATGATTGAGGTTTAT 
AAGTCTCGTCTAGAAACGGCTGATTGGTTAGCACCAGCCACACGTGAAAAAGCCATTACTAAATTAAATGTTATCACGCCACATATTGGTTACCCA 
GAAAAATTACCAGAAACCTATGCTAAAAAAGTGATTGATGAGAGCTTGTCATTGGTTGAAAATGCACAGAACTTGGCTAAAATCACGATTGCTCAC 
ACTTGGAGTAAATGGAACAAGCCAGTTGACCGTAGTGAATGGCATATGCCAGCCCACTTAGTCAATGCTTATTATGATCTTCAGCAAAATCAGATT 
GTCTTTCCTGCGGCAATCTTACAAGAGCCATTTTATTCTTTAGATCAGAGTTCTTCAGCCAATTATGGAGGAATTGGTGCAGTCATTGCGCATGAG 
ATTTCACATGCCTTTGACACCAATGGTGCTTCCTTTGATGAACATGGTAGCCTAAATGATTGGTGGACACAAGAAGACTATGCTGCCTTTAAAGAG 
CGCACAGATAAGATTGTGGCGCAGTTTGACGGCTTAGAGTCACATGGTGCTAAGGTCAATGGTAAATTGACAGTTTCAGAAAACGTCGCTGATCTA 
GGTGGGGTAGCTTGTGCTTTAGAAGCGGCACAATCAGAAGAAGACTTCTCAGCCCGTGACTTCTTTATTAACTTTGCGACGATTTGGCGTATGAAG 
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GCCCGTGAGGAATACATGCAAATGCTAGCTAGCATTGATGTTCATGCTCCGGGTGAACTGCGAACAAATGTCACCTTAACCAACTTTGATGCTTTC 
CATGAGACCTTTGATATTAAAGAAGGCGATGCTATGTGGAGAGCTCCGAAAGACCGTGTGATTATTTGG 

SEQ ID 2384 

MTTYQDDPYQAVNGKWAETAVIPDDKPRTGGFSDLADEIEALMLDTTDAWLAGENIPDDAILKNFVKFHRLVADYAKRDEVGVSPILPLIEEYQSL 
KSFSEFVANIAKYELAGLPNEFPFSVAPDFMNAQLNVLWAEAPSILLPDTTYYEEGWEKAEELRGIWRQSQEKLLPQFGFSTEEIKDLLDKVIELD 
KQLAKYVLSREEGSEYAKLYHPYTOADFKKLAPELPLDSIFEKILGQVPDKVIVPEERFWTEFAATYYSEANWDLLKANLIVDAANAYNAYLTDDI 
RVESGAYSRALSGTPQAMDKQKAAFYLAQGPFSQALGLWYAGQKFSPEAKADVESKVARMIEVYKSRLETADWLAPATREKAITKLNVITPHIGYP 
EKLPETYAKKVIDESLSLVENAQNLAKITIAHTWSKWNKPVDRSEWHMPAHLVNAYYDLQQNQIVFPAAILQEPFYSLDQSSSANYGGIGAVIAHE 
ISHAFDTNGASFDEHGSLNDWWTQEDYAAFKERTDKIVAQFDGLESHGAKVNGKLTVSENVADLGGVACA1EAAQSEEDFSARDFFINFATIWRMK 
AREEYMQMLASIDVHAPGELRTNVTLTNFDAFHETFDIKEGDAMWRAPKDRVIIW 

SEQ ID 2385 

GTGTCATTCTCTAAGCACTATCTAGAAAATGATATCCTCTATTCTGCTTCGATTACTAGCCGTGTAGAAGATTTACATGAAGCATTTGCCGACCCT 
TCTGTTGATGCCATATTAGCAACCATTGGCGGATTCAATTCCAACGAGCTTTTACCATATTTAGATTATGATTTAATCTCTAAGAATCCCAAAATA 
ATTTGTGGTTACTCAGATTCAACGGCCTTCCTTAATGCTATTTTTGCCAAAGCAAAAATCCAAACTTACATGGGCCCTGCTTATTCTTCTTTCAAA 
ATGAAGGAAGGTCAACCTTACCAAACACAAGCTTGGCTTACTGCCATGACAGAAAACCACTATGAACTTTGGCCTAGTGAAGAATGGTCTAGTGAT 
CCCTGGTATGATCCCAGCAAACCACGCCAATTTTTCCCAACAGAATGGAAAATTTATAATCACGGAAAAGCTTCCGGTACGATTATCGGAGGTAAT 
CTCTCTACGTTTGGCCTACTTCGAGGTACTCCTTATGCACCGAAAATTGAACGCTATGTCCTCTTGATTGAAGAGGCTGAGGAAAGTAATTTTTAT 
GAATTTGACCGCAACCTTGCTGCAATTTTACAAGCTTATCCTCATCCACAAGCTATTCTTATGGGGCGCTTTCCTAAAGAATGCGGCATGACTCCA 
CAAGTCTTTGAATATATCCTTTCAAAACATGCTATTTTCAAGGAAATTCCTGTTATTTATGATATGGATTTTGCGCACACCCAACCTCTTTTGACA 
GTGACTATTGGAGCTGAGCTAAGCGTTGACACTACTACATTATCTCTATCTATAAAAGAA 

SEQ ID 2386 

MSFSKHYLENDILYSASITSRVEDLHEAFADPSVDAILATIGGFNSNELLPYLDYDLISKNPKIICGYSDSTAFLNAIFAKAKIQTYMGPAYSSFK 
MKEGQPYQTQAWLTAMTENHYELWPSEEWSSDPWYDPSKPRQFFPTEWKIYNHGKASGTIIGGNLSTFGLLRGTPYAPKIERYVLLIEEAEESNFY 
EFDRNLAAILQAYPHPQAILMGRFPKECGMTPQVFEYILSKHAIFKEIPVIYDMDFAHTQPLLTVTIGAELSVDTTTLSLSIKE 

SEQ ID 2387 

GTGGATGTCATCATGACTTCCATAGGTGGCTACAATTCTAATTCTGTATTAAAGTATATAGACTACGATCTATTTAAACAGAAATTTCCTATCTTT 
ATTGGATATTCTGACACAACAGCTCTTGCTTTAGCCTTATATAAAAAGACTGGATGTATAACTTACCTGTCTCAGAGCGTTATCTCTAATTTTGGA 
GAGTTTGAACCGTTTAATGAATTAAATTATTTCTATTTTGACTTCATGCTTCAGAGTAAGTGCGAAACCTTAATGGTACAAATACCAGATGTTTGG 
ACGGATGAGTGGATAAATTGGGAAACCTATGAAAGAACCAAAAAA&CAAATAAAAATGAGTGGATTATTTTTAACAAAGGTGAATTTAATGGTACT 
TTGATCGGAGGAAATCTCGATACCATTGTAGGAATAATAGGAACTGAGTATATGCCAAAAATAACAGAGGATACCATACTCTTGTTAGAAGATGTA 
TATACGGATCTAGGAAGACTATATAGGAATTTCACAACGCTTGCCTTACATGGTATTTTTGATAAAATAGGAGGACTTATTATTTCAAAATTTGAA 
ACAATAGGGGAAAATAGCGATGTTATTAATGATATCATTAATGAATTTGTAGGGCATAGAAAGATTCCTATTTTATTGAATTTTGATTGTGGTCAT 
ACCCATCCTAGCTGTTTAATGCCTATTGGTGGTAAAATTACGTTGAGTTTAAGC 

SEQ ID 2388 

VDVIMTSIGGYNSNSVLKYIDYDLFKQKFPIFIGYSDTTALALALYKKTGCITYLSQSVISNFGEFEPFNELNYFYFDFMLQSKCETLMVQIPDVW 
TDEWINWETYERTKKTNKNEWIIFNKGEFNGTLIGGNLDTIVGIIGTEYMPKITEDTILLLEDVYTDLGRLYRNFTTLALHGIFDKIGGLIISKFE 
TIGENSDVINDIINEFVGHRKIPILLNFDCGHTHPSCLMPIGGKITLSLS 

SEQ ID 2389 

TTGGCTAATAGGTTAGCCTCAAAACCACCCAGACGCTCAATGGAAGAAGAGGGACTAAGAACACGAATGTGGCTGCCTTTTGTTAATTTTTTCATT 
GGT 

SEQ ID 2390 

MANRLASKPPRRSMEEEGLRTRMWLPFVNFFIG ' 

SEQ ID 2391 

ATGATGTCTCAATTATCTTTGGAAGAACAATTGAATCGACTAAAAGATAAATACCTTTCTTCTAAAAATCAAGAATTTTCAAATGTTCACTTAAGT 
AAAGTAAAGAAGAAAAAGAAGAAATTAATAATACTTGAAAAAGAAAGATGTCGCTGTCGATTGGAGAGAGAAGATACTAAAAAAATCGATGATAAA 
ATTGAGAAATTGAAGAAAGAATTGATAGATGTTATGAAGGAGGAA 

SEQ ID 2392 

MMSQLSLEEQLNRLKDKYLSSKNQEFSNVHLSKVKKKKKKLIILEKERCRCRLEREDTKKIDDKIEKLKKELIDVMKEE 

SEQ ID 2393 

ATGGAAGAAACTATTCTAATAGTCAGCTTTCTCCTGTTTTTGATTTTATCTAATGTTATCAATAGGATATTTCCTAAATTACCATTACCATTTATC 
CAGTTGGTCTTTGGGATTCTCTCTGGCTTAGTTTTTCATAAGTCACAAGTCCATATCGATCCTGAGTTATTCCTTGCCTTTGTTATTGCTCCTTTG 
AACTTTAGGGAAGGTCAAGAAAGTGATATTGGTAGTTTTATAAAGTATCGGGCTATTATTCTTTACTTAATCTTACCAACGGTATTTTTAACAGCT 
ATTGTCGTTGGTTATGTAGCAGGGCACCTTTTGCCAGTTAGTTTACCACTTGCGGCATGCTTTGCGCTTGGAGCAGCCTTAGGCCCAACAGATGGC 
GTTGCCTTTATATCGATTGCTAAGAGGTTTCAATTTCCTAAACGGGCAGAAAATATCCTCAAATTGGAAGGTCTTTTAAATGACGCTAGTGGTCTA 
GTTTCCTTCCAGTTTGCTTTAACAGCCCTTGTAACAGGTTATTTCTCCTTAGCAAAAGCTAGTCTCAAGTTAGCATTGGCCATAATGGGTGGTTTT 
TTAATTGGCTTGCTTTTTGCTTTTCTAATGAGGTTATGTCTCACTGTCCTAGAGAAATTTGATGCTGCTGATGTTACAGGGGCTCTACTTTTGGAA 
TTAACCTTACCTTTTGTTGCTTATTTCGTTGCTGATTTGTTGGGATTTTCAGCTATTATTGCGGTGGTAGTGGCAGGAGTAATGCAAGCAAATCGT 
TTGAAAAAAGTGACTCTCTTTGATGCTCAAGTAGATCGCGTTACCTCTGTTATTTGGGAAACCTTAAATTTTATTTTAAATGGTTTAGTTTTCTTA 
ATATTTGGAAGAGAACTGACACGTATCATTGGTCCTCTTTTAACAAGTAACGCTTATAGTAATTTTGATCTTATTAGTATTGTTGTTTTAGTTACT 
TGCACACTTTTTCTAGTTCGCTTTCTAGCAGTTTCTTGCTTTTATGCTTGGAGATCTTTCAAATACCATAAATCATTTAAAAAGTATTGGAGAGAG 
ATTCAACTGTTGACTTTTTCAGGAGTTAAAGGAAGTGTTTCCATAGCAACAATACTCTTATTACCCAAGCACTCAGTCATAGGAGAGTTGGGGTAT 
AGTTTGATTCTTTTCACTGTTGGTGCAGTAACGCTAATGAGTTTTTTAACGGGACTTTTABTATTACCAAAGTTAGCGCCTCCCTTACAGGTGAAA 
GATGATTATTTAATACGTCTATCGATTTTAACAAAAGTATTATCTGTCTTAGAAGAAGATGGTAAGAGTTCTGAAAATCAAGCTTCATTTTATGCA 
GTTATAGATAATTATAATAGCCGTATTCGTCATCTCATTTTAGAACAAGAATCTAGTGACATTAAGAAGGACTTAGCTGAATTGCAACTGATGATG 
CTTAGTATAGAAAGCGATGGACTTGAAGCTGCTTATCGTTATGGCAATATTTCTATCAAAGAATATCGTATTTACCAACGTTATTTAAAATACTTA 
GAACGCCAAGTTAATCGTAGCTTTGTGTCAAATATCACTTATAGTTTAACGATTCTTATGCGTGTTATTCGTGGTATTGTTCATGAGTTTTTAACA 
TTTGGACAAGGAATACGAAATCGGAAAAAACATTTCAAAAACAGGAAACGGTTGTTAGCAGAAGTCAATCGTCAGCACTTAACAGATTTGTACTTA 
TCAAATAATGACCTCATTTTAGAAACGCTAGAAGATATGGAAGGTTATTATAATGCAACTTTGATAGATrTCTTACAAAATGAACGCATTCGAGAC 
GCAGAATTAATTAAATCAGGTTTATTTGTAGAACGTGTCATTGCACGCATAACGCCAGATATTTTAAATGAAACCCTAAGAGGATATTACTTGGAA 
CGCAGAACAATCTCTGAATTTGAAAGGGACGGTTTAATTAGTTCTAAAGAGTCTCAAATTTTAAGGGATAATGTCAATGAATTAGAAAGCTATTCA 
TTAAGAGATAGTCAATCTTCTATACCTTATCAATTATTGGATTTAAAAAAA 

SEQ ID 2394 

MEETILIVSFLLFLILSNVINRIFPKLPLPFIQLVFGILSGLVFHKSQVHIDPELFLAFVIAPLNFREGQESDIGSFIKYRAIILYLILPTVFLTA 
IWGYVAGHLLPVSLPLAACFALGAALGPTDAVAFISIAKRFQFPKRAENILKLEGLLNDASGLVSFQFALTALVTGYFSLAKASLKLALAIMGGF 
LIGLLFAFLMRLCLTVLEKFDAADVTGALLLELTLPFVAYFVADLLGFSAIIAWVAGVMQANRLKKVTLFDAQVDRVTSVIWETLNFILNGLVFL 
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IFGRELTRIIGPLLTSNAYSNFDLISIWLVTCTLFLVRFLAVSCFYAWRSFKYHKSFKKYWREIQLLTFSGVKGSVSIATILLLPKHSVIGELGY 
SLILFTVGAVTLMSFLTGLLVLPKLAPPLQVKDDYLIRLSILTKVLSVLEEDGKSSENQASFYAVIDNYNSRIRHLILEQESSDIKKDLAELQLMM 
LSIESDGLEAAYRYGNISIKEYRIYQRYLKYLERQVWRSFVSNITYSLTILMRVIRGIVHEFLTFGQGIRNRKKHFKNRKRLLAEVKRQHLTDLYL 
SNNDLILETLEDMEGYYNATLIDFLQNERIRDAELIKSGLFVERVIARITPDILNETLRGYYLERRTISEFERDGLISSKESQILRDNVNELESYS 
LRDSQS S I PYQLLDLKK 

SEQ ID 2395 

TTGGGGCGAATTTGGGGCGAAACAACCAAAAACCTTGATAAACCAAGGTTTTCAAATCCGTCTACCGCCTTAAATATAAAAGATTTTATCCAAAGA 

SEQ ID 2396 

MGRIWGETTKNLDKPRFSNPSTALNIKDFIQR 

SEQ ID 2397 

TTGCCAATCTGGCAAGTCTTTTCTTGTACTCATTTTATCAGAAATGAGGTAAAAAAACAAATGGCATCATATCGAAAAAGAGAGAACGGGCTGTGG 
GAATACCGCATTTCCTACAAAACCATAGATGGAAAATATAAACGGAAAGAGAAAGGTGGTTTTAAGACCAAGAAGCTTGCTCAGGCGGCAGCAATC 
GAAATTGAAAAGAAATTGACCCAAAACATCTTGACAAATGACGAAGTAACTCTATATGACTTTGTCAAGACCTGGTCAGAAGTCTATAAGCGTCCG 
TATGTAAAAGATAAGACTTGGGAAACCTATTCAAAAAACTTTAAGCACATCAAGAACTATTTCCAAGAGTTGAAGGTCAAAGATATTACACCGCTT 
TACTACCAAAAAAAGTTGAATGAGTTTGGCGAGAAATATGCCCAAGAAACTCTTGAGAAATTTCACTATCAAATAAAAGGGGCTATGAAAGTTGCT 
GTAAGGGAACAGGTTGTTACCTTTAATTTTGCAGAAGGTGCAAAAGTGAAATCTCAGGTAGAGCCCAAAAATGAAGAGGAAGATTTTTTAGAGGAG 
CGCGAATATAAGGCTCTCTTGGCCCTTACAAGAGAGAACATCCAATATGTATCCTATTTCACTCTTTACCTTCTTGCAGTCACAGGACTGCGTTTT 
TCTGAGGCTATGGGGCTAACCTGGAGCGATATAGACTTCAAAAATGGCATTTTGGATATAAACAAGAGTTTTGATTACTCGAATACTCAAGATTTT 
GCAGATCTGAAGAATGAGTCATCAAAAAGAAAAGTTCCAATTGATTCAAATACAATAGATATTCTTCGAGAATATAAGAAAAATCATTGGCAAGCT 
AATATCAAGAATAGAGTGTGCTTTGGTGTATCTAATTCAGCTTGCAATAAACTGATTAAGAAAATTGTGGGTAGGAAAGTCAGAAATCACTCATTA 
CGGCACACATACGCTTCGTTTTTGATTTTGAACGGGGTTGACATTGTGACAATTTCTAAGCTCCTTGGACATGAAAGTCCAGATATTACTCTGAAA 
GTTTATACACATCAGATGGAAGCACTGGCTGAGAGAAATTTTGAGAAAATCAAAAATATTTTTTTAGTCGCA 

SEQ ID 2398 

MPIWQVFSCTHFIRNEVKKQMASYRKRENGLWEYRISYKTIDGKYKRKEKGGFKTKKLAQAAAIEIEKKLTQNILTNDEVTLYDFVKTWSEVYKRP 
YVKDKTWETYSKNFKHIKNYFQELKVKDITPLYYQKKLNEFGEKYAQETLEKFHYQIKGAMKVAVREQWTFNFAEGAKVKSQVEPKNEEEDFLEE 
REYKALLALTRENIQYVSYFTLYLLAVTGLRFSEAMGLTWSDIDFKNGILDINKSFDYSNTQDFADLKNESSKRKVPIDSNTIDILREYKKNHWQA 
NIKNRVCFGVSNSACNKLIKKIVGRKVRNHSLRHTYASFLILNGVDIVTISKLLGHESPDITLKVYTHQMEALAERNFEKIKNIFLVA 

SEQ ID 2399 

ATGGCATTATTTGGTGGCAAAGACAAAGAACCTGAAGTAGAAATTTTTACAGCTGAGCCAAACGAGCGAGTTTTTGAGTTTAAGAAATCAAAGACG 
ATAGTAAGAATAGATGACTACTTTATCAGAATTGCAAGAAAAAGCAACATGTCAAATATGCTTCTACATGGACTTGATGGCGAAAAATCAATTTTG 
TTATCAGCAATAACTGCATATCAATTAAAAGAGCCAGGGGCAACGGTTGGATATTTACAATTGGTATATCCTGGATCAGCAGATACTAAAGGTGGT 
GTCTTTGATGCTGTTAAGGATGAGAATACAGTCACTTTTGTCAAAGAAGATAAACAAGCCATCTTAGAATTGAAGATAGCAATAGAAACCGCATTA 
AAAAATAAGGTTCAGAAA 

SEQ ID 2400 

MALFGGKDKEPEVEIFTAEPNERVFEFKKSKTIVRIDDYFIRIARKSNMSNMLLHGLDGBKSILLSAITAYQLKEPGATVGYLQLVYPGSADTKGG 
VFDAVKDENTVTFVKEDKQAILELKIAIETALKNKVQK 

SEQ ID 2401 

TTGCCTATGAAACTAGACCAACTCTGTAAAGAGTTTGGAGTGGAATTGTGCCTGTTCGATGCCAGCGACTGGCATAGTTCGGGATTTTACAATCCA 
ATAACCAAGGTCTTAGGGGTTGATGTGAATCTGTCTGAGCAAGAACaAAAACAAGTCGCCCTACaTGAGTTACAGCATAAAAATCACTTTCCATA^ 
CAGTATCAGCTTTTTAGAGAGAGATGTGAACTCGACGCAAATAGGAATATGATCCACCATCTTTTGAAGGAAGAATTGGAAATCGCTGAGGACCAC 
ACTCAATTCAATTACCTGGTCTTTATGGAAAAGTACAAATTAAAGACCATAGCTGATGAGGCTATGATCAAGGAAGAGTATTTGAATTTAGTTGGA 

SEQ ID 2402 

MPMKLDQLCKEFGVELCLFDASDWHSSGFYNPITKVLGVDVNLSEQEQKQVALHELQHKNHFPYQYQLFRERCELDANRNMIHHLLKEELEIAEDH 
TQFNYLVFMEKYKLKTIADEAMIKEEYLNLVG 

SEQ ID 2403 

ATGTCTGTTTTAATTGATAGGATACGTGAACTCAGTAATAAAAAGGGAATGTCTCTTAATGACTTAGAAGATACACTTGGCTACAGTCGTAATTCT 
CTGTATAGCTTGAATGAAAATTCTAAGATGGGTAAACCAAAGGAAATTGCACAGTATTTTAATGTCTCACTAGATTACCTACTAGGTCTAACAGAT 
AATCCACGAATTGCCAGCGATGAGACAGCTATCATTGACGGTCAAGTTGTGGATCTGAGAGAAGCAGCTGCCCATACCATGCTGTTTGATGGTAAG 
CCACTTGATGAAGATGATATAGATTTTATTACAGCAGTCCTGTCTGCACACTTCAAAAATAAACAAAAGGAT 

SEQ ID 2404 

MSVLIDRIRELSNKKGMSLNDLEDTLGYSRNSLYSLNENSKMGKPKEIAQYFNVSLDYLLGLTDNPRIASDETAIIDGQWDLREAAAHTMLFDGK 
PLDEDDIDFITAVLSAHFKNKQKD 

SEQ ID 2405 

ATGGGAATCGGTTCAATGACAGTGACAGTTAAAGTTAGTAACATGGATAAATTTATTGAACTTAGTAAAGAGTTCAATAAAAAAGCCCGCGAGCTA 
GAAGAACTAGCTCACGAACTGAAGTCATTTGATTTTGAAGGCGAAGTTGTATCAACTGATAGCAAC 

SEQ ID 2406 

MGIGSMTVTVKVTNMDKFIELSKEFNKKARELEELAHELKSFDFEGEWSTDSN 

SEQ ID 2407 

ATGAAAGGAGGTCAAGCCATGAATTTGAATCAAATTCGTATCATAGAGGCATGCCATAAATTTCTAATTGGCATCACAAATTTCGAAGAAGAGTTA 
CAAGATGACGTTCTCGTCTATCGTTACAAAGGTAACCTTGTCAGCTTTGAAACCTATCAAGAATATGAACAACGGTCATTTGTAGACTATAATCTA 
AAATATGGCTATCTTGATGACACTAGAACTTACCTAGATGACAGAGCTGATTTGATAGCAGCTTTCCCTAGCGAAGAGCACTTGAGAGCCTTGCAA 
AGAGTTAACGATGCTGAACAAGCTCGTGTGCAAATCTTTAAGCTACTATCTCAGGTCAATCTTGACTCTCTCTCCGAAAAAAATTCCAACATCAAA 
AAAGATAATTTTGGATATGATTTCTTCAATTTTGCAACTAAAGAAGAATACCCTGTTTATCTTTTTTCAGATGATGAATCATTTGAGCTAGTTGCT 
ATCAGT 

SEQ ID 2408 

MKGGQAMNLNQIRIIEACHKFLIGITNFEEELQDDVLVYRYKGNIiVSFETYQEYEQRSFVDYNLKYGYLDDTRTYLDDRADLIAAFPSEEHLRALQ 
RVNDAEQARVQIFKLLSQVNLDSLSEKNSNIKKDNFGYDFFNFATKEEYPVYLFSDDESFELVAIS 

SEQ ID 2409 

TTGACCTCCTTTCATAAAAGATTTCAAGTCAATTATACCAAACTAGAAAGGAAAAATATGAGTCAACAACAGAAAAAATGGATTCAGCTAGTGAAA 
GATAAGCTGAATGAAGAACAGATGACACAAACACATCTAGCTCGTTCTTGTGGTGTTGCTAAGGCAACTATCTCAGAATTGCTGAAATATGGCAAA 
GGGAGCGACAAACTCAAAAATAAGGTATCTGATGTATTACACATAGATGAGAGCTGGACGAGGTTGGAGGAT 

SEQ ID 2410 

MTSFHKRFQVNYTKLERKNMSQQQKKWIQLVKDKLNEEQMTQTHLARSCGVAKATISELLKYGKGSDKLKNKVSDVLHIDESWTRLED 

SEQ ID 2411 
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ATGAACGAAATTTTTGTTTTTCACGGGCAGGAAGTCCGTACTGTAACCATTAACAACGAGCCTTGGTTTGTTGGGAAAC3ACGTGGCTGATATTTTA 
GGCTATTCAAAATCACGAAATGCGATTGCACTCCATGTTGATGAGGATGACGCCCTAAAACAGGGCATCACAGACAATTTAGGTCGCATGCAAGAA 
ACTATTATCATCAATGAATCTGGTCTTTACTCACTTATCTTATCCAGTAAATTGCCACAGGTCAAAGAATTCAAACGTTGGGTCACTAGCGAGGTA 
TTGCCACAGATTCGGCAACAGGGAGCTTATGTGCCTGAAAATCTATCAGATGAGGCTTTCATCGCTCTATTTACTGGACAGAAGAAACTGAAAGAG 
CACCAGTTGGCATTGGCTCAAGATGTTGATTATCTGAAAAATGAGCAACCAATTCATCCTAGCTTTGCTCAAGCCTTACTGAAGAAGAGAAAAGCT 
CGTGTTGTCTCTTGTCTAGGTGGAATGGACAGTCCAGCCTATGCTGATAAAGTCTTCGCACAGTCGGTCTTTAGACAAGCTGAGGTTGATTTTAAA 
GACCATTTCAATATCAATCGCTATGACATGTTGCCAAAGAAATTTGCTGAAGCAGCATTATCTTACTGGATGACATGGGAACCAAGCACAAATACC 
AAAATGAAAATTTTGGAGATGAACGCTTATGAACTG 

SEQ ID 2412 

MNEIFVFHGQEVRTVTINNEPWFVGKDVADILGYSKSRNAIALHVDEDDALKQGITDNLGRMQETIIINESGLYSLILSSKLPQVKEFKRWVTSEV 
LPQIRQQGAYVPENLSDEAFIALFTGQKKLKEHQLALAQDVDYLKNEQPIHPSFAQALLKKRKARWSCLGGMDSPAYADKVFAQSVFRQAEVDFK 
DHFNINRYDMLPKKFAEAALSYWMTWEPSTNTKMKILEMNAYEL 

SEQ ID 2413 ' 

ATGGAATTACAAGTATTTACTAATGAACAGTTTGGAGAAGTGCGTACAGCGACAATCAACAATCAAATTTATTTCAATCTTAACGATTGTTGTCAG 
ATTTTGGAATTAAGCAATCCTCGTAAAACAATTGAAAGACTTAATAAAGATGGTGTAACTACTAGTGACATCATCGACAGTCTTGGTCGAACTCAA 
CAAGCCAACTTCATCAACGAAAGCAACTTCTACAAGCTAGTCTTCCAATCTCGCAAGCCAGAAGCTGAAAAGTTTGCGGACTGGGTAACATCGGAA 
GTCCTACCATCAATCCGCAAACATGGCGCATATATGACCGAACAGACTTTAGAGCAGGCGCTGACAAGCCCAGACTTCCTCATACGGCTTGCCAAT 
GAGTTAAAAGAGGAAAAGGAGCGCAGTCGTCAGTTAGAGGCTGAGAAGTCAATTTTGAGCGTTGAGAACATGGTTATGAAGCCAAAGGCTGATTAT 
TTTGATGATTTGGTTGACCGCAATTTATTGACTAGTTTCCGTGAAACTGCTAAACAATTAAAAGTTAAGGAACGACGATTCATTCAATTTCTACTT 
GATAAGAAATACGTTTACAGAGACAAGAAAGGTAAGCTTATGCCGTTTGCAGATAAAAATAACGGGTTATTTGAAGTCAAGGAAAGTGTTAACGAA 
AAGACCAACTGGGCAGGAACTCAAACCTTAATAACTCCAAAAGGTCGTGAAACTTTTAGACTGTTATTTATT 

SEQ ID 2414 

MELQVFTNEQFGEVRTATINNQIYFNLNDCCQILELSNPRKTIERLNKDGVTTSDIIDSLGRTQQANFINESNFYKLVFQSRKPEAEKFADWVTSE 
VLPSIRKHGAYMTEQTLEQALTSPDFLIRLANELKEEKERSRQLEAEKSILSVENMVMKPKADYFDDLVDRNLLTSFRETAKQLKVKERRFIQFLL 
DKKYVYRDKKGKLMPFADKNNGLFEVKESVNEKTNWAGTQTLITPKGRETFRLLFI 

SEQ ID 2415 

ATGAACGAAGTTTGGAAAGATATACCAATTGTTAAAGGATATTATCAAGTTTCCAATCTTGGTCGTGTTCGGTCTATTGGTAGAACAGTCAATGCA 
AAACAGAGAACAAGAAAAACAAAAGGACGCATCTTAAAACAGAGCTTATCTTCAGGCTATGCAATAGTGACACTTTCAGTCAATGGATTAAGGAAG 
TCGATAAGAGTTCATAGACTAGTAGCTGAAGCATTTATAGCAAATCCAATCAATAAGCGAACGATAAATCATATTGATGAAAATAAACTTAATAAT 
AGAGTAGATAATTTAGAATGGGCGACAGATAAGGAAAATGCTAATCATGGGAATAGAACAACGAAATCATCTTTAGGTCGTTGTAAACCTGTAGAA 
CAATTTACACTTGAAGGGGAATTCATAAACACGTTTGACTCAATAAAATCTGCATCAATGAAAACAGGTATCTCGTCACAAAGAATAACAGCAACA 
GCAATGGGGCACCAAAAACAGACTCACGGATATAAATGGAGGTACGCA 

SEQ ID 2416 

MNEVWKDIPIVKGYYQVSNLGRVRSIGRTVNAKQRTRKTKGRILKQSLSSGYAIVTLSVNGLRKSIRVHRLVAEAFIPNPINKRTINHIDENKLNN 
RVDNLEWATDKENANHGNRTTKSSLGRCKPVEQFTLEGEFINTFDSIKSASMKTGISSQRITATAMGHQKQTHGYKWRYA 

SEQ ID 2417 

ATGGAGGTACGCATAATGAATGATCTAATGATTCAAATGCTTGACCAGTTCGAAGCTGGTCTAATGGACAGAACGATGAAAGTAATGCACGTTGTG 
ACAGACGAAAAGTATAGATTTCCTTTAGAACTCAACAAGTCTCAATGCGCTTTAATGCTCTTAGGTACTAAAGATACTGGGACATTTGATGAACGC 
TTTAACTGTCATAAGGATTTTCCGAGGATTCCAAATGCTCGTGAGAAATACCCTCGTGATGAAGTCATTGAATGGTATCACAAGAATTGGCAAAGA 
ACTGTTATC 

SEQ ID 2418 

MEVRIMNDLMIQMLDQFEAGLMDRTMKVMHWTDEKYRFPLELNKSQCALMLLGTKDTGTFDERFNCHKDFPRIPNAREKYPRDEVIEWYHKNWQR 
TVI 

SEQ ID 2419 

TTGGCAAAGAACTGTTATCTAAGAAAGAACAAAAGGAACTATATCATGAACAATTTACAAATTATCGCAGTAGGCACACTTATTTCAGTAACCCTG 
ATTGAGTCTCTTATCTCAAATATCAAGCTCAGAAAAGCTCTCAAGAACAAACAGACAGCTGGGACTGTCATTGCTCAATATATCCCACAACGAGGC 
TTCATTGACTACAAGACTGGAAGACGTGTTGACATTGACCCTGAAACAAAGAAAGAAGTCTTTGTTGAC 

SEQ ID 2420 

MAKNCYLRKNKRNYIMNNLQIIAVGTLISVTLIESLISNIKLRKALKKKQTAGTVIAQYIPQRGFIDYKTGRRVDIDPETKKEVFVD 

SEQ ID 2421 

ATGGATGAATTAAAAGTATTGCCTCACGATATCCAGGCTGAGCAGTCGGTTCTTGGTTCAATTTTTATCAAACCTGAAAAAATGATTGAGGTGGCT 
GAGTATCTGAAACCAAATGACTTTTACAGGCCAGCTCACAAGATTCTATTTAAGGCCATGGTGAGCCTTGCTGATCGTGGCGAGGCCATCGATATT 
GTCACAATCAAGTCAACGCTGGAAAGTACGGATGAACTTGGCATGGTTGGCGGTATCAGCTACATCGCTGAGATTGTTAATGCAGTGCCAACCAGC 
TCACACGCTGAGCATTATGCCAAGATTGTTGCTAAAAAAGCACAGCTACGGTCTATCATTGACAACTTGTCTGACTCAATTGGCAATGCCTATGAT 
GAGGACATGGATATTGATGAGATTATCGCAAAAGCTGAGCGATCACTTATCGAAGTTAGTCAAGCCAGTAACAAGAGTAGTTTCAGACCTATCCAT 
GATGTCCTTTTGGAAAATCATTCAAAGATTGAGGAACGCTCAAACAATACCAGTCAAATCACTGGTATTGAAACAGGATTTTATGACTTTGACAAG 
CTGATAACAGGCTTGCATGAAGACCAGCTAATTGTCTTAGCGGCACGGCCAGCGATGGGGAAGACAGCCCTAGCTCTTAACATAGCTCAGAATGTG 
GCAACTAAGTCCAATAAGGCTGTGGCCGTCTTCTCGCTTGAAATGGGGGCTGAAAGCCTTGTTGAGCGGATGTTGTCAGCTGAAGGAACAATCATC 
AACCATCATATTAGAACAGGAAATTTGACGGTTAATGAGTGGCAACGTCTTATCTATGCACAGGGTCAGCTTGCTGAAGCTCCAATCTTTATAGAT 
GACACAGCTGGAGTCAAGATTACTGACATCAGAGCAAGAGCTAGGAGGCTATCTCAAGAGACTGACGGACTTGGATTGATAGTCATTGACTATCTT 
CAACTCATTCAAGGGTCACGGTCTGACAACCGACAGCAAGAGGTATCTGAGATTTCTAGGCAGTTAAAGATTATTGCCAAGGAATTAAAAGTGCCA 
GTCATTGCACTATCACAGCTTAGCCGTGGGGTTGAGCAAAGAAACGACAAAAGGCCTATCATGTCCGACTTAAGGGAATCAGGCAGCATTGAGCAA 
GACGCTGATATTGTCGCCTTCCTCTATCGTGATGCTTATTACCAAGACAAAAAAGAAGGTCAGCCAGAAAACGACATCACTGAGCTGATCATCAGA 
AAGAACAGACACGGAAACCTTGGCACAGTCAAGCTGTATTTCCACAAGGAATATACCAAGTTTTCTAGCGTTGAGGAGGAA 

SEQ ID 2422 

mdelkvlphdiqaeqsvlgsifikpekmievaeylkpndfyrpahkilfkamvsladrgeaidivtikstlestdelgmvggisyiaeivnavpts 
shaehyakivakkaqlrsiidnlsdsignaydedmdideiiakaerslievsqasnkssfrpihdvllenhskieerSnntsqitgietgfydfdk 
litglhedqlivlaarpamgktalalniaqnvatksnkavavfslemgaeslvermlsaegtiinhhirtgnltvkewqrliyaqgqlaeapifid 
dtagvkitdirararrlsqetdglglividylqliqgsrsdnrqqevseisrqlkiiakelkvpvialsqlsrgveqrndkrpimsdlresgsieq 
dadivaflyrdayyqdkkegqpenditeliirknrhgnlgtvklyfhkeytkfssveee 
SEQ ID 2423 

TTGGAGGTTATGAGGTTGCCTGAAGTAGCTGAATTACGAGTTCAACCCCAAGATTTACTAGCAGAGCAATCTGTTCTTGGGTCAATCTTTATCTCA 
CCTGATAAGCTGATTGCAGTGAGAGAATTTATCAGTCCAGACGATTTTTATAAGTACGCTCATAAAATTATCTTTCGGGCAATGATTACCCTCAGC 
GATCGTAATGATGCCATTGATGCAACCACTATAAGAACAATCCTAGATGATCAAGATGATCTGCAAAGTATTGGTGGCTTATCCTATATTGTTGAA 
CTAGTTAATAGTGTCCCAACTAGTGCTAATGCAGAATATTATGCTAAAATTGTAGCTGAGAAAGCTATGTTGCGTGATATTATTGCTAGGTTGACA 
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GAATCTGTCAACCTAGCTTATGATGAAATTTTAAAACCAGAAGAGGTTATCGCTGGAGTTGAGAGAGCTTTAATTGAACTCAATGAACATAGTAAT 
CGTAGTGGGTTTCGCAAAATTTCAGATGTGCTAAAAGTTAATTACGAGGCTTTAGAAGCACGTTCTAAGCAGACTTCAAATGTTACAGGTTTACCA 
ACTGGTTTTAGAGACCTTGACAAGATTACAACAGGTTTACACCCAGATCAATTAGTTATTTTAGCTGCTCGGCCAGCAGTGGGGAAGACTGCCTTT 
GTTCTTAATATTGCGCAAAATGTGGGGACTAAGCAAAAAAAGACTGTTGCTATTTTTTCTTTGGAAATGGGTGCTGAAAGTTTAGTAGATCGTATG 
CTTGCAGCAGAAGGAATGGTTGATTCGCACAGTTTAAGAACAGGGCAACTCACAGATCAGGATTGGAATAATGTAACAATTGCTCAGGGAGCTTTG 
GCAGAAGCACCGATTTATATTGACGATACGCCCGGGATTAAAATTACTGAAATCCGCGCAAGATCACGGAAATTGTCTCAAGAAGTGGATGGTGGT 
TTAGGTCTCATTGTAATTGACTACTTACAGTTGATTACAGGAACTAAACCCGAAAATCGTCAGCAAGAGGTTTCAGATATTTCAAGACAGCTTAAA 
ATCCTAGCTAAAGAATTGAAAGTACCAGTTATTGCCCTAAGTCAGCTTTCTCGTGGCGTTGAGCAAAGGCAAGATAAACGACCAGTTTTATCAGAT 
ATTCGTGAATCAGGATCTATTGAGCAGGATGCCGATATTGTAGCCTTCTTATACCGGGACGATTATTACCGTAAAGAATGTGATGATGCTGAAGAA 
GCTGTTGAAGATAACACAATTGAAGTTATCCTCGAGAAAAATAGAGCTGGGGCGCGTGGAACAGTCAAACTGATGTTCCAAAAAGAATACAACAAA 
TTCTCAAGTATAGCCCAGTTTGAAGAAAGA 

SEQ ID 2424 

LEVMRLPEVAELRVQPQDLLAEQSVLGSIFISPDKLIAVREFISPDDFYKYAHKIIFRAMITLSDRNDAIDATTIRTILDDQDDLQSIGGLSYIVE 
LVNSVPTSANAEYYAKIVAEKAMLRDIIARLTESVNLAYDEILKPEEVIAGVERALIELNEHSNRSGFRKISDVLKVNYEALEARSKQTSNVTGLP 
TGFRDLDKITTGLHPDQLVILAARPAVGKTAFVLNIAQNVGTKQKKTVAIFSLEMGAESLVDRMLAAEGMVDSHSLRTGQLTDQDWNNVTIAQGAL 
AEAPIYIDDTPGIKITEIRARSRKLSQEVDGGLGLIVIDYLQLITGTKPENRQQEVSDISRQLKILAKELKVPVIALSOLSRGVEQRQDKRPVLSD 
IRESGSIEQDADIVAFLYRDDYYRKECDDAEEAVEDNTIEVILEKNRAGARGTVKLMFQKEYNKFSSIAQFEER 

SEQ ID 2425 

TTGGCACAGTCAAGCTGTATTTCCACAAGGAATATACCAAGTTTTCTAGCGTTGAGGAGGAATGAAATGAAAAAATTTGACCACTATTTCAGCAAC 
CATATTGCTGTAAAAAACGAATCTGATACAGTCACCATTGTTGACTATTACAATCCAGAAAAGGGCTATGAGTATAACTTACGTTACATTTTCGAT 
AGAAAAAATTCATCCCTTGCTATCACAGGAGACTTTGGGGAATTAGTTGCACGAAATTTCTACAATATGGGTGAATGGGACACATTCTACAATCAC 
TATACTGGTCATCTGGGGTATTTTCTTGAAAAGTTACTATGTTCAAGTAGGCCAGTTCATTACTATGATACTGACAAGGCTAAAAGAGAAATTCTC 
AATGAATTCTTTGATGGTGCTGATTATGATGATTTAGATTTTGATGATGAATTCCTACTTGATCAATTATTTGACAATTTTGACGAAGATAAAGGA 
TTTACTTATATTCTTCCAGAGGCTTTTGAACGTTTTAGCGAAGATATGGAAGAATATGAGGTCTATGAATTTCTATCAAGGGCTGGCCGATACGTC 
AATGATGTCTTTGAACTTTACTTAGACGCTTATAAGAGAGCTTATGAGTATCTAACAAAGGAGGTTGATGATGGCACAACGCAGAATGTT 

SEQ ID 2426 

MAQSSCISTRNIPSFLALRRNEMKKFDHYFSNHIAVKNESDTVTIVDYYNPEKGYEYNLRYIFDRKNSSLAITGDFGELVARNFYNMGEWDTFYNH 
YTGHLGYFLEKLLCSSRPVHYYDTDKAKREILNEFFDGADYDDLDFDDEFLLDQLFDNFDEDKGFTYILPEAFERFSEDMEEYEVYEFLSRAGRYV 
NDVFELYLDAYKRAYEYLTKEVDDGTTQNV 

SEQ ID 2427 ■ • ■ 

TTGAAAGCGGTCAGACTGGATATAGTTGTGAATCCGCCAATGACGGATAACGACTACACCACTATCAAAGGGAATCAAGAACCCTTTTGCAATCAG 

SEQ ID 2428 

MKAVRLDIVVNPPMTDNDYTTIKGNQEPFCNQ 

SEQ ID 2429 

TTGATGATGGCACAACGCAGAATGTTTAGTAGAAAAATCACTGAGACTGACCGTTTTTTGGAAATGCCACTATCATCCCAAGCTCTCTATTTCCAT 
TTGAACATGGGAGCTGATGATGAGGGCTTTATAGATAAGGCAAAGACGATTCAGAGAACTATTGGCGCTAGTGATGATGATATGAAATTACTGATT 
GCAAAAGGGTTCTTGATTCCCTTTGATAGTGGTGTAGTCGTTATCCGTCATTGGCGGATTCACAACTATATCCAGTCTGACCGCTTTCAATCAACC 
TTATACCAGTCAGAAAAGGCTCAGCTAGAGTATGACAAGTCAAAAACAGCTAGTCTTAAACCTATTGGAAATTGTATACAAAATGTATCCAAAATG 
GAGACACAGGTTAGGTTAAGTAAGGGTAGCTTAGATAAGGATAGCTTAACTACCTATCCTACAGTTTCAGACAATGAGGAAGAAGATATTCCATAC 
AAGGAAATTATTTCTTACTTGAATGAAAAAGCTAATAGAAATTACAGACCTAACATTCAGAAAAACAAAACTCTTATCAAGGCTAGATGGTCAGAA 
GGATTCAGGTTAGATGATTTCAAACATGTGATTGATACCACGGTCAAGGATTGGTCAGGCACTAAGTATGAAAAGTATCTCAGACCTGAAACGCTC 
TTTGGTTCTAAGTTTGAAGGCTATTTGAATCAAGCACCACGAATCAAGACGGAAACAATTGACGGAAGGTTGGGCTTT 

SEQ ID 2430 

MMMAQRRMFSRKITETDRFLEMPLSSQALYFHLNMGADDEGFIDKAKTIQRTIGASDDDMKLLIAKGFLIPFDSGVWIRHWRIHNYIQSDRFQST 
LYQSEKAQLEYDKSKTASLKPIGWCIQNVSKMETQVRLSKGSLDKDSBTTYPTVSDNEEEDIPYKEIISYLNEPCANRNYRPNIQKNKTLIKARWSE 
GFRLDDFKHVIDTTVKDWSGTKYEKYLRPETLFGSKFEGYLNQAPRIKTETIDGRLGF 

SEQ ID 2431 

ATGAATCCTTTTAAGAATTTTGAAACTAGGCAAGTCTTGGAAGAAACCTGCGAGGTTCACGGTTGCCAGCTCTGGCTGACTAAAGTACCGATTAAG 
GGACGGCTTGAAGAACTCAAGCAGTGTCCAGAGTGTACCAAGGCCGCTATCAACATCTTTGAAAATAAGTTGAACAGTCAGAGCAAAATCAACAGC 
AAGCTTGCTGATACATATGCTGTCTTTGAAAGAGATAGCTTGGTATCAGATAAGCTGAGGGCTAAGAGTCTTGAGAACTATGAAATCAAGGATGAA 
ATTGACCAGCATGCTATCAATTATGCCAAGCGTATGGAACAGTTCTACCGACAGGATAGAACAGGCAATGCCATTATTACTGGCCCTTCTGGTGTT 
GGCAAAAGTCATCTGACTTACGGCTTGGCCAAGTTCATGAACGAACAATTCAAAGCCTACGAATCACCAAAATCAGTTCTTTTTATCTCACTGGTG 
AGCCTTTTTACCAAAATAAAAGAAAGCTTCAAGGTTGACAATGGGTACAGACAGGCTGACATGATTGAGCTGCTAACTAGGGTGGACTACCTCTTT 
CTGGACGATTTGGGCAAGGAGAGTCGCAAAGGCGACAGCCAGAACAATGAGTGGACACATCAGATTCTCTATGAGATTTTGGACAATCGGAGCAAC 
ACAATCATCAACACTAACCTGAGTAGTAAGGAGATTAAGGCCTTGTATGCTGACAATTATGGCAACGGTGCTTTGTCTAGTCGGATTCTTGAGGGT 
GTGACTGGAAATAGCTTTGCTTATCCGAAGGATATGGAAGATAGGAGGTAT 

SEQ ID 2432 

MNPFKNFETRQVLEETCEVHGCQLWLTKVPIKGRLEELKQCPECTKAAINIFENKLNSQSKINSKLADTYAVFERDSLVSDKLRAKSLENYEIKDE 
IDQHAINYAKRMEQFYRQDRTGNAIITGPSGVGKSHLTYGLAKFMNEQFKAYESPKSVLFISLVSLFTKIKESFKVDNGYRQADMIELLTRVDYLF 
LDDLGKESRKGDSQNNEWTHQILYEILDNRSNTIINTNLSSKEIKALYADNYGNGALSSRILEGVTGNSFAYPKDMEDRRY 

SEQ ID 2433 

TTGATGAAATTTTTAGACCTCTTTGCTGGCATTGGTGGTTTTCGCCTTGGAATGGAGCAAGCTGGGCATGAGTGCATAGGATTCTGTGAAATAAAT 
AAATTTGCTAGAGCTAGCTACAAAGTAATACATGATACTGAAGGAGAAATTGAACTACATGACATCACAAGAGTTTCAGATGAGTTTATTCGAGGA 
ATCGGAAGTGTGGACGTTATCTGTGGCGGATTTCCGTGCCAGGCTTTCTCAATTGCTGGAAATAGACGAGGTTTTGAAGATACACGAGGAACTTTG 
TTGTTTGAAATTGCTAGGTTCGCATCTATTCTCAGACCTAAGTATCTATTCCTTGAGAACGTTAAAGGACTCCTCAACCACGAAGGGGGGGCTACA 
TTCGAGACCATCATCAGAACCTTGGATGAATTGGGGTACAACGTGGAATGGCAAATCTTTAACAGCAAGAATTTTGGAGTCCCCCAGAATAGGGAA 
CGAGTGTTTATTATCGGACATCTTAGAGGAGAAGGTACCAGACCAATTTTTCCTTTCGAATCAAGCATCACAGAAAATTATCCrATCCACACCAGA 
AAAATAGGAAATGTTAATCCATCTGGTAATGGAATGAATGGGGAAGTGTATGATTCGGAAGGTTTATCTCCAACTCTAACAACAAATAAGGGAGAA 
GGAGTTAAAATCGCTGTAAATGTTGTAGGCAGATTACCTGGGAAATTTGAAATGCCAAATAGAGTCTACGATCCAGATGGCCTAGCACCGACTATC 
AGAACTATGCAAGGTGGAGGGTTAGAGCCAAAAATAATTCAGCGAGGCAGAGGCTATAATCAGGGAGGAGAATATGAAATTTCTCCAACTGTCACA 
TGCAACAGTTGGCAAGAAAACAATCTTTTAAAGATAAAAGAAGCCACTAAAAAAGGCTATTCAGAGGCAGAGGCTGGCGATTCAGTAAACTTATCT 
CACCCAAATTCTGAGACAAGACGTGGACGAGTTGGTAAAGGTATTGCCAATACTCTCTTGACTGGAGAAGAACAAGGTGTGGTTGTTTATGACTTG 
TACAACAGAAGAAAGAAAGATATTGTTGGCACTTTAACAGCTAGCGGTCATAACGGTAATACTACTACGGGTACTTTTGGTATCTCTAACGGATTT 
AGAATCAGAAAGCTTACACCTCGTGAGTGTTGGAGGCTACAAGGCTTCCCTGACTGGGCTTTTGACAAGGCGAGTCAGGTCAATAGCAACAGTCAA 
TTATATAAACAAGCTGGTAATAGCGTAACAGTAAACGTCATTGCTGCAATTGCAAGGAGATTGCTA 
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SEQ ID 2434 

MMKFLDLFAGIG6FRLGMEQAGHECIGFCEINKFARASYKVIHDTEGEIELHDITRVSDEFIRGIGSVDVICGGFPCQAFSIAGNRRGFEDTRGTL 
FFEIARFASILRPKYLFLENVKGLLNHEGGATFETIIRTLDELGYNVEWQIFNSKNFGVPQNRERVFIIGHLRGEGTRPIFPFESSITENyPIHTR 
KIGNVNPSGNGMNGEVYDSEGLSPTLTTNKGEGVKIAVNWGRLPGKFEMPNRVYDPDGLAPTIRTMQGGGLEPKIIQRGRGYNQGGEYEISPTVT 
CNSWQENNLLKIKEATKKGYSEAEAGDSVNLSHPNSETRRGRVGKGIANTLLTGEEQGVWYDLYNRRKKDIVGTLTASGHNGNTTTGTFGISNGF 
RIRKLTPRECWRLQGFPDWAFDKASQVNSNSQLYKQAGNSVTVNVIAAIARRLL 

SEQ ID 2435 

ATGAGAGATATGAAGTTTTTAGATTTGTTTGCAGGAATTGGAGGCTTTCGATTGGGTTTAATTAATCAGTGCCATGAGTGTATTGGCTTTTGTGAG 
ATTGATAAGTTTGCGAGGCAATCTTACAAAGCCATCTATGAGACCGAAGGAGAAATAGAATTTCATGACATTAGACAAGTCACAGACCAAGACTTT 
AGACAACTTAGAGGGCAAGTGGATATCATCTGCGGTGGTTTTTCCCTTGTCAAGCATTTTCACTCGCAGGCAGACGACTGGGATTTGAGGGCACTA 
GGAGAACTCTCTTCTTTGAGATTACTCGAGCGACCAAACAGA 

SEQ ID 2436 

MRDMKFLDLFAGIGGFRLGLINQCHECIGFCEIDKFARQSYKAIYETEGEIEFHDIRQVTDQDFRQLRGQVDIICGGFSLVKHFHSQADDWDLRAL 
GELSSLRLLERPNR 

SEQ ID 2437 

ATGACCTATGAAGCTACATTCATGCTATATGGTTACAAAGCTGTTCCAATTGGCCAGTTTGAATCTAAGGAGTTGGCTGCCCAAGCAATTATTGAC 
CATATCATTGAGAACTCTGGCATACATAGACCAAGGGTAGTTGCAACAATGAAAATACGGAGCAAGGAAATCAGAATTGATTATGGTTCTAAAACT 
TGCTACTACTTGATTACTTTAATTAAAAAAAAACGGAGGAAAAACAAAATGAGCAATAATATTGACTATAAGCAGGGCTATCGTGATGCTATACAG 
TTTGCCATCTCAGAAATCAATGAAAGTGCAGACAATTTTCTTATCGATGAAAAAGAGGCTGATAGAATCAACGAAAATCTAAAAACAATATTAAGA 
AAGGTTTATCAAAATGAC ' 

SEQ ID 2438 

MTYEATFMLYGYKAVPIGQFESKELAAQAIIDHIIENSGIHRPRWATMKIRSKEIRIDYGSKTCYYLITLIKKKRRKNKMSNNIDYKQGYRDAIQ 
FAISEINESADNFLIDEKEADRINENLKTILRKVYQND 

SEQ ID 2439 

ATGACTAAAACAATGACACTTGAAGAGAAGGTTGAACAGTGGTTTATTGACCGTAACTTACACGAGGCAAATCCTGTCAAGCAGTTTCAGAAGCTG 
ATTGAGGAAACTGGGGAGCTTTACTCTGGTATTGCAAAGGGTAAGAGTGAAATCATCCGTGATTCACTTGGGGACATGCAAGTTGTCCTGATTGGC 
ATTGAACAACAAATCAAGAACGGTGCTCAGATTGAAGCAAGTCCACAAGATATGGAGCTGTTGCTACTTGCTTCAAGTTTGGGGGAGATGGCTCAG 
AAACTCTACAAGCATATCTTCCACAACGAAACAAAAACACCGCTTATCCGTCCAGAACTTAGCTTGCTTCACTCTAATATTCATTCCATTGCAATC 
CACAATCTGACAACGGCTGATGATTGCTTGGCTATTGCCTATGAAGAAATCAAGGACAGAAAAGGCAAGTTAATCAATGGAATTTGGGTTAAAGAG 
GAGGATTTG 

SEQ ID 2440 

MTKTMTLEEKVEQWFIDRNLHEANPVKQFQKLIEETGELYSGIAKGKSEIIRDSLGDMQWLIGIEQQIKNGAQIEASPQDMELLLLASSLGEMAQ 
KLYKHIFHNETKTPLIRPELSLLHSNIHSIAIHNLTTADDCLAIAYEEIKDRKGKLINGIWVKEEDL 

SEQ ID 2441 

ATGAAAAACCTGAATTGGGAAGAATTCTTCAACAATCTCAAGGCTTTTGCTAGTGCCATCATCATCACTGTATTTGTTTTTGGATTCAACTATCTG 
TTTTATGATATTGGCTACCAGAAAGGCCATCAGGAAGCTGACAGGGTGATTATCTATGTGGCTGACAATGCTGGCGCTGAAATGTTTGGCAAAATC 
ACTGATAAAGAAATCATTGAAGGCCGTCACACAGTTACAGCTGGCGCTTATGGCAAGTTCTTGGTTACTGAGGAACAATACAATGAAATTACTGTT 
GGTGATGACATTCCTGACTATTTGAAAGGACGTGGAAAC 

SEQ ID 2442 

MKNLNWEEFFNNLKAFASAIIITVFVFGFNYLFYDIGYQKGHQEADRVIIYVADNAGAEMFGKITDKEIIEGRHTVTAGAYGKFLVTEEQYNEITV 
GDDIPDYLKGRGN 

SEQ ID 2443 

ATGACAAAATGTGATTTTATGACAAAACGGCTCAATATTCTAAATGATGAAGATGAGGAAATGAAGAAACTCATTGAACAAGGCTACACAAAGATA 
GAAAGTGAGCTAGGTAAGATAACTGGATTCAGAATCTTGCATGACAATGTAAACTATCCTAGCCATTATCAAGGGAAATACGGTTTAGAGTCAATT 
GATGTTCTCAGGAACTTTATGACCCCTGAAATGCTCAAAGGATTTTATCTAGGAAATGCCCTAAAGTACCAACTACGGTACCGAAAGAAAAACGGC 
CTTGAAGACCTCAAAAAAGCAAGAAAGAACCTTGACTGGTTGATTGAAGAAATGGAGAAAGAGAAA 

SEQ ID 2444 

MTKCDFMTKRLNILNDEDEEMKKLIEQGYTKIESELGKITGFRILHDNWYPSHYQGKYGLESIDVLRNFMTPEMLKGFYLGNALKYQLRYRKKNG 
LEDLKKARKNLDWLIEEMEKEK 

SEQ ID 2445 

ATGAAAAAATCAATAGGAATCCTTGAATTTAAAGAATTTGATGCTTTTGTTGGTGGAAAGGTTATGCCTGTCTATCTTCATAGTGCTAACCCAAAC 
GTGCCAACGACTAATAAAAATGAGGCTATGAGGGTTACCAAAAAGAGATACAGAAAAGAGTTCTCTGACAAGTACATTTTCAGAAAGGTTGGTGAG 
GTTGATGATCAA 

SEQ ID 2446 

MKKSIGILEFKEFDAFVGGKVMPVYLHSANPNVPTTNKNEAMRVTKKRYRKEFSDKYIFRKVGEVDDQ 

SEQ ID 2447 

TTGGTGAGGTTGATGATCAATAATGTTGTACTTATTGGCCGCTTGACAAGAGATGTTGAGCTACGTTACACGCCGTCAAACATCGCAAACGCTACT 
TTTAACCTAGCAGTCAATCGAAATTTCAAGAATGCTGCTGGTGATCGTGAAGCTGATTTCATCAACTGTGTGATGTGGCGACAACAAGCTGAAAAC 
TTGGCCAATTGGACGAAAAAAGGAATGCTGATTGGTATTACTGGACGAATCCAGACAAGAAGCTACGAAAATCAGCAAGGTCAGCGTATCTATGTG 
ACTGAGGTTGTTGCTGACAGCTTCCAGATTCTTGAAAAGCGTGATAATTCAACGAACCAGGCAAGCATGGATGACCAATTGCCACCATCATTTGGA 
AATAGTCAGCCTATGGATATTTCAGATGATGATCTACCGTTT 

SEQ ID 2448 

MVRLMINNWLIGRLTRDVELRYTPSNIANATFNLAVNRNFKNAAGDREADFINCVMWRQQAENLANWTKKGMLIGITGRIQTRSYENQQGQRIYV 
TEWADSFQILEKRDNSTNQASMDDQLPPSFGNSQPMDISDDDLPF 

SEQ ID 2449 

GTGCTTATGAACGAATATAAGAAACCCACCTACATCGTCATTCAAGAGGCAATGGCTGAGCGTATTAGATTTCTTGAAGATGAATTATATAACAGA 
GCATACAAAGACATTGAACGGCTAGAAGTTGAGAATGACCGTCTGAAGGTTAGATGCCTTGATTTGCAGTTGGAAAATGCTGACTATGTCTGGGAT 
GACATGTGTCGCTCTGCTATTGCTCGTGCAAAATCAGAAAATCGAAGACCACACAGAAGATGGAGGGGAAGA 

SEQ ID 2450 

MLI^EYKKPTYIVIQEAMAERIRFLEDELYNRAYKBIERLEVENDRLKVRCLDLQLENADYVWDDMCRSAIARAKSENRRPHRRWRGR 

SEQ ID 2451 

TTGATTTGCAGTTGGAAAATGCTGACTATGTCTGGGATGACATGTGTCGCTCTGCTATTGCTCGTGCAAAATCAGAAAATCGAAGACCACACAGAA 
GATGGAGGGGAAGATGAAGTTAAGGCT 

SEQ ID 2452 
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MI CSWKMLTMSGMTCVALLLLVQNQKI EDHTEDGGEDEVKA 

SEQ ID 2453 

ATGGAGGGGAAGATGAAGTTAAGGCTTGAAGAACTAAGAiUVCAAACTTGGCCTCAGTCGCAGAGATGTGCATGAAGCCACTGGCATTTCTATGAAC 
ACGCTGCTACATTATGAAAAAGGCGGTACACCATCTATTGGTCAGGTTGAAAATATCGCTAAGGCTTACAATATCAACCCAGCCTGGTTGCTTGGT 
TGGATTGATGAAGGCCAGCAACCACAACCACTTGAAACCGTTGTTGAAAAGATTATCTATGTGGAAAAGGAAGGCTGTAGATTACCGCCATATTGG 
AACAATGATAATAATGGCAGAATCATCAAGTGGAAAGAATCAAGAAGAGCATTCCAAAGGAGAACAATT 

SEQ ID 2454 

MEGKMKLRLEELRNKLGLSRRDVHEATGISMNTLLHYEKGGTPSIGQVENIAKAYNINPAWLLGWIDEGQQPQPLETWEKIIYVEKEGCRLPPYW 
NNDNNGRI IKWKESRRAFQRRTI 

SEQ ID 2455 

TTGACAAAGAAAACAGCAAGTAAGACAAGACGTGATTTCCTTGAGTTTGAGCTTGAGGCTAAGTATCTAAAAATTGATAAACTTATTGGGCAGCGC 
CGTCATGAACTGGAAAGAATCTATGCAGTCAAAAACCTGACAATGCCAGGAATCGATGATTCAGGAGCTAGTCGCAGTGGAACTTCAACTAATACT 
TCTGAAAATCTAGCTGTTGCTTATGCCAGTGACCCAATGATTCTGAAACTGGAAGAGTTCCAAAATGCGATATCAGAATTACTAGAGGTACTTGAA 
CCCGATGATAAGAAAATTTTCCATCTGAGGTGGGGAGAACATACTGGATATGATTGGATTCAAGTTTGGCACATCATGGAAAATGGCGAGACAGGT 
TATCTTTACAGACATAGCAAGCAGATTTATAGAAGACGTGAAGTCATCCTTGATACACTTGCAAAATTATTGTTCATG 

SEQ ID 2456 

MTKKTASKTRRDFLEFELEAKYLKIDKLIGQRRHELERIYAVKNLTMPGIDDSGASRSGTSTNTSENLAVAYASDPMILKLEEFQNAISELLEVLE 
PDDKKIFHLRWGEHTGYDWIQVWHIMENGETGYLYRHSKQIYRRREVILDTLAKLLFM 

SEQ ID 2457 

ATGAATATTGTTGAACCGCTACGAGACAAAGACGATATACAAGCCATGAAGGACTATCTATCATCTTGGAATGAAAAGTATTACATGCTATTTCTT 
TTGGGCATCAATACAGGTTTCCGTGTTGGAGATATTCTCAAGCTAAAGGTCAAAGATGTCCAAGGCTGGCACATCAAAGTTAGGGAACAAAAGACT 
GGTAAGTATAAAAGTATTAAGATGACAAGGCCACTCAAAAACGAATTGAGGGAATTTGTCAAAGACAAGGAACTTCATGAGTATCTATTTCAGAGT 
CGTGTCGGAAAGAACAAGGCGCTCAGTTATAAGACGGTTTACTGGTTTCTTAAAAGAGCTGCTGAAGACCTCGGCATTGACAATGTTGGAACTCAT 
ACAATGCGAAAAACCTTTGGCTATCATTACTACAAGAAGTACAAGAACGTTGCTGACTTGATGTCACTATTCAATCATTCAAGCCCAGCAGTTACA 
CTAATCTACATTTGTGTAAGGCAAGATGAGCTTGATACTAAGATGAGTAATTTTAGCCTC 

SEQ ID 2458 

MNIVEPLRDKDDIQAMKDYLSSWNEKYYMLFLLGINTGFRVGDILKLKVKDVQGWHIKVREQKTGKYKSIKMTRPLKNELREFVKDKELHEYLFQS 
RVGKNKALSYKTVYWFLKRAAEDLGIDNVGTHTMRKTFGYHYYKKYKNVADLMSLFNHSSPAVTLIYICVRQDELDTKMSNFSL 

SEQ ID 2459 

ATGAAAGATGAAAATGCATTTGATGGAATTAGGCT.TGAAGCTGGTAGCACTTTAGAAATCTATCTCACGAAGAACGACTTAGAACATATTGCAAAT 
GGATATGAGGTGACTTTAGATATTAAGCCTAACGAGACTGTAAATAAAATCGTAATAAAGCCAAGTTTTGTAAATAATATTCTAAATCCGTTAATC 
AACTATGACAAAAGAATAGTGAGTGAAGCAGATTTAAAGTTTAGAGACATTTCAAGAGAGGTTGCAAGAGATAGTTTTGCATTGGGGTCAATG 

SEQ ID 2460 

MKDENAFDGIRLEAGSTLEIYLTKNDLEHIANGYEVTLDIKPNETVNKIVIKPSFVNNILNPLINYDKRIVSEADLKFRDISREVARDSFALGSM 

SEQ ID 2461 

ATGGGGGGAGTCCACAAAAATTCAAAAATAAAAAAATCAAAAATAAATTTATATTCCGATTATCTAAATTTAAATTTATTTTACTTTGAAAAGTTT 
TTGTGTTGTGACATTCAAGACAAAGTAACTGACAGTTCTCTTCGT 

SEQ ID 2462 

MGGVHKNSKIKKSKINLYSDYLNLNLFYFEKFLCCDIQDKVTDSSLR 

SEQ ID 2463 

TTGTATCAATTTTCGTCAATTTTGGGGGAGAGGTACACAAGAGGATTGACACCGTTATTATTTTGGCGCTGTCAAAATTCAAAATGGGGGGAGTCC 
ACAAAAATTCAAAAA 

SEQ ID 2464 

MYQFSSILGERYTRGLTPLLFWRCQNSKWGESTKIQK 

SEQ ID 2465 

TTGATACAAGAAAGGAGCATGATTTTGAAAATCAATGAAGTTTTAGAAAAGCTAGGAATAAGTCGTGCTACCCTTACAAGGTATCGAAAAAAGCTG 
GGCATATTTGAAGAAACTAGGTCAAATATCACCAAAAGTCAGTTCAAAGAGTTGGAAAAGCTTGCCAATCAACGGCAAAAGTACACAAGGCAGGAA 
CGTGTTGAGCTATCTCGTAAGACTTTCAAGCTGATTCCAAAAGAAAAAATGCTTGAAATCAGTGATAATGATTCAGTTGGGTTGAAAAATCTCAAA 
ACTCAATACAATCACAATCAAAAAGTGATTGAAAACTTCCAGCTTGAAATCAATAAGGTCATCAATGACGGTGAGCTACCTGATAAGTACCTACTT 
GATGGAATGGAAAAGTATCAAAAGCTTAACATGCAGATCATGTCAACGATTGAAAAGCAAAGTCCACAGGGTGACAGGCTCAAAGAAATGATTCAG 
GAGAAGTTAGCACGTTATGGT 

SEQ ID 2466 

MIQERSMILKINEVLEKLGISRATLTRYRKKLGIFEETRSNITKSQFKELEKLANQRQKYTRQERVELSRKTFKLIPKEKMLEISDNDSVGLKNLK 
TQYNHNQKVIENFQLEINKVINDGELPDKYLLDGMEKYQKLNMQIMSTIEKQSPQGDRLKEMIQEKLARYG 

SEQ ID 2467 

ATGGTTGAGATGAGATATTTTGATAAGTATGCTCAGCTCATCTATACTGGTAAGATTCGTATTTGTAAGCTCACAATGAAATCAATTAGACGTGTT 
GAGCGATACAAAGAGCAATACCTCTTCAAACAGGAGGAAGCTGACAAACGGATTGAGTTCATTGAGGAAGAGTGCAGCAATACTAAAGGCCTTGCT 
GGTAAGTTACGCTTAGCATTACCACAAAAGGTTTGGTTAGAAACAACGTGGGGCTTTTATCACACGGTTGAGGTTACTAAGACCAATCCTGATACC 
TTGGAAGAATACACAGATTATGAAGAAAGGCGTCTCATTCATGAGGTGCCTATTATTGTGCCTCGTGGCACAGGTAAGACTACTCTTGGTTCTGCT 
ATTGCTGAGGTTGGTCAAATCATTGACGGTGAGTGGGGTGCTGATATTCAGCTTCTTGCTTACAGTCGTGAACAGGCTGGCTATTTGTTCAATGCC 
TCAAGGGCGATGTTGTCGAATGAAGAAAGCTTGCTGCACTATATGCGTGAGGCTGACATCCTACGGTCAACCAAGCAAGGTATCTTGTATGAAACA 
ACTAACAGTCTTATGTCTATCAAGACTTCTGACTATGAAAGCCTTGACGGTACTAATGCTCACTACAATATCTTTGATGAGGTGCACACTTATGAT 
GATGACTTCATCAAGGTTGTGAATGATGGTTCCAGCCGTAAGCGTAAGAATTGGATAACCTGGTACATTTCCACAAATGGAACGAAGCGTGACAAG 
CTCTTTGATAAGTATTACAACATCTGGGTAGATATCCTTGATGACAAGATTATCAATGATTCTGTCATGCCTTGGATTTATCAGTTGGACGATGTG 
TCAGAGATTCATGACCCTGATATGTGGCAGAAAGCTATGCCATTACTTGGTATCACGACAGAGAAAGAAACCATCGCTCGTGATATTGAGATGAGC 
AAGAATGATCCAGCACAACAAGCTGAGCTGATGGCTAAGACTTTCAATCTTCCTGTCAACAACTATCTTGCTTACTTCAGCAATGAAGAGTGTAAA 
GGTTGGTCAGATAAGTTTGATGAGAGTTTGTTTGTCGGAGATGATGAACGGAACGCCCGTTGTGTGATTGGGATTGACTTGTCAGATGTCAATGAC 
ATCTGCTCTATCTCTTTTATGGTTGTGCGTGGGGAAGAACGGCACTATCTAAACAAGAAATTCATGCCACGGCATACCATTGAGACATTGCCAAAG 
GAACTGCGTGATAAGTACACTGAGTGGGAATTAAGTGGCATGCTGCATGTGCATGAATTGGACTACAATGACCAAGCCTATATATTTGAAGAGTTA 
CGGCAGTTTATGAGTGACAACAGAATTTTGCCTGTGGCAGTCGGTTATGACCGCTACAATGCAAGGGAACTTATTCGCTTGTTTAACGACTACTAC 
GGGGATATTTGTCACGATATTCCCCAGACGGTCAAATCGTTATCAAATCCGCTCAAGGTTTACAAGGAGAAGGCTAAGATGGGCAAAATCATCTTT 
GATGATCCTGTGGCGACATGGAATCATGCCAACGTCCGTGTCAAAATTGATGCCAATAACAATATTTTTCCAAACAAGGAAAAGGCAAAAGAAAAG 
ATTGATGTCTTTGCTAGTCAGCTAGATGCCTTTATCTGTTATGAAAATTTCAAGGAAGACTTGAGCTACTACTTTGAT 

SEQ ID 2468 
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MVEMRYFDKYAQLIYTGKIRICKLTMKSIRRVERYKEQYLFKQEEADKRIEFIEEECSNTKGLAGKLRLALPQKVWLETTWC3FYHTVEVTKTNPDT 
LEEYTDYEERRLIHEVPIIVPRGTGKTTLGSAIAEVGQIIDGEWGADIQLLAYSREQAGYLFNASRAMLSNEESLLHYMREADILRSTKQGILYET 
TNSLMSIKTSDYESLDGTNAHYNIFDEVHTYDDDFIKVVNDGSSRKRKHWITWYISTNGTKRDKLFDKYYNIWVDILDDKIINDSVMPWIYQLDDV 
SEIHDPDMWQKAMPLLGITTEKETIARDIEMSKNDPAQQAELMAKTFNLPVNNYLAYFSNEECKGWSDKFDESLFVGDDERNARCVIGIDLSDWD 
ICSISFMWRGEERHYLNKKFMPRHTIETLPKELRDKYTEWELSGMLHVHELDYNDQAYIFEELRQFMSDNRILPVAVGYDRYNARELIRLFNDYY 
GDICHDIPQTVKSLSNPLKVYKEKAKMGKIIFDDPVATWNHANVRVKIDANNNIFPNKEKAKEKIDVFASQLDAFICYENFKEDLSYYFD 

SEQ ID 2469 

ATGAACAACTATTTGAAAAATTTGAAGGAGGTTTTTGCTAGGATTTTCCGTCCAAACAATCGGAAATCTACAAGAACCTATCTTCAAAGAAGTATC 
TCCTACTGGCGTAGGAACTCCATCTATTTGGATAACATCTACAATAAGATTTCAACTGACACAGCTCAGTTAAGGTTTAAGCATGTCAAGATTACT 
CGTAACCCAGGCGGTGTCGATTCGATGGTTTGGTATGAGCATAGTGATTTGGCTGAGGTGCTAACAGTTTCACCAAATCCACTAGAAGTGCCTGTT 
GTCTTTTGGTCAAATGTAACTAGGGCTATGCTGCGTGACGGTGTGGCGGTTGTTGTACCACGTTGGAAGAATGGCCGACTGGTTGAAATATGGCTT 
GCTAAGAAGACAGTGACTTGGACAGCAGAGAGCGTGGAGCTTATGCTTGATGATGTTGCTGTTGAGCTTCCTCTTACTGATGTGTGGGTATTTGAA 
AATCCTAAGTTGAATGTCACGGCTCAACTCAATCAGATTACTGAGCTTATTGACATTAACTTGAATGCTTTGACAGAAAAGCTTAGCGATGGCAAT 
TCTAGCTTGAGAGGTTTCTTAAAGCTACCAACTAAGGCAGCTGATGAACATTTGAAGCAACAAGCCAGGGACCGTGTTGATAGTATGCTTGACTTG 
GCCAAGAACGGTGGCATTGCTTATCTTGAGCAAGGCGAAGAATTCCAGGAACTTAGCAAAGACTATTCTACTGCTTCTAAGGAAGAATTAGAGTTC 
TTGAAATCACAGCTTTATAATGCTCATGGTATCAATGAGAAATTATTTACCTGTGACTATACTGAGGAACAATATAGAGCCTACTATTCTAGCGTC 
ATGAAGTTATATCAGCGTGTCTATTCTGAGGAGATTAACAGAAAATACTTCACGAAGACAGCACGGACTCAGGGCAATAAGTTACTGGTCTTCTTT 
GATATGGCTGACATGATTTCATTTAAGGATTTGGTTGAAGGTGGCTTCAAGTCCAAATATGCTGGATTGATGAACTCAAATGAGTTCCGTGAAACC 
TATCTTGGTTTACCTGGCTATGAGGGCGGTGAAGTATTTGAAACCAACCTGAATGCTGTTCGTATCGGTGCAGAAGAATCTGAG 

SEQ ID 2470 

MNNYLKNLKEVFARIFRPNNRKSTRTYLQRSISYWRRNSIYLDNIYNKISTDTAQLRFKHVKITRNPGGVDSMVWYEHSDLAEVLTVSPNPLEVPV 
VFWSNVTRAMLRDGVAVWPRWKNGRLVEIWLAKKTVTWTAESVELMLDDVAVELPLTDVWVFENPKLNVTAQLNQITELIDINLNALTEKLSDGN 
SSLRGFLKLPTKAADEHLKQQARDRVDSMLDLAKNGGIAYLEQGEEFQELSKDYSTASKEELEFLKSQLYNAHGINEKLFTCDYTEEQYRAYYSSV 
MKLYQRVYSEEINRKYFTKTARTQGNKLLVFFDMADMISFKDLVEGGFKSKYAGLMNSNEFRETYLGLPGYEGGEVFETNLNAVRIGAEESE 

SEQ ID 2471 

ATGGAAAAACTAAAAACCTTTGTTGTGAAGTCGGTTGAGGATGAATCAGCTGACTTTCATTTTGAGGCTTACGCTTCAACCTATGACAATACAGAC 
AGAGAAGGCGATGTGATGGCCAAGGGGTGTTTTGATAACACTCTGAAATCTAAGGCTGTTGTCCCTATGTGTCTTAATCATGACCGTAACTGTGTT 
ATTGGTAAGCATGAATTGTCTGTGGATGAAAAAGGCTTGCGAACACGTTCAACGTTTAATCTTAGTGATCCAGAGGCTAAGAAAACTTATGACCTC 
ATGAAAATGGGGGCATTGGATAGCCTGAGTATTGGGTTCTTTATTAAAGATTATGAGCCTATTGACGCTAAGCAACCTTATGGCGGATGGATTTTC 
AAGGAAGTTGAAATCTTTGAAATTTCTGTTGTGACCGTGCCAGCTAACCCTCAAGCAACTGTTGACAATATTAAGGAATTTGATATGTCGGCGGTT 
GATAAGCGAATCGCTCAGGCGAACATGAGGCAAGAAATCATGAGTAAACTTGCAAAAATT 

SEQ ID 2472 

MEKLKTFWKSVEDESADFHFEAYASTYDNTDREGDVMAKGCFDNTLKSKAWPMCLNHDRNCVIGKHELSVDEKGLRTRSTFNLSDPEAKKTYDL 
MKMGALDSLSIGFFIKDYEPIDAKQPYGGWIFKEVEIFEISWTVPANPQATVDNIKEFDMSAVDKRIAQANMRQEIMSKLAKI 

SEQ ID 2473 

TTGCAAAAATTTAAAGGAGACATGATGAAAAAATCACTCATTGAGCTTTTGGAAGCTCGTCAAAAAGCAACTGATGAACTGGCTGAGGTAAAGCTT 
AAAAAAGCCACTATTGAAGCAAAGATGAAATCTTCAACCATTGAAGACGATGACTTGGAACAGTTAAAAACTGATGCAGAAAGTTTGGTTTCTCAA 
GCAACAGCTATTAAGGAAACAATTGCTGGGCTGGATTCTGACATTGAAGAAACTGAAGAAGAACTCAGCAAAGCTGCTAAAATCATTAAAGAAAAA 
CAGAAAGGTAATACACCTATGGATTATTTGAAAACCAAAGCCGCTGCTCTTGACTTTGTCCGTATTCTGATGGACAACGAAGGTAGCGCAAACAGT 
GCCCGTAAAGCGTGGGAAGCTAACCTTGTTGAAAAAGGAGTGACTAACCTCACTAAGATTCTTCCAGAACCTGTTCTTATCGCTATTCAAGATGCC 
TTTACTAACTATAATGGGATCTTGAACCACGTTTCAAAAGATCCACGTTATGCGGTGCGTGTTGCTCTTCAAACTCAAGTATCTCAAGCTAAAGGA 
CACAAAGCTGGTAAGACTAAGAAAGATGAAGACTTCACATTCTTGGATTTCACTATCAACTCTGCGACAGTTTATATCAAATATGCCTTTGAATAT 
TCTGACTTGAAGAAAGATACAACAGGCGCTTACTTCAACTATGTGATGAAAGAACTTGCTCAAGGCTTCATCCGAACTATTGAACGTGCTGTTGTC 
ATTGGTGATGGAAAATCTAACAGTGCTGAAGACAAAATCACTGAAATCAAATCAATTGCTGAAGAAACTGAAGCGAATCTCTTTGAAACACAAGAA 
ATCAATGrTGCTGGTGTATTTGACAATGCTGTTCTTGAAACGCTGGTTGCTGGTATTGATAAGATGGTTCCAAATACTACTCCAATrCTTGTCACT 
TCAAAAGCCATTGCTCGTAAATTGAAATTGGTCAAAGATGCAGAAGGTCGCTACATCGATCCTCAACCATTTGCTCCAATTGCAACCAACGGAAAT 
GTTATTGCTGGTTTTCAAGTTTACATCTATGACTGGATGGACGGTGCAACTAACCCAATCATTGCATTTGCTGACCAAGCTTATAAGATGATTGGT 
GATGAGGCTGCCGCTGACCGCTTTGATGATTATGATGTAACAGTCAACCGCCGTCATATTGAGCTTGCTAGTGTTATGGGTGGTCGTTTGGCTCAG 
TACAAATCAGCGGTTAAGTTTACAAACCCAGCAGGT 

SEQ ID 2474 

MQKFKGDMMKKSLIELLEARQKATDELAEVKLKKATIEAKMKSSTIEDDDLEQLKTDAESLVSQATAIKETIAGLDSDIEETEEELSKAAKIIKEK 
QKGNTPMDYLKTKAAALDFVRILMDNEGSANSARKAWEANLVEKGVTNLTKILPEPVLIAIQDAFTNYNGILNHVSKDPRYAVRVALQTQVSQAKG 
HKAGKTKKDEDFTFLDFTINSATVYIKYAFEYSDLKKDTTGAYFNYVMKELAQGFIRTIERAWIGDGKSNSAEDKITEIKSIAEETEANLFETQE 
INVAGVFDNAVLETLVAGIDKMVPNTTPILVTSKAIARKLKLVKDAEGRYIDPQPFAPIATNGNVIAGFQVYIYDWMDGATNPIIAFADQAYKMIG 
DEAAADRFDDYDVTVNRRHIELASVMGGRLAQYKSAVKFTNPAG 

SEQ ID 2475 

ATGACAATCCTTAAAACAATCAAAGAAATGGTAGAAGTTGACGTTGAAGAGGATATCTTTGACGTCCAACTTTTACGATATATCAACAGTGGGATT 
TCATATTTACAAAGAAATGCTATTCCTGTTATCCGTATCGATAAAGAAACGGAGTTAGAGGGATGGACAGACATTAAGGAAGAAGATAGGGAGACA 
GTGCTTGACTGGTTACATCTGAGATGCGTTCAACGTTTTGACAAATCTTTGATGACAGGCAGTGCTGCTACTATGGAATGGATTGACGGAGAGATG 
ACAAATCTTTTGTATCAACTCAAGGCAATCTATGAAGTGAAGACA 

SEQ ID 2476 

MTILKTIKEMVEVDVEEDIFDVQLLRYINSGISYLQRNAIPVIRIDKETELEGWTDIKEEDRETVLDWLHLRCVQRFDKSLMTGSAATMEWIDGEM 
TNLLYQLKAIYEVKT 

SEQ ID 2477 

atgaaatcttcaagagtagctatcattctttgctatgatgagcgtgttgaggttgaaaaaggtgtctgggagaaaaagaccgtagaaaagaaagtc 
aaagctgagaaagagaaaatctatcagcgaaggcttgataaagctatggcAgacggtcaagttctgactgctaggtttagtgttcgttccaactat 
gtgactgacactcttgactatgtcaaatataatggcaaagagtacaaggttaacattgggacagaatcagatgatggtcattacactatcatcgaa 
cttggagaactgaaa 
SEQ ID 2478 

MKSSRVAIILCYDERVEVEKGVWEKKTVEKKVKAEKEKIYQRRLDKAMADGQVLTARFSVRSNYVTDTLDYVKYNGKEYKVNIGTESDDGHYTIIE 
LGELK 

SEQ ID 2479 

TTGAGGTGTTTACAAATGGGCGGTGGTAGCGTGAAGATGACACCGCTAAAGGTGGATATCAAGAATCAAGTTTTAGAGAACATTAAGAAGGCTGCC 
CAAAGTACAGAAAATGACATTAGAACTGGAAGCCCTAGACGAAACGGTGTTTACGAAAAAGGTTGGACACACGACATCATAGATGACGCCGCTGTT 
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GTTCATAATAATGGCAAAGAAAAATCTCTATCCCACCTATTAGAGAATGGTCATGCCACTAAAAACGGTGGCTTTGTTGCCCCTAGAGAGCATATC 
AGACCAGCCTACCTCAAGAATAAGGAGAAATTCCTTAATGATATGAAATCCATTAAAATCACACCTAAA 

SEQ ID 2480 

MRCLQMGGGSVKMTPLKVDIKNQVLENIKKAAQSTENDIRTGSPRRNGVYEKGWTHDIIDDAAWHNNGKEKSLSHLLENGHATKNGGFVAPREHI 
RPAYLKNKEKFLNDMKS IKITPK 

SEQ ID 2481 

ATGACTTATCAATACGATACAAGGGAAGTCACTCACGGTAATGCGAATGGTTTTTATGCCAAAATTGCTAAAACTGATGCTGGTGCCTTAGACTTG 
CAGAAACCTTATCCCTTTACAGGGCTACGAAGCACATCCTTTGAAACTTCTCAGGAATCAAATGCCTACTATGCAGACAATGTGGAACATGTTCGT 
TTGCAAGGTAAAAAATCCACAGAAGGGTCTATTACAACCTATCAGATTCCTAAACAGTTTATGATTGATCACTTAGGI'AAAAAGCTTACGAACTCT 
ACACCACCAGCTTTGATTGATACTGGTGTCAATACTAACTTCATTTGGGGTTATGCTGAAACTGTTACAGATGAGTTTGGAGCTGAGATTGAAGAG 
TTCCACATTTGGACGAACGTTAAGGCATCTGCACCTAAAGGCAGCACATCAACTGATGAAACATCAGCGACACCAAAAGAAATTGAAATCCCTTGT 
ACTGCCTCTCCAAATAACTTCATTGTGGATTCTGAAAAGAAACCTGTATCAGAAATTGTATGGCGTGATGACAGCAAAGGAACCGTCCGTGGGAAG 
TTTGACAAGTTGTTTGCTGACAAGTCACCAGGCAAGCTGATTGATTTCATCAATGAAGCGCTTGGAACAACCACTACACCTACCACAACTGTTAGC 
GGAGGCTCT 

SEQ ID 2482 

MTYQYDTREVTHGNANGFYAKIAKTDAGALDLQKPYPFTGLRSTSFETSQESNAYYADNVEHVRLQGKKSTEGSITTYQIPKQFMIDHLGKKLTNS 
TPPALIDTGVNTNFIWGYAETVTDEFGAEIEEFHIWTNVKASAPKGSTSTDETSATPKEIEIPCTASPNNFIVDSEKKPVSEIVWRDDSKGTVRGK 
FDKLFADKSPGKLIDFINEALGTTTTPTTTVSGGS 

SEQ ID 2483 

ATGATTAAAAAAGAACTATCATTCACAGCGTTTGATAGTTACGGTGAAGAAAGAGAGCACACTGAAACAGTGCGCTTTCTTTACTCTTTACCAGCT 
ATCAAGATGTATGAACAGCGAACTGGTCGTAACTTCTTTGATGACAACCAAAAAGCACTTACAGCATATACACAACTTGCTCTTGCAACTGGTGTA 
AACTGTAAQCTATCTGATTTAACTGATGAAGAGAAAATCAAGATGATGCCTCTACTTATGGAACCTGATTTCATGAACTTCTTGACTGAAGTCATT 
CCTTGCCTTTATGGTGAGGTTGAAAATGGACGTTTAGTACAAAATGAGCTTACCGCTGAAACAGCTTCATTAGCTCCTTGGTTTGGTGATTTGATT 
GATATTGGTTTCTTCTCAGACCTeTTCTATGAATTTAACCGAAGCAGAGCAAAGGTGCCGCAAGATAAAAAAAAGCCTCTTCAGAAGTTG 

SEQ ID 2484 

MIKKELSFTAFDSYGEEREHTETVRFLYSLPAIKMYEQRTGRNFFDDNQKALTAYTQLALATGVNCNLSDLTDEEKIKMMPLLMEPDFMNFLTEVI 
PCLYGEVENGRLVQNELTAETASLAPWFGDLIDIGFFSDLFYEFNRSRAKVPQDKKKPLQKL 

SEQ ID 2485 

ATGGATGTTTTTTGGGCAGAATCCCAACACTTTAACTATTTGATGGGAACGCTTCACCAAATGAGCATCAATCAGGAAGAAAAGAAAACCTTATCC 
AACGCTGATTTACTTAGCGTGATGTCAGAT 

SEQ ID 2486 

MDVFWAESQHFNYLMGTLHQMSINQEEKKTLSNADLLSVMSD 

SEQ ID 2487 

TTGGACAAGGAACTAGTAAAGCTAGACCACAAAGACTGTCCAGTTGAGACTACTGAAGACCAAAGGCCAGAAAGCCAGGCAGTGAAATTTGACCAC 
GCTGTGGTGGCAGTCGTGACTATGTTAGTCCACAATTCAGAAAGCCAGGCAGCACAAGAATCCCACGTTGAC ' 

SEQ ID 2488 

MDKELVKLDHKDCPVETTEDQRPESQAVKFDHAWAWTMLVHNSESQAAQESHVD 

SEQ ID 2489 

ATGACTGAAACGTTTGAAGGCTTATACGTCAAATTTGGTGCTAATACTGTTGAATTTGATAGGTCTGTAAAAGGTATCAACACTGCCTTATCTAGT 
TTGAAAAAAGACTTCAATAACATCAACAGACAATTGAAGATGGATCCAGACAATGTTGACTTGTTGAATCGTAAGTTGGTTAACTTGCAAGAACAG 
GCTCGTGTTGGTGCTATAAAAATTGCTGAACTCAAAAAGCAACAGAAGGCACTGGGAGAATCTGAAGTTGGGTCAGCACAGTGGAATAAGCTTCAA 
CTTGAAATTGCTAAGGTTGAATCACAGATGAAGATTGTTGATAAGGCAATGGAGTCAACAAAGAAACACATTGAAGATGTAGGAGACCCAAAGTCT 
ATTCTGAATCTTAACAAAGAACTTGATAATGTTGCTAAAGAGCTTGATATTGTCAATCAAAAGCTTGAGCTAGACCCTGACAATGTCGAACTAGCA 
GAGCAAAAAATGAAACTACTTGGCAAACAGTCGGAATTGGCTGGGGATAAAGTCCAAGAATTAAAGAAAAAACAAGCTGCCCTTGGCGATGAGAAA 
ATAGGTACAGAAGAATGGCGTCAACTTCAAAATGAAATCGGTCAAGCTGAAGTTGAAGTTCTAAAGATTGACCGTGCAATGGACATTCTTGGTGAG 
TCAAGCCGTTCTGCAACTGGAGACATCAAAGAGGCAACCAGCTATTTAAGAGCTGATGTCATGATGGATGTTGCAGATAAGGCTGGTCAGATTGGC 
CAGAAAATGGTTGACGCTGGGAAAATGACAGTAGATGCTTGGTCTGAGATAGATGAGGCTCTGGACACCGTCACAACCAAAACTGGTCTGACTGGT 
GATGCCTTAGCAGAGCTTCAGGAAATTGCTAAAGACATTGCTACTGGTATGCCTACCAGCTTTCAGAATGCTGGTGATGCCGTTGGGGAATTGAAT 
ACTCAGTTCGGTTTGACTGGGGAAAAGCTGAAATCAGCATCTGAATTACTTATCAAGTATGCTGAGATTAACGAAACAGACATTTCAAGCTCTGCC 
ATTTCTGCAAAACAAGCTATTGAAGCTTACGGTTTGACAGCTGAAGACTTGGGAATGGTCTTAGACAATGTGACCAAAGCCGCTCAAGATACAGGA 
CAGTCAGTTGACACGATTGTTCAAAAAGCCATTGACGGTGCTCCTCAGATTAAAGGTTTGGGACTTTCTTTTGAAGAAGGTGCTGCACTGATCGGT 
AAGTTTGAGAAAAGCGGTGTGGATTCATCTGCTGCTCTATCCTCTCTATCGAAAGCTGCTGTCATCTATGCTAAAGACGGTAAGACTCTGACAGAT 
GGATrGAATGAGACTGTTAGTGCrATTCAAAATTCTACTAGTGAGACAGAGGCTTrAAGTATTGCCTCAGAAATCTTTGGTAGTAAGGCTGCrCCT 
AGAATGGTCGATGCTATTCAGCGTGGTGCTTTTAGCTTTGATGACTTAGCTGAAGCAGCTAAAAGTTCCTCTGGTACTGTCTCCACCACATTTGAT 
GAGACGCTTGACCCAATAGATAAGTTGACTCAGTATTCTAACCAAGCAAAAGAGGGAATGGCAGAACTTGGCGGTAAATTGCTTGAGACTGTCATC 
CCAGCTTTAGAACCTTTGATGGGTATGCTTGAATCTTCTGTCAATTGGTTTACTAGCCTAAACGAAACTGATCAACAGACTATCGTGATTCTTGGC 
CTAGTTACAACTGCTGTGATGATGTTGCTTGGTGCAATTGCACCGCTGGTCATCGCCATAGGGGCAATAGGTGCGCCTGTCGGAATTGTAGTGGCG 
GCAATAGTAGGGGCTATTGCCGTCATAACACTTATCATCCAAGCAATCATGAACTGGGGAGCCATAACTGAATGGCTTCAGTCAACGTGGGATTCT 
TGTGCTGCCTGGCTTTCTGAATTGTGGACTAACATAGTCACGACTGCCACCACAGCGTGGTCAAATTTCACTGCCTGGCTTTCTGGCCTTTGGTCT 
TCAGTAGTCTCAACTGGACAGTCTTTGTGGTCTAGCTTTACTAGTTCCTTGTCCAATATTTTCTCAAGTTTGATTACAGGTGCTCAGTCTCTGTGG 
TCAAGTTTCACTTCCACTCTTTCCAATTTGTGGTCTGGACTGGTCTCAACTGGGTCAAATTTGTTTAATAATTTGAGTAGCACGATTTCAGGAATT 
TTTAATGGGATACTTTCAACAGCAAGCAATATTTGGAATTCCATAAAATCCACTATTTCCAATGCAATAGATGGGGCGAAAAATGCAGTGTCCAAC 
GGGGTCAATGCCATCAAGAATCTGTTTAACTTCCAGATTAAATGGCCTCATATTCCACTACCTCACTTCCGTGTGAGTGGTTCTGCTAACCCTCTG 
GATTGGCTAAAAGGTGGCTTACCAAGTATCGGCATTGACTGGTATGCCAAGGGCGGTATCATGACCAAACCAACCCTATTTGGCATGAATGGAAAC 
CGTGCAATGGTTGGCGGTGAGGCTGGCGCTGAAGCCATCTTGCCATTGAATAAGTCAACCCTGGGGGCAATTGGTCAAAGTATTGCTAACACGATG 
AATACATCGAACAATATTAACGTTAACTTCTCTGGCGTCACTATCAGGGAAGAAGCTGACCTTAACAGACTAGCCAACGTGGTTGGAAATCGTATT 
GCTGAAGAATTGCAACGTAAAACTAATTTGAGAGGAGGAATGGCA ' 

SEQ ID 2490 

MTETFEGLYVKFGANTVEFDRSVKGINTALSSLKKDFNNINRQLKMDPDNVDLLNRKLWLQEQARVGAIKIAELKKQQICALGESEVGSAQWNKLQ 
LEIAKVESQMKIVDKAMESTKKHIEDVGDPKSILNLNKELDNVAKELDIVNQKLELDPDNVELAEQICMKLLGKQSELAGDKVQELKKKQAALGDEK 
IGTEEWRQLQNEIGQAEVEVLKIDRAMDILGESSRSATGDIKEATSYIiRADVMMDVADKAGQIGQKMVDAGKMTVDAWSEIDEALDTVTTKTGLTG 
DALAELQEIAKDIATGMPTSFQNAGDAVGELNTQFGLTGEKLKSASELLIKYAEINETDISSSAISAKQAIEAYGLTAEDLGMVLDNVTKAAQDTG 
QSVDTIVQKAIDGAPQIKGLGLSFEEGAALIGKFEKSGVDSSAALSSLSKAAVIYAKDGKTLTDGLNETVSAIQNSTSETEALSIASEIFGSKAAP 
RMVDAIQRGAFSFDDLAEAAKSSSGTVSTTFDETLDPIDKLTQYSNQAKEGMAELGGKLLETVIPALEPLMGMLESSVNWFTSLNETDQQTIVILG 
LVTTAVMMLLGAIAPLVIAIGAIGAPVGIWAAIVGAIAVITLIIQAIMNWGAITEWLQSTWDSCAAWLSELWTNIVTTATTAWSNFTAWLSGLWS 
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SWSTGQSLWSSFTSSLSNIPSSLITGAQSLWSSFTSTLSNLWSGLVSTGSNLFNNLSSTISGIPNGILSTASNIWNSIKSTISNAIDGAKNAVSN 
GVNAIKNLFNFQIKWPHIPLPHFRVSGSANPLDWLKGGLPSIGIDWYAKGGIMTKPTLFGMNGNRAMVGGEAGAEAILPLNKSTLGAIGQSIANTM 
NTSNNINVNFSGVTIREEADLNRLANWGNRIAEELQRKTNLRGGMA 

SEQ ID 2491 

ATGGGAGAATCTTATTCTGTTGAAGCGGTTTTGACAGCTGTTGATAAAACCTTTGGCAAAACATTACAATCGGCAATCCGTTCAATCGATGGCTTG 
GAAAAGCGTTCAACCGGTTTTTCATCGGTGTCTCAAAAAGCTAGTTCCATGTTTAAATCCATGTTAGGAGCGAATTTAGCCGGACAAGCTATCTCA 
GCAATGACAAGGACAGTGTCATCAGGCCTTGGCTCTATGCTTGGCGAGATGAATAGTTCAGCGAAAGCGTGGAAAACTTTTGACGCCAATTTAGCG 
GACATTGGGTTTGGAAAAAAACAAATTTTGGCAGCTAAAACGGCGATGCAAGACTATGCAACTAAAACAATCTACTCGGCATCAGATATGGCTAGC 
ACGTATGCACAGTTAGCGGCAGTTGGTGTGAAAGATACCGGAAAGCTCGTAAAAGCTTTTGGCGGTTTAGCTGCATCTGCTGAAAACCCGAAGCAG 
GCCATGAAGTCTATCAGTCAACAAATGACGCAAGCAGTAGGAAGACCAACAGTTGCATGGCAAGACTTTAGGATAATGCTGGAACAGGCGCCTGCA 
GGGATGGCTAAAGTCGCTAAATCTATGGGTAAAAATCTTGATGAACTCGTCGCCGATATCCAGGCGGGTAGGGTTAAAACCAGCGATTTTTTGGAA 
GCGGTAAAAAAAGCAGGCAATGATAAGAGTTTCCAAAAGATGGCAACTGAGTTCAAAACTGTTGACCAAGCCATCGACGGTATGCGAGAAGGCTTA 
TCCAACAAATTGCAACCAGCGTTTGAAAAAGTGAACCAATTTGGAATTAGAGCGATCGAAGCAATCGGTAAACAAGTCGATAAAGTTGATTTTTCT 
AAGTTTGCTAGTAATCTTGGGAAATTCCTTGAAGGAATTAATATCGATAAAATTGTATCTAATATTTCATCGGCGATTTCATCTGTCACTTCAAAG 
GTTAAAGAATTTTGGGGCGGTTTCAAACAAACTGGAGCAATTAGTGCTTTTTCAGGAGCTTTAAAAAGTGTTTGGGGAGCGTTAAAAAATGTAGCT 
AGCGCTATGAGTGGAGGCAGTTGGAAAAACTTTGGCTCTATTGTAGGCGGAATTGTAAAGCATGTGTCTAATTTTGCAAAAGCTATTGCTGATGTT 
GTCGGTAAAATGGAACCTGGCAGATTGCAAAGCTGGATAGCCACTTTTGCAGCAGTCGGGGGAGGGTTAAAGTTATTTGAAAAGCTAACAGGACAA 
AGCGTTGTTGGCTCTTTTTTAGATAAAATCAGTACAAAATTTGGATTATTTGGCAAAAAAGCTAAAGAAGGAACCGATCAAGCAGCGAATGGCTCT 
CGTAAAAGTGGTGGAATCATCAGCCAAATCTTTAATGGCTTGGGTAATATCGTTAAGTCTGCTGGTACAGCCATATCAACAGCTGCAAAAGGTATC 
GGTACAGGGATTAAAACCGCCTTGTCTGGGGCACCTCCTATCATTAGTTCTCTAGGAACCGCAATATCAACAGTTGCGCAAGGTATAGGCACTGGG 
CTAGCAATCGCTTTTAGAGGTTTAGGAGCTGCAATCGCTATGGTGCCTCCCACCACTTGGCTAGCTTTAGGAACGGCTATTTTAATGGTAGGAGCG 
GCTTTTGCCTTAGCAGGAACTCAGGCTGATGGCATTAGTCAAATTTTAAGGACTATTGGCGATGTTGTTGTACAAGTTTTACAACAGGTCACTGAT 
AGTCTAGCCACTTTACTAACTATTATCGCAAACGCTATTGGCTCTATGTTGCCAATTGTAGCTGGAGCTATCTCTCAGATTGTAGGCGCAGTAGCG 
GGCGGATTATCTCAGCTCATTATAGCCGTTTCAACAGGGGTATCTCTCGTTATAGGAGCTTTCACAGGACTTCTTGGTGGTATTTCTGGGGTTATT 
AACTCCATTAGCGCTGTTATCCAATCGCTAACTGGTGTGATTACCGCAGTATTCAATGGCATAGCTACTGTTATTTCATCTGTCGGTTCGACTATC 
AAAGATGTATTGACGGGTCTAGGAACCGCTTTTGAAGGATTTGGGAATGGTGTAAAATCAGCTCTAGAAGGTGTTGGGGCAGTAATTGAATCATTT 
GGTAGTGCAGTTAGGAATGTCCTTGACGGTGTTGCAAATATCCTTGATTCTATGGGGACTGCGGCACTTAATGCAGGCCGTGGCGTCAAAGAGATG 
GCTAAAGGTATTAAGATGCTTGTTGATTTATCCCTTGGAGATTTGGTTGCTACATTAGCAGCTGTGGCAAGCGGTCTAGGGAAGATGGCTAGCTCA 
GCTGGCGAAATGACAACATTAGGTTCTGCTATGAGCAAAGTAGCCAATGGTATGACACGTCTAGCAACAAGTGCTACGATAGCAATTACTGGATTA 
ACAGTCTTTGCCACCACCATGGCAACTATTAAGACAGCAGTTGCAACTCTACCGCCAGTCCTAACGATGGCAGCGAGTGGGTTTACCACATTTACT 
ACTCAGGCGGTGGCAGCAGTGACTGGATTGGCTGCAATTAATGCTCCAATCACTATGTTTAAAGCTCAACTAATGACAATAACACCAGCTCTAGCA 
CAAGCTGGCGCTGGCTTTGCCGCGTTTGTTGCTCAATCATCAACATTTAGTACAGGTTTAGCATCTGCCGGTCCTACAATAGCAGCATTCAATGCT 
AATTTGATGAGCTTATCTGCAACAACAGGAGTGCTAGTTGCATCAATAGCTGGTTTATCAGCTGTGCTTTCTGTTGTATCAGCTGGCTTTAGCCAA 
ATAGGGGCTTCTGCGACAGCAACTGTTGGTCAAATACAAGCTTTTGCTTCTAGTACAACAGTTGTTTCGTCAGCATTTGCTAGCATGCAATCTATG 
ATTCAATCTGCCATGGCTGCAATAGTAAGCAGCATTATAACATCATTTAATCAAGCGGCCTCTCAAATGCAATCAATCTTATCTCGAATGCTATCT 
CAGGCCAGGACATTTGGGTCTCAACTAGAGCAACAAATGAGACAATCGGGACAGCGTTCAGGACAAAATCTTGCTCGGGGGCTATCTTCTCAACAA 
GGTGCTGTTATTAATGCTATTTCTAGCATGGTTAATGCTGCGGTATCAAGAGCCAACGCGGGAGCTGGTCCTATGCGTCAAGCTGGAGCGTACATC 
GGACAAGGGCTTGCGCAAGGAATGTATTCAGCGCTAGGAGCTGTAACAGCTGCAGCAAACGCCCTTGTAGCACAAGCCGAGAGAGCAGCAAGAGCC 
AAGGCGATGATTCATTCGCCGTCAAGGTTGTTTGCAAAACGAGTTGGTCAATATATCCCGCAAGGGGTAGCTATGGGTATCGACAAAAACGCTGAT 
GTCGTTGACGACTCTGTTGGCGGGTTATTTGATAGCATCAATAGCTTTGATTTTAATATCGCAGATAGACTGACTAGCATTGGAGCTAAATTCCAA 
GGTGTTGTCAAATCAGAGAGTTCGCAATCGTTATCGCAGCAACAAGAGTTTGTACATACAGCTCAACCAGCGTATATAAACTTTAGTTTAGGCGGA 
AACGAATACGAAGCATTTGTAAGTGACATCACTAATCAACAAGCAAAAATTGAAAAAATCAGACTAAAGAGAAGCAGCTGG 

SEQ ID 2492 

MGESYSVEAVLTAVDKTFGKTLQSAIRSIDGLEKRSTGFSSVSQKASSMFKSMLGANLAGQAISAMTRTVSSGLGSMLGEMNSSAKAWKTFDANLA 
DIGFGKKQILAAKTAMQDYATKTIYSASDMASTYAQLAAVGVKDTGKLVKAFGGLAASAENPKQAMKSISQQMTQAVGRPTVAWQDFRIMLEQAPA 
GMAKVAKSMGKNLDELVADIQAGRVKTSDFLEAVKKAGNDKSFQKMATEFKTVDQAIDGMREGLSWKLQPAFEKVNQFGIRAIEAIGKQLDKVDFS 
KFASNLGKFLEGINIDKIVSNISSAISSVTSKVKEFWGGFKQTGAISAFSGALKSVWGALKNVASAMSGGSWKNFGSIVGGIVKHVSNFAKAIADV 
VGKMEPGRLQSWIATFAAVGGGLKLFEKLTGQSWGSFLDKISTKFGLFGKKAKEGTDQAANGSRKSGGIISQIFNGLGNIVKSAGTAISTAAKGI 
GTGIKTALSGAPPIISSLGTAISTVAQGIGTGLAIAFRGLGAAIAMVPPTTWLALGTAILMVGAAFALAGTQADGISQILRTIGDVWQVLQQVTD 
SLATLLTIIANAIGSMDPIVAGAISQIVGAVAGGLSQLIIAVSTGVSLVIGAFTGLLGGISGVINSISAVIQSLTGVITAVFNGIATVISSVGSTI 
KDVLTGLGTAFEGFGNGVKSALEGVGAVIESFGSAVRNVLDGVANIBDSMGTAALNAGRGVKEMAKGIKMLVDLSLGDLVATLAAVASGLGJCMASS 
AGEMTTLGSAMSKVANGMTRLATSATIAITGLTVFATTMATIKTAVATLPPVLTMAASGFTTFTTQAVAAVTGLAAINAPITMFKAQLMTITPALA 
QAGAGFAAFVAQSSTFSTGLASAGPTIAAFNANLMSLSATTGVLVASIAGLSAVLSWSAGFSQIGASATATVGQIQAFASSTTWSSAFASMQSM 
IQSAMAAIVSSIITSFNQAASQMQSILSRMLSQARTFGSQLEQQMRQSGQRSGQNLARGLSSQQGAVINAISSMVNAAVSRANAGAGPMRQAGAYI 
GQGLAQGMYSALGAVTAAANALVAQAERAARAKAMIHSPSRLFAKRVGQYIPQGVAMGIDKNADWDDSVGGLFDSINSFDFNIADRLTSiGAKFQ 
GWKSESSQSLSQQQEFVHTAQPAYINFSLGGNEYEAFVSDITNQQAKIEKIRLKRSSW 

SEQ ID 2493 

TTGAACCCTCAAAACCCCATTACCAGTCAATGTCTGGATGTCAGTGGTCTTGAAAAACTTGGTAGGGTGGCAGATGAAGGTAACATCGACCACCCA 
GGCACCAAATTCGTCTTTTCCAATCTCAAAGCTATCAACCTTATAACACCAAAGCCTAATAGTTGGTTCCTGTTCATTTTCCAACCAAAACTTTTC 
ACGGTTCAAAAGAGCAGAAAAGCGATAAATTTCTTCATCGCTTGGCTCAAT 

SEQ ID 2494 

MNPQNPITSQC^DVSGLEKLGRVADEGNIDHPGTKFVFSNLKAINLITPKPNSWFLFJFQPKLFTVQKSRKAINFFIAWLN 

SEQ ID 2495 

ATGACAAAAATCAATGAACTTACCATTGACGGTGTGAAAACATCATCTTTTAAGTGTGATGTATTGGTTGAAACTAGACCAAATGTCATTGTCTCC 
AGCTCCAAAACAGCTCTATTAGAGCATGATGGTATTAGTGGTGCAGTTGTGCAATCGAATAGACACCGTGGACTAATTGAGAAGCCTTATCATATC 
ACTTTAATTGAGCCAAGCGATGAAGAAATTTATCGCTTTTCTGCTCTTTTGAACCGTGAAAAGTTTTGGTTGGAAAATGAACAGGAACCAACTATT 
AGGCTTTGGTGTTATAAGGTTGATAGCTTTGAGATTGGAAAAGACGAATTTGGTGCCTGGGTGGTCGATGTTACCTTCATCTGCCACCCTACCAAG 
TTTTTCAAGACCACTGACATCCAGACATTGACTGGTAATGGGGTTTTGAGGGTTCAAGGGTCAGCTCTTGCTTTTCCGAAGATTACAGTGGTTGGT 
CAGAGCGCTTCTGAGACATCGTTTACGATAGGTAACCAAGTGATTAAGCTTGAAAAGCTCTCAGAATCGCTCGTGATGACCAATGATCCTGACAAT 
CCTAGCTTTAAGACGGCTAGTGGAAAACTCATTAAGTGGGCTGGTGATTTTATCACAGTTGATACTGCTAAGGGGCAGAATGTCGGTGTTGTTTTA 
GGTGCTGGCATAACATCTTTGAAATTTGAAACAGTTTGGGGGTGGGCA 

SEQ ID 2496 

MTKINELTIDGVKTSSFKCDVLVETRPNVIVSSSKTAIiLEHDGISGAWQSNRHRGLIEKPYHrTLIEPSDEEIYRFSALLNREKFMLENEQEPTI 
RLWCYKVDSFEIGKDEFGAWWDVTFICHPTKFFKTTDIQTLTGNGVLRVQGSALAFPKITWGQSASETSFTIGNQVIKLEKLSESLVMTNDPDN 
PSFKTASGKLIKWAGDFITVDTAKGQNVGWLGAGITSLKFETVWGWA 

SEQ ID 2497 
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ATGATACCTAAAGTTATTATTGATGATTTTGACACATCTTCAATCCCTAATTGTGTTTTGACCGGTTACGATGTGGGGGATATTCTATCCCCTAGT 
TTTGTCGAAAATGAAGCTTATGGCATGAATGGAACTAGTAGGGAATTGGAGTCATATAATGAATCTAAACCAACCATAATGTGGCATTTGAGTACT 
TTTGATGATGCAGTTAATCTAATTAATCATTTAGACGGCCTTAGTAAAAAAATCGAATTTTGGCACATACCTAACTCTATTTATTACTATGATTGC 
TTATCTGTCAAAATCAATGCGGTAACCATGTCATCATGGCGTGTGACTCTCAAACTTGCTCTTTATCCATTTAGATACGCAAAAGGTGTCTCAGAT 
GTAGTAATTGCAGGCAACGGAAACATTAACAATGCAGGAAATGTTTTCAGCGAACCTAAGATAGTTGTTGAGGGTACTGGTAAAGGAACGCTAACC 
ATTGGCAAACAGGTCATGGAATTAAATTTGTCAGGTAAAGCAACGATTGAGTGCAAACATGGCCAACAATGCGTCTATGATGCTGAAGGTAATGTG 
AAAAACTCAATCCGAATAAGAGGAAGTTTTTTTGAAATACAACCTGGCACACAAGGTATTGCCGTCAGTGGAGGCATTACTAGAACAATAATTAGT 
CCAAGGTGGAGGTATAAGGTT 

SEQ ID 2498 

MIPKVIIDDFDTSSIPNCVLTGYDVGDILSPSFVENEAYGMNGTSRELESYNESKPTIMWHLSTFDDAVNLINHLDGLSKKIEFWHIPNSIYYYDC 
LSVKINAVTMSSWRVTLKLALYPFRYAKGVSDWIAGNGNINNAGNVFSEPKIWEGTGKGTLTIGKQVMELNLSGKATIECKHGQQCVYDAEGNV 
KNSIRIRGSFFEIQPGTQGIAVSGGITRTIISPRWRYKV 

SEQ ID 2499 

TTGCTCTTTTTACTTGATGCAAATGTAAGAACGGTCAAATGGAATGGCATTCCACTACATGAAGCCAGCTCTGCCATTGTCAAAGAAGAAACCAAC 
GGTGATTTCTACCTGACTGTTCGCTATCCTATCACGGATTCAGGTATCTATCAGCTTATCAAAGAGGATATGCTGATTAAGTCGCCTGTGCCTGTG 
CTGGGCGCTCAGCTGTTCCGTATCAAGAAGCCTATTGAGAATGACGACAGCATGGACATCACTGCCTATCATGTCTCTGATGACATCATGAAGCGG 
TCTATCACTCCTGTGAGTGTGGTTGGTCAAGGCTGTGCTATGGCACTGTCTCAGATGGTTCAAAATGCTAAGACTGGGCTAGGTGATTTCTCCTTT 
ACCAGCGATATTATGGACAGCCGAACCTTTAACACGACTGAAACGGAAACGCTCTACTCTGTCCTTATGGACGGTAAACACAGTATTGTTGGAACG 
TGGGAAGGTGAGCTTGTCCGTGATAACTTTGCCTTATCTATCAAACGTAGCCGTGGGGCTGATCGTGGTGTTGTCATCACAACACACAAGAACCTC 
AAATCCTATCAACGAACCAAGAACTCTCAGGGTGTTGTCACAAGGATTCATGCACGGTCAACCTTCAAACCTGATGGAGCTGAAGATGAAGTGACG 
CTCAGAGTGTCTGTTGACAGTCCACTAATAAACTCTTATCCCTACATCAATGAGAAAGAGTATGAGAACAACAACGCTGAAACCGTTGAAGACCTT 
AGAAAGTGGGCTGAGGCTAAGTTTACAAATGAGGGCATTGATAAGGTTTCTGATGCCATTGAGATTGAAGCCTATGAGCTTGACGGTCAAGTTGTA 
AATCTGGGCGACACGGTTAACCTCAAGAGTAGAAAGCACAGTGCTGACCTCTACAAGAAGGCCATTGCCTACGAGTTTAACGCTTTAACGGAAGAG 
TATATCTCCATAACTTTTGATGATAAGCCAGGAGTTGGTGGTTCTGGGGTGTCAAGTGGCTTGTCTAATGTTGCTGATGCTATACTTGTAGCAAGT 
GCCACAGCTCAGGACGTTGCTGTTCAAAGGGCTGTGAAAAATGCTAACGCTGCCTTTGATGCAGAGTTTGGTAAAACAAAAACAAAAATTAATGAT 
GATATCGAAATCGCAAAAGCCAAAGTAGAAAGCTTTAAATCGGAACTATCTAATCGCATGGATAATCAGCTTCTTCCCCTTGCGACAGAAGCTAAG 
AATTTAGCCAGTCAGGCACAAGCAGACTTGACCAGAAAAGAAATAGAGCTTAGAGCTGAATTAAATAGACAAGTCACAAGCACAGAAGCTGTAAAA 
ATCTCTCTAACAAATCTTAGTCACAATATGGATATCATTAAGCAAAAAGCCCTAAACGACCTTAGAGACGCAGAGACAAGGCTAAAGGAAGCTGAT 
AGCGTCCAACAACTTGCGACAAAGCGGGTTGAGGATAAACTGACAGGACTTAGCACGAAACTGGAGTCATTCTCTGTTGGTGGCTATAATTATGTC 
ATTGACGGCGGAGAACCTAAAGAACTAATGGCTAACTTCTATGGTAAGACCTATGATATTAATCCCCAACTACTCGAACGAACTAGTCAAGCGACC 
TTGAGTTTTAGCTATGAAGCAGAATCAACTAGTCGTTTAGAAGTTAGACTTTATAAAAAGATGCACACCGGGGACACTAGTAAGATTACAATTATT 
GTCATGCCTAACTTTGACTTATCTCCAGGGAAAGGCTTTATCTCTCAGAGCTTTGATTTAGGTGGTGTTATGCCTGACCCTAGAAACCAAGCCTGG 
CTTGTGATGCGGGGGACAAATGCTAACCCCTTGACGCTCTCGAAAGTTAAGCTGGAACGTGGTACCGTTGCTACAGACTGGAATAATCGCGATGAA 
ACCTTAAAAGCTAGCTTCGCCGAATACAAGCAGACCGTTGATGAAAACTTAGCCAACCTTAGAACAAGTACGGAAACCTTGGCAGGTCAACTGACA 
AGTGCTGAGTCTAGCATTAGGCAGACGTCGGAATCCTTTAGCAATCGTTTAGTTAGTCTTGAGACCTATAAAGATAGTGAACCAAATCGAGCTAGT 
CGTTACTTTGAAGCAAGCAAGTCTGAAACCGCTAAGCAGCTATCAGCCTTACGAACAGAGGTTAATGGCTCTTATGTGGATAAGTCAACCTATGAG 
GAAAATGCAAGAGGTTTGATAAGACGCTTTGAAAGTCTGTCATCAGGGACACAGAACTATGCTTTGGGGACTGAAAGAGATGTCTATCTAAACGTT 
TCAGGGACTACCGTCTATGACCTTTATAGCTTCGGTACTACCTTAGCCGTAAAAGGGATTGAAATGGGAGATACTGTAACTATTGCATTTAACTAT 
TTTGCGGATAGTCGGACGGCTTTTGGTTCTTATGAACTGGAGCTATACGGACATGCAGGCAAAATCGAACGGGTTGGTGAGGTACAGAGAACGATA 
TCAAATCGTGGTACCTATACCGCATCTTTTGTGGCAAACAATGCCAATTTCAGGGCAAACTCCCTTAAAATTAGATTTACGGATAGCCAACTTAAG 
TTTAGAGTGACAACACTTCGTGTGACTAAGGGGACAATTCCTGCGGACTGGAGTCCATCTCCAGATGACCTGAAAGCCTACTCAGATACTAAGCTT 

• GAACAGACAGCTAATGAGATTAAAGCTAGTGTAACAAGTCTTGATCATAAAACTCTTAAGCAAACTGATATTACTATGACTTCTGAAGGGATTGTC 
CTGAGAGCAGGCAAGACGAGTAATGATGTGGCAAGAGCTATTGGCTCTTACTTTAAGGTCACTCCTGATGCTATAGCTCTGTTTAGCTCACTGATA 

• AAAGTTAGCGGGAACATGTTGGTTGATGGTTCTGTAACTAGTCGTAAGTTGGTAACAGGCGCTGTCGAAACGGGACATGTTAAGGCTGGAGCAATC 
ACAGGAGTGCTTTTAGCAGCTGAAGCTGTAACGGCAGAAAAACTTAAAGTCGACCAAGCTTTCTTTAACAAGTTGATGGCCAACGATGCCTACTTG 
AAGCAACTATTTGCCAAGTCAGCCTTCATCACTCAGGTTCAATCCGTGACAATATCTGCCAGTCAGATTTCGGGCGGTGTTATTAAAGCTTTGAAT 
AATGCCATGGAAATCCAGATGAACAGTGGTCAGATACTTTACTACACTGACCAAGCTGCACTGAAACGGGTTTTGAGTGGCTATCCTACTCAGTTT 
GTTAAGTTCGCAACTGGTACAGTATCTGGTAAAGGAAATGCTGGTGTTACGGTCATTGGTTCTAACCGCTACGGTACAGAATCAACCAATGATGGT 
GGATTTGTTGGAGTCCGTGCATGGAACGGCTCAAACATTGACTCACTTGACTTAGTTGGTGATGAAATCCGATTAGCAAGCTCTGCCTTTGACAAT 
TCAGATGGTTGGGATGTTCGGACACTTGATTCAGGCTTGAAAATCACACCACACAATAGGGCTGCTGAACGCAATAGCCGAATTGAGGTTGGTGAT 
GTCTGGATTTTAAAAGGAAATGGATCCTATTCTTCTCTCAGAGATATTTTGAACTCATTCAATGAGAACTTCTCAAAAGGCCCAAATGCTGACTCT 
TACACTTACTACCCTTCAGGGTTC 

SEQ ID 2500 

MLFLLDANVRTVKWNGIPLHEASSAIVKEETNGDFYLTVRYPITDSGIYQLIKEDMLIKSPVPVLGAQLFRIKKPIENDDSMDITAYHVSDDIMKR 
SITPVSWGQGCAMALSQMVQNAKTGLGDFSFTSDIMDSRTFNTTETETLYSVLMDGKHSIVGTWEGELVRDNFALSIKRSRGADRGWITTHKNL 
KSYQRTKNSQGWTRIHARSTFKPDGAEDEVTLRVSVDSPLINSYPYINEKEYENNNAETVEDLRKWAEAKFTNEGIDKVSDAIEIEAYELDGQW 
NLGDTVNLKSRKHSADLYKKAIAYEFNALTEEYISITFDDKPGVGGSGVSSGLSNVADAILVASATAQDVAVQRAVKNANAAFDAEFGKTKTKIND 
DIEIAKAKVESFKSELSNRMDNQLLPLATEAKNLASQAQADLTRKEIELRAELNRQVTSTEAVKISLTNLSHNMDIIKQKALNDLRDAETRLKEAD 
SVQQIATKRVEDKLTGLSTKLESFSVGGYNYVIDGGEPKELMANFYGKTYDINPQLLERTSQATLSFSYEAESTSRLEVRLYKKMHTGDTSKITII 
VMPNFDLSPGKGFISQSFDLGGVMPDPRNQAWLVMRGTNANPLTLSKVKLERGTVATDWNNRDETLKASFAEYKQTVDENLANLRTSTETLAGQLT 
SAESSIRQTSESFSNRLVSLETYKDSEPNRASRYFEASKSETAKQLSALRTEVNGSYVDKSTYEENARGLIRRFESLSSGTQNYALGTERDVYLNV 
SGTTVYDLYSFGTTLAVKGIEMGDTVTIAFNYFADSRTAFGSYELELYGHAGKIERVGEVQRTISNRGTYTASFVANNANFRANSLKIRFTDSQLK 
FRVTTLRVTKGTIPADWSPSPDDLKAYSDTKLEQTANEIKASVTSLDHKTLKQTDITMTSEGIVLRAGKTSNDVARAIGSYFKVTPDAIALFSSLI 
KVSGKMLVDGSVTSRKLVTGAVETGHVKAGAITGVLLAAEAVTAEKLKVDQAFFNKLMANDAYLKQLFAKSAFITQVQSVTISASQISGGVIKALN 
NAMEIQMNSGQILYYTDQAALKRVLSGYPTQFVKFATGTVSGKGNAGVTVIGSNRYGTESTKDGGFVGVRAWNGSNIDSLDLVGDEIRLASSAFDN 
SDGWDVRTLDSGLKITPHNRAAERNSRIEVGDVWILKGNGSYSSLRDILNSFNENFSKGPNADSYTYYPSGF 

SEQ ID 2501 

TTGATATCGATTAAAGATGATAATACCCCTCTTGTAGCAGCCTTTGAAGATGAGATTACACAGGAGGCCAATAGTGATTACAAACTAAATTTTAAG 
TATCCTGCTAAACACGAGTATCGCCCTTTAATAAAAAAAGGAATAATCTTAGAAGCTGATGATCTGCATGGTTCTCAGCTTTTTAGGATTTTTGAA 
ATTACTAAGCGGCATGGCTATATTAACGTTTACGCTAATCAGGTCGCTGATGACTTAAATGGCTATGCAATTGACACTATCAGTGTTGATAGGGTG 
CAAGGCATGACAGTAATGTCAGAGTTAGCAGGTAGTATCAAGCGTGAGCATCCTTTTAGCTTTTTTAGTGATATTGACGGTCGTCACACATTTAAT 
CAATCAGACGTATCTGTTATGGACGCTTTAGCTAATGGCAAGCACTCAATCATGGGGCAGTGGGGTGGCGAACTTGTACGAAATAAATACCAAATT 
AACTTGCTCAAAAAAGCTGGCAAAGATACCGAAACCTTGTTCATGTACAAGAAAAACCTCAAATCTTATGAGGAAACAGATACTATCAAAGGGCTT 
GTCTCTATCCTTCATTTAGTTGCTGAAGTAGAAGAAGAACATGAAGTAGAAACCAGAGAAGCTTCAGATGGAAACATTGGTCATAGTGAATCACCG 
AAAAAGAAAACAATTAGGGTATCTGTTGAGAGCAAGCTCAAAGACACTCATCCGATAATTGTTGAAAAGACTATCAAGGTGCAGGATCAAGATGTC 
AAAACAGAAGAGGACTTGCTTGCATATGGTAAGAAATACTTTGAAAAAACTCTTTGCGACATACCAGGTAATAGTTTAAAAATTGATGTTACTAAT 
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AACTACGAGGGCGCTGTTAGGCTATTTGACACAGCAATTGTCTTCCACGAGCTCTATGACAGAGACTTACGAATGCAAATCACTGGCTATCGGTTC 
GCCCCTATGGCTAATCGGTTAAAATCCATCATCTTTGGAGAGATTAAGACCAACTTAGCAAAACAAATTAGCAATCAAATTGACAATAAGGTAGCT 
GAATCAACTGCTCAACATGACGCAGCATTTGAAGCAAAATTACAAAAGCAGATTGATAATGCTAATCGTATTTTTGACACAAAAGAAGCTAAACTC 
CGTGAAGAGATTGAAGATGGCATCAAAAAAGCTGAAGCTAATGCAGAGGTCAAAGTTGCTGAGGTTAACGCTAAAGTGCTGGAAGCTGAGGAGCTA 
GCCAAGGCAGTCGATGAGCGACTCAAAAAATTTTTATCTGATGCTGACACTAAAGAGCAAGATTTTGATAAAAAACTTGAAGAATTTAGAACGTCT 
CTTAAAGACCTTGAAGTTGATGAAAAGCAGATTGATGATGCTTTGGCCAAAGCCGGTTTTAGCAAGGATAGCTTAGCTGACATTAAAGCTAAACTG 
GAAGACACGTCTGAAACTGCCACAGTTACAGCTAACATTGTTGGATCAA.CTGGCGGCACGTTTTACAATCGCAACAGACTGGATGGTGATACTGAC 
AAAGTTATCACTTTTGAACAAGGTTATATTGACATTGCCCATAATGGTGAAGGTTTTGAAGAAGGCAAGACATACACTATCAGCTTTGAGGCAACC 
TGTGAGCTACTGCGTAAAGTAGGAATCACAGTGACACAGGCTAACATGAAAGGTGCTCGCTTAGTGTTAACACCTAAAAATCCCAAATTAGTTGTC 
GAGAGTTTTGGCTTGACTAAGGATACTGAGACTATCAATGTCTATCCGTTTAGCTACACAGTGCTTGTAACCAGCGACTGGTATAAATCTAAGCAG 
ATAGATTTAAACGCGTCGGAGGTGCAGGAATTGGCTCTGGAGATGGATTATAAAGATGTTGTTGACGGTAATAATGCCACAATCACAGGGCAGTGG 
TCAGACAGCCCACAAATTATATTAGACGGAGGTAAT 

SEQ ID 2502 

LISIKDDNTPLVAAFEDEITQEANSDYKLNFKYPAKHEYRPLIKKGIILEADDLHGSQLFRIFEITKRHGYINVYANQVADDLNGYAIDTISVDRV' 

QGMTVMSELAGSIKREHPFSFFSDIDGRHTFNQSDVSVMDAIiANGKHSIMGQWGGELVRNKYQINLLKKAGKDTETLFMYKKNLKSYEETDTIKGL 

VSILHLVAEVEEEHEVETREASDGNIGHSESPKKKTIRVSVESKLKDTHPIIVEKTIKVQDQDVKTEEDLLAYGKKYFEKTLCDIPGNSLKIDVTN 

NYEGAVRLFDTAIVFHELYDRDLRMQITGYRFAPMANRLKSIIFGEIKTNLAKQISNQIDNKVAESTAQHDAAFEAKLQKQIDNANRIFDTKEAKL 

REEIEDGIKKAEANAEVKVAEVNAKVLEAEELAKAVDERLKKFLSDADTKEQDFDKKLEEFRTSLKDLEVDEKQIDDALAKAGFSKDSLADIKAKL 

EDTSETATVTANIVGSTGGTFYNRNRLDGDTDKVITFEQGYIDIAHNGEGFEEGKTYTISFEATCELLRKVGITVTQANMKGARLVLTPKNPKLW 

ESFGLTKDTETINVYPFSYTVLVTSDWYKSKQIDLNASEVQELALEMDYKDWDGNNATITGQWSDSPQIILDGGN 

SEQ ID 2503 

ATGAACCAAGAACAACAACTCAATCAAGCGCTACGCTTGACGGTCAATGAATTGACAGCCCAGTTGGCCAATGAGTCAACCACTAAGAACTTGCTG 
GCTATCCAGCTGACTGAAGTTGTTCAGGAGAAACAGCAACTGACTCAGCAAAATGCTGAACTTCAAGCAAGAGTTTCCGAACTAGAAGGCTTGCTT 
GATGAACAAACTCAACCAGAAATCATTGAAGGAGAA 

SEQ ID 2504 

MNQEQQLNQALRLTVNELTAQLANESTTKNLLAIQLTEWQEKQQLTQQNAELQARVSELEGLLDEQTQPEIIEGE 

SEQ ID 2505 

GTGACTACAACAGAAAATAATTTACTTGACCTTGAAACAATCACAGAACCCTTTGACTTGGCGACAGCACTCAAGTACATGAAGGAAAATGGTGAG 
TTCATCCGTTGCAAGAATGCTGTCAATGACTTCTACATGTACCGTGACATGCAGAAACGTCCTGTCATCGTCAATGGCCGCCGTCAATTCAAGGAC 
GTAGAAACTGTCTGGGCATTTAACCAATGGGGCGGGACAACACCCACAATCAACATAGCTGATTTCTTTAATCTTGAATACTACATCATGACCTTT 
GATGAGAACGGAAATCCTGACTGGACTGAGCCTCACTTGGAGGATAAG 

SEQ ID 2506 

MTTTENNLLDLETITEPFDLATALKYMKENGEFIRCKNAVNDFYMYRDMQKRPVIVNGRRQFKDVETVWAFNQWGGTTPTINIADFFNLEYYIMTF 
DENGNPDWTEPHLEDK 

SEQ ID 2507 

ATGCCACCATGGTTAATAGATAGCACTGTGGTTGTGGCGATGGTGACGGTGCTGGGCGGTCTGTTCAGCACTATTATCACCACTTCAGCCAATCGG 
AAAGACCAGCTGATAAAACATCAGTATGAGGATATCAAGGAAGATTTGTCTGGCTTGATTGACAAGGTTAAGACGATTGATCATACAACCACGGAA 
ACAAAGAAAATTTCAGAAATCACAAAAGACGGTACGCTTAAAATCCAGCGTTACCGTCTTTTTCACGATTTGACAAAGGAAATTTCTCAAGGCTAC 
ACAACTATTGAACATTTCAGGGAGTTGAGCATTCTCTTTGAGAGTTATCAACTGCTTGGCGGAAATGGGGAAATTGAAGCCTTGTTTGAGAAATTC 
AAACAGTTACCAATTGAGGAGGAC 

SEQ ID 2508 ... 

MPPWLIDSTVWAMVTVLGGLFSTIITTSANRKDQLIKHQYEDIKEDLSGLIDKVKTIDHTTTETKKISEITKDGTLKIQRYRLFHDLTKEISQGY 
TTIEHFRELSILFESYQLLGGNGEIEALFEKFKQLPIEED 

SEQ ID 2509 

ATGACACAAATTACAGATATTATCATCAGCTCAGCTATGGGAATTTTGACCATTTTGGCAGGAATTGCAGTGCAAGCTGTCAAGGTTTATTTGATT 
AAAAAAGGCGGTGAAAAGGCCGTCTTGATTACAGAAATCTTGGCCAAGAACGCTGTTAATGCTGTGGAGCAAGTGGCCACTGAAAeTGGCTTCAAA 
GGAGCTGACAAGCTAACTTCTGCTAAGGCTCAGATTTTAGCTGAGTTGCAAAAATACAATATCCACATGTCAGACGATGATCTCACTTTGTTTGTT 
GAATCAGCTGTCAAACAAATGCACGATGCCTGGAAGGAG 

SEQ ID 2510 

MTQITDIIISSAMGILTILAGIAVQAVKVYLIKKGGEKAVLITEILAKNAVNAVEQVATETGFKGADKLTSAKAQILAELQRYNIHMSDDDLTLFV 
E S AVKQMHDAWKE 

SEQ ID 2511 

TTGCCTGGATGTCTGCACGTCAAGGCAAGGTCAGCTATTCCATGGACTACCGTGACGGCCCTAACAGCTATGACTGTTCCAGCTCTGTCTATTATG 
CTCTCAGGTCAGCTGGTGCAAGCTCAGCAGGTTGGGCGGTCAACACTGAGTACATGCACGATTGGC 

SEQ ID 2512 

MPGCLHVKARSAIPWTTVTALTAMTVPALSIMLSGQLVQAQQVGRSTLSTCTIG 

SEQ ID 2513 

ATGGAAATCAACACTGAAATAGCCATTGCCTGGATGTCTGCACGTCAAGGCAAGGTCAGCTATTCCATGGACTACCGTGACGGCCCTAACAGCTAT 
GACTGTTCCAGCTCTGTCTATTATGCTCTCAGGTCAGCTGGTGCAAGCTCAGCAGGTTGGGCGGTCAACACTGAGTACATGCACGATTGGCTGATT 
AAAAACGGTTATGAGCTTATTGCTGAAAACGTGGATTGGAATGCTGTCCGTGGTGATATAGCAATTTGGGGCATGCGAGGGCACTCAAGCGGAGCT 
GGTGGTCATGTAGTCATGTTTATTGACCCTGAAAATATCATTCACTGTAACTGGGCAAATAATGGCATCACAGTGAACAACTACAATCAGACAGCG 
GCTGCTAGTGGCTGGATGTATTGCTACGTTTACCGTTTGAAAAGCGGAGCTTCTACCCAAGGAAAAAGCCTTGATACCTTGGTCAAGGAAACCCTT 
GCTGGTAACTACGGTAATGGCGAAGCACGCAAGGCAGTGCTTGGCAATCAATATGAGGCTGTTATGTCAGTCATCAATGGCAAAACTACGACTAAT 
CAAAAGACTGTTGACCAACTTGTTCAAGAGGTAATCGCTGGCAAACATGGCAACGGTGAAGCTGGTAAAAAGTCGCTTGGTAGTCAATATGATGCA 
GTTCAGAAACGAGTGACGGAATTGCTCAAAAAACAGCCCTCTGAGCCGTTTAAGGCTCAAGAGGTAAACAAGCCCACGGAAACCAAAACAAGCCAA 
ACAGAGCTAACTGGACAAGCCACAGCCACCAAAGAAGAGGGCGACCTCTCTTTCAATGGGACTATCTTGAAAAAAGCGGTGCTGGACAAGATTCTG 
GGCAACTGTAAAAAGCATGATATTCTTCCAAGTTATGCACTGACTATCCTACACTATGAAGGTCTTTGGGGAACTTCAGCAGTTGGGAAGGCAGAT 
AATAACTGGGGCGGTATGACCTGGACTGGTCAAGGCAACCGTCCAAGCGGTGTCACTGTCACACAAGGTTCCGCACGTCCTTCAAATGAGGGCGGT 
CACTATATGCACTATGCAAGCGTGGATGACTTTCTGACAGACTGGTTTTATCTTCTAAGGGCTGGTGGCTCTTACAAGGTGTCTGGTGCTAAAACC 
TTCAGTGAGGCTATCAAGGGAATGTTTAAAGTTGGCGGTGCTGTCTATGATTATGCTGCAAGCGGCTTTGATAGCTATATTGTCGGAGCTTCAAGC 
CGCCTCAAGGCTATTGAGGCAGAAAATGGTTCACTGGACAAGTTTGATAAAGCTACCGACATTGGTGACGGTAGCAAAGACAAGATTGACATTACT 
ATTGAAGGTATTGAAGTTACCATCAACGGTATCACTTATGAACTGACTAAAAAGCCAGTT 

SEQ ID 2514 

MEINTEIAIAWMSARQGKVSYSMDYRDGPNSYDCSSSVYYALRSAGASSAGWAVNTEYMHDWLIKNGYELIAENVDWNAVRGDIAIWGMRGHSSGA 
GGHWMFIDPENIIHCNWANNGITVNNYNQTAAASGWMYCYVYRLKS^ 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-249- 



QKTVDQLVQEVIAGKHGNGEARKKSLGSQYDAVQKRVTELLKKQPSEPFKAQEVNKPTETKTSQTELTGQATATKEEGDLSFNGTILKKAVLDKIL 
GNCKKHDILPSYALTILHYEGLWGTSAVGKADNNWGGMTWTGQGNRPSGVTVTQGSARPSNEGGHYMHYASVDDFLTDWFYLLRAGGSYKVSGAKT 
FSEAIKGMFKVGGAVYDYAASGFDSYIVGASSRLKAIEAENGSLDKFDKATDIGDGSKDKIDITIEGIEVTINGITYELTKKPV 

SEQID2515 

TTGCTATTTGATTTTCTCGAAGAAAAAATAAAACTGAAAGCATACCTGATGACCGCCTTACTTGATGATGGAGAAATTAACCTTGATCACTTTAAA 
ACAGAATATGCTTTGAGTGNNNNNTTAATTAAT 

SEQ ID 2516 

MLFDFLEEKIKLKAYLMTALLDDGEINLDHFKTEYALSXXLIN 

SEQ ID 2517 

ATGGATACCATTGAAAATCTCATTATTGCTATTGTGAAACCTTTGATTTCACAACCAGATCAGTTAACCATAAAAATTCAGGATGGCCCAGAATTT 
TTAGAGTACCATCTTGATTTAGATACCCAAGACATCGGTCGTGTTATCGGCAAAAAGGGTCGTACAATTACAGCGATAAGGTCGATTGTCTATTCG 
GTACCAACACAAGGGAAAAAAGTAAGACTCATCATTGATGAGAAAGAA 

SEQ ID 2518 

MDTIENLIIAIVKPLISQPDQLTIKIQDGPEFLEYHLDLDTQDIGRVIGKKGRTITAIRSIVYSVPTQGKKVRLIIDEKE 

SEQ ID 2519 

ATGGATACCATTGAAAATCTTATTATCGCTATTGTGAAACCTTTGATTTCACAACCAGATAATCTTACCATTAAAATTGAAGATACTCCTGACTTT 
TTAGAGTATCATCTTGACTTGGATGCTCAAGACATCGGTCGTGTTATCGGCAAAAAAGGTCGAACTATTACTGCGATAAGATCGATTGTCTACTCG 
GTTCCAACACTAGGAAAAAAAGTTCGCTTAGTTATTGATGAGAAA 

SEQ ID 2520 

MDTIENLIIAIVKPLISQPDNLTIKIEDTPDFLEYHLDLDAQDIGRVIGKKGRTITAIRSIVYSVPTLGKKVRLVIDEK 

SEQ ID 2521 

ATGGCAGTAAAAATCCGTTTAACTCGTATGGGTTCTAAGAAGAAACCTTTCTACCGTATCAATGTTGCAGATTCACGTGCACCACGTGACGGACGT 
TTTATTGAAACTGTTGGAACATACAACCCATTAGTTGCAGAAAACCAAGTTACAATCAAAGAAGAACGTGTTCTTGAATGGTTATCAAAAGGTGCA 
CAACCTTCAGATACAGTTCGTAACCTTCTTTCAAAAGCTGGAGTTATGACTAAATTCCACGATCAAAAATTCTCAAAA 

SEQ ID 2522 

MAVKIRLTRMGSKKKPFYRINVADSRAPRDGRFIETVGTYNPLVAENQVTIKEERVLEWLSKGAQPSDTVRNLLSKAGVMTKFHDQKFSK 

SEQ ID 2523 

ATGGCAGTAAAAATCCGTTTAACTCGTATGGGTTCTAAGAAAAAACCTTTCTACCGTATTAATGTTGCAGATTCACGTGCACCACGTGATGGTCGT 
TTTATCGAAACAGTTGGAACATACAACCCATTAGTGGCTGAAAATCAAATTACTATTAAAGAGGATCGTGTTCTTGAGTGGTTATCTAAAGGAGCG 
CAGCCTTCTGATACCGTTCGTAACATCTTGTCTAAAGCTGGTGTTATGGCTAAGTTCCACGACCAAAAATTCTCTAAA 

SEQ ID 2524 

MAVKIRLTRMGSKKKPFYRINVADSRAPRDGRFIETVGTYNPLVAENQITIKEDRVLEWLSKGAQPSDTVRNILSKAGVMAKFHDQKFSK 

SEQ ID 2525 

ATGGAAAATTGGAAGTTTGCCCTATCATCGATTCTAGGGCACAAGATGCGTGCTTTTCTGACCATGTTAGGGATCATCATTGGGGTTGCATCAGTT 
GTGTTAATTATGGCCTTAGGTAAGGGCATGAAAGATTCGGTTACAAATGAGATTACAAAGTCTCAGAAGAACCTTCAGATTTATTATAAAACAAAA 
GAAGACCAAAAAAATGAGGATAACTTTGGAGCTCAAGGGGCTTTCATGCAAGGTAGTGATACCAACCGTAAGGAACCAATTATTCAAGAATCATGG 
TTAAAAAAGATTGCTAAGGAAGTAGATGGTGTTAGTGGCTACTATGTAACCAATCAAACAAATGCTCCAGTAGCTTACCTTGAAAAAAAGGCAAAG 
ACGGTTAATATAACAGGAATTAACCGCACTTACCTTGGTATCAAAAAGTTCAAAATTAAAAGTGGTCGTCAATTCCAAGAGGAGGATTATAACCAA 
TTCTCGAGAGTTATTTTACTAGAAGAAAAATTAGCTCAGAGATTATTCCAGACAAATGAAGCAGCGTTAAATAAGGTGGTGACTGTAAAAAATAAA 
TCTTACTTAGTAGTGGGGGTTTATTCGGATCCAGAAGCTGGTTCAGGCTTATATGGAAGTAATTCTGATGGGAATGCTATTTTAACCAATACACAG 
TTAGCTTCGGAGTTTGGTGCTAAAGAAGCAGAAAACATATATTTTCATCTTAATGATGTATCGCAATCCAATCGCATTGGTAAAGAAATAGGCAAA 
CGTTTAACAGACATTAGTCATGCTAAGGATGGGTACTATGATAATTTTGACATGACATCTATAGTTAAATCTATCAATACCCAAGTTGGTATTATG 
ACAGGTGTTATTGGAGCGATTGCAGCAATTTCTCTCCTAGTTGGTGGTATCGGAGTGATGAATATTATGTTAGTCTCTGTAACTGAGCGCACGAGA 
GAAATTGGCCTTCGTAAAGCCCTTGGGGCAACTCGACGTAAAATTTTAGCTCAATTTTTAATTGAATCAATGGTCTTAACGATTTTGGGTGGATTA 
ATTGGGTTATTACTAGCCTATGGAGGTACGATGTTAATTGCTAATGCGCAAGATAAGATTACTCCTTCTGTGTCACTTAACGTGGCTATAGGCAGT 
TTAATTTTCTCAGCATTTATTGGAATTATATTTGGTTTATTACCTGCTAATAAAGCCAGCAAATTAAACCCAATTGATGCTTTACGATATGAA 

SEQ ID 2526 

MENWKFALSSILGHKMRAFLTMLGIIIGVASWLIMALGKGMKDSVTNEITKSQKNLQIYYKTKEDQKNEDNFGAQGAFMQGSDTNRKEPIIQESW 
LKKIAKEVDGVSGYYVTNQTNAPVAYLEKKAKTVNITGINRTYLGIKKFKIKSGRQFQEEDYNQFSRVILLEEKLAQRLFQTNEAALNKWTVKNK 
SYLWGVYSDPEAGSGLYGSNSDGNAILTNTQLASEFGAKEAENIYFHLNDVSQSNRIGKEIGKRLTDISHAKDGYYDNFDMTSIVKSINTQVGIM 
TGVIGAIAAISLLVGGIGVMNIMLVSVTERTREIGLRKALGATRRKILAQFLIESMVLTILGGLIGLLLAYGGTMLIANAQDKITPSVSLNVAIGS 
LIFSAFIGIIFGLLPANKASKLNPIDALRYE 

SEQ ID 2527 

GTGACAACTAATCGAAAAGAACTGATTAGATTGCATCAGATTGTTAAAAGTTATCAAAATGGGGATCAAAAACTTCAAGTCTTAAAGAACATTGAT 
TTGACGGTTTATGAAGGTGAATTTCTTGCAATCATGGGGCCATCTGGTTCAGGGAAATCCACACTAATGAATATTATTGGCTTGTTGGATTCTCCA 
ACTTCAGGAGATTATAGTTTAAATGGTAAACGTGTCGAAGAACTAAGTCAAACAAAATTAGCTCAAGTTCGAAATAAGGAAATTGGTTTTGTCTTT 
CAACAATTTTTCTTGTTATCTAAACTAACGGCTTTACAAAATGTTGAATTACCCTTAATTTATGCGGGTGTACCTCCTAAAAAGCGTAAAAATTTA 
GCAAAACAATTTTTAGATAAAGTTGAATTAAGAGAGCGTATGAACCATCTGCCAACAGAATTATCTGGGGGACAGAAGCAACGTGTAGCAATCGCG 
CGTGCTTTGGTGAATAGCCCATCTATTATTCTAGCAGATGAGCCGACTGGTGCCTTGGATACAAAGACGGGTGAGCAAATTATGCAGTTCCTAACG 
GAATTAAATCAAGAAGGTAAAACCATTATCATGGTAACTCATGAACCAGAAATCGCCGATTATGCGACTCGTAAAATTGTTATTCGTGATGGCGAA 
ATTACAGCAGATACTACTGATAGTATTAGAATTGAT 

SEQ ID 2528 

MTTNRKELIRLHQIVKSYQNGDQKLQVLKNIDLTVYEGEFLAIMGPSGSGKSTLMNIIGLLDSPTSGDYSLNGKRVEELSQTKLAQVRNKEIGFVF 
QQFFLLSKLTABQNVELPLIYAGVPPKKRKNLAKQFLDKVELRERMNHLPTELSGGQKQRVAIARALVNSPSIILADEPTGALDTKTGEQIMQFLT 
ELNQEGKTIIMVTHEPEIADYATRKIVIRDGEITADTTDSIRID 

SEQ ID 2529 

GTGTCGCATGAAAAAAAACAATTAATGCAATTATCAAATATTGTGAAGAGCTATCAAAATGGGGATCAAGTTCTTAAAGTTTTGAAAGGTATTAAT 
TTAACAGTATATGAGGGTGAATTTTTAGCTATTATGGGTCCGTCTGGTTCGGGAAAATCAACACTAATGAATATTATTGGTTTATTAGATCGTCCA 
ACATCCGGAGATTACACATTACATAATACTAAAATAGAAATCCTTAATGATCGTGAATTAGCAAAAGTACGAAATGATGAAATCGGCTTTGTCTTT 
CAACAATTCTTTCTGTTAGCTAAATTAACTGCATTACAAAATGTTGAATTGCCTCTTATTTATGCTGGTGTAAACGTCTCAAAAAGACGTGAACAG 
GCTAAGCAATTTCTTGAAAAAGTAGGACTTGGACGACGTATCAAACATCTACCGTCAGAACTGTCAGGAGGTCAAAAGCAAAGGGTGGCTATCGCA 
CGAGCTTTAGTAAATGACCCATCTATTATTTTAGCGGATGAACCAACAGGTGCACTAGATACTAAAACAGGTCAGCAAATTATGGAACTCTTGACA 
GAGTTAAACAAAGAAGGTAAAACAATTATTATGGTTACTCATGAACCAGAAATTGCTGATTTTGCAACTCGGAAAATTATTATTCGTGATGGTGAT 
ATCACAACGGATACTACAGCTAGTGTTGTTATTGAC 
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SEQ ID 2530 

VSHEKKQLMQLSNIVKSYQNGDQVLKVLKGINLTVYEGEFLAIMGPSGSGKSTLMNIIGLLDRPTSGDYTLHNTKIEILNDRELAKVRNDEIGFVP 
QQFFLLAKLTALQNVELPLIYAGVNVSKRREQAKQFLEKVGLGRRIKHLPSELSGGQKQRVAIARALVNDPSIILADEPTGALDTKTGQQIMELLT 
ELNKEGKTIIMVTHEPEIADFATRKIIIRDGDITTDTTASVVID 

SEQ ID 2531 

ATGGACATGAGTAAACGACAAAATTTAGGAATTAGTAAAAAAGGAGCAATTATATCAGGGCTCTCAGTGGCACTAATTGTAGTAATAGGTGGCTTT 
TTATGGGTACAATCTCAACCTAATAAGAGTGCAGTAAAAACTAACTACAAAGTTTTTAATGTTAGAGAAGGAAGTGTTTCGTCCTCAACTCTTTTG 
ACAGGAAAAGCTAAGGCTAATCAAGAACAGTATGTGTATTTTGATGCTAATAAAGGTAATCGAGCAACTGTCACAGTTAAAGTGGGTGATAAAATC 
ACAGCTGGTCAGCAGTTAGTTCAATATGATACAACAACTGCACAAGCAGCCTACGACACTGCTAATCGTCAATTAAATAAAGTAGCGCGTCAGATT 
AATAATCTAAAGACAACAGGAAGTCTTCCAGCTATGGAATCAAGTGATCAATCTTCTTCATCATCACAAGGACAAGGGACTCAATCGACTAGTGGT 
GCGACGAATCGTCTACAGCAAAATTATCAAAGTCAAGCTAATGCTTCATACAACCAACAACTTCAAGATTTGAATGATGCTTATGCAGATGCACAG 
GCAGAAGTAAATAAAGCACAAAAAGCATTGAATGATACTGTrATTACAAGTGACGTATCAGGGACAGTTGTTGAAGTTAATAGTGATATTGATCCA 
GCTTCAAAAACTAGTCAAGTACTTGTCCATGTAGCAACTGAAGGTAAACTCCAAGTACAAGGAACGATGAGTGAGTATGATTTGGCTAATGTTAAA 
AAAGACCAGGCTGTTAAAATAAAATCTAAGGTCTATCCTGACAAGGAATGGGAAGGTAAAATTTCATATATCTCAAATTATCCAGAAGCAGAAGCA 
AACAACAATGACTCTAATAACGGCTCTAGTGCTGTAAATTATAAATATAAAGTAGATATTACTAGCCCTCTCGATGCATTAAAACAAGGTTTTACC 
GTATCAGTTGAAGTAGTTAATGGAGATAAGCACCTTATTGTCCCTACAAGTTCTGTGATAAACAAAGATAATAAACACTTTGTTTGGGTATACAAT 
GATTCTAATCGTAAAATTTCCAAAGTTGAAGTCAAAATTGGTAAAGCTGATGCTAAGACACAAGAAATTTTATCAGGTTTGAAAGCAGGACAAATC 
GTGGTTACTAATCCAAGTAAAACCTTCAAGGATGGGCAAAAAATTGATAATATTGAATCAATCGATCTTAACTCTAATAAGAAATCAGAGGTGAAA 

SEQ ID 2532 

MDMSKRQNLGISKKGAIISGLSVALIWIGGFLWVQSQPNKSAVKTNYKVFNVREGSVSSSTLLTGKAKANQEQYVYFDANKGNRATVTVKVGDKI 
TAGQQLVQYDTTTAQAAYDTANRQLNKVARQINNLKTTGSLPAMESSDQSSSSSQGQGTQSTSGATNRLQQNYQSQANASYNQQLQDLNDAYADAQ 
AEVNKAQKALNDTVITSDVSGTWEVNSDIDPASKTSQVLVHVATEGKLQVQGTMSEYDLANVKKDQAVKIKSKVYPDKEWEGKISYISNYPEAEA 
NNNDSNNGSSAVNYKYKVDITSPLDALKQGFTVSVEWNGDKHLIVPTSSVINKDNKHFVWVYNDSNRKISKVEVKIGKADAKTQEILSGLKAGQI 
WTNPSKTFKDGQKIDNIESIDLNSNKKSEVK 

SEQ ID 2533 

ATGTCTAAAAGAGGAAAAATTAAAATAACAACGAAAACAAAGCTTATTACAGCTAGTGTTATAACGCTAGTATTAATTATAACTGGAATAGTCTTG 
TGGAAACAACAACGAAATACGCTAACAGCTGATATCGCTAAAGAACCTTACTCTACTGTTAGTGTAACTGAAGGGAGTATTGCTTCTTCGACTTTA 
CTATCAGGTACTGTAAAGGCTTTATCAGAGGAATATATTTATTTTGATGCTAATAAAGGAAATGATGCAACTGTTACAGTTAAAGTAGGTGATCAG 
GTAACGCAGGGCCAGCAATTAGTTCAATATAATACAACAACAGCTCAGTCAGCTTATGATACTGCTGTTAGGAGTCTTAACAAGATTGGCCGACAA 
ATTAATCATCTTAAAACATACGGAGTTCCTGCTGTTAGTACAGAAACTAATAGAGATGAAGCTACCGGTGAAGAGACGACAACAACAGTTCAACCA 
TCAGCTCAGCAAAATGCTAATTATAAACAGCAGCTGCAAGATTTAAATGATGCTTATGCAGATGCACAAGCAGAAGTAAATAAAGCGCAGATAGCG 
TTAAATGATACAGTAGTTATCAGTAGTGTCTCTGGAACTGTTGTGGAAGTAAATAATGATATTGATCCTTCTTCAAAGAACAGTCAAACACTTGTT 
CACGTAGCAACCGAAGGACAGCTTCAGGTGAAAGGAACATTGACAGAGTATGATTTAGCAAACGTTAAGGTTGGTCAATCTGTAAAAATTAAGTCT 
AAAGTTTATTCTAATCAAGAATGGACTGGAAAAATATCATATGTTTCAAACTATCCAACTGAGTCTAATGCAGGTTCAACAACGCCAGCAGGTAGC 
ACTGGAGCGGGAAGTTCTACAGGAGCTACCTATGATTACAAGATTGATATTATAAGTCCTCTCAACCAGCTTAAACAAGGCTTCACTGTTTCTGTT 
GAGGTTGTTAATGAAGCAAAACAGGCCTTAGTTCCTTTAACGGCTGTTATTAAGAAAGATAAAAAACACTATGTTTGGACTTATGATGATGCTACT 
GGCAAAGCCAAAAAAGTAGAGGTGACACTTGGAAACGCAGATGCACAACAACAAGAAATTCATAAAGGAGTAGCTGTTGGTGACATTGTTATTGCC 
AATCCAGATAAAAATATCAAACCGGATAAAAAACTAGAAGGGGTTATTTCAATAGGTACCAACACAAAACCGGAAAAAGATTCTCAATCAAAGAAT 
AAAAAATCAGGGGTGGATAAA 

SEQ ID 2534 

MSKRGKIKITTKTKLITASVITLVLIITGIVLWKQQRNTLTADIAKEPYSTVSVTEGSIASSTLLSGTVKALSEEYIYFDANKGNDATVTVKVGDQ 
VTQGQQLVQYNTTTAQSAYDTAVRSLNKIGRQINHLKTYGVPAVSTETNRDEATGEETTTTVQPSAQQNANYKQQLQDLNDAYADAQAEVNKAQIA 
LNDTWISSVSGTWEWNDIDPSSKNSQTLVHVATEGQLQVKGTLTEYDLANVKVGQSVKIKSKVYSNQEWTGKISYVSNYPTESNAGSTTPAGS 
TGAGSSTGATYDYKIDIISPLNQLKQGFTVSVEWNEAKQALVPLTAVIKKDKKHYWTYDDATGKAKKVEVTLGNADAQQQEIHKGVAVGDIVIA 
NPDKNIKPDKKLEGVISIGTNTKPEKDSQSKNKKSGVDK 

SEQ ID 2535 

TTGTACCAAGTCAAACTTTATCCGATGCTGCTAGGCAAACAATTCGAGATGTTGCATTTGATGTGTGTCGAAAAGCAAACATTATTGGAGTATGTT 
ACTTTAGTTTCT 

SEQ ID 2536 

MYQVKLYPMLLGKQFEMLHLMCVEKQTLLEYVTLVS 

SEQ ID 2537 

ATGCTAAATACAAAGGATAAACAGCCTATTTTGCTTATTATTTTCGGACAGAAAATGAAAGAATATGACGATTTAATTAGATCAACTGTTGAGAGG 
TTATCTAAAAGGGATAGACCTGTTAGTATTCTTATCTCGAAGGAGCTAAACCATGTGATTCACCATTATGATGCACAATTTGAAAATCTTGAGACG 
CTTGTGGGGTATATAAATACACATGAAGATAGTTTGATTTACCCCCTTTGCTTAGATAAAAATCATGAGCTATTTCAAGAGTTTTTAGCGTGGCAG 
AGTCATTATTCAAGGCAGTATATCAGCGATAATTTATCAGAAAAAAGTGTTCAGGCAATAGACAATAATCAAGACTTTGTGCAAGTAGATTGTTTA 
GTAATGAGAGACTCTTTGAATAATTGTTTATATGTCTCTGATTTAGAATATATTGAATCTAATAAAACAACTGGTAAGTCTCTAGCGATTGTACCA 
AGTCAAACTTTATCCGATGCTGCTAGGCAAACAATTCGAGATGTTGCATTTGATGTGTGTCGAAAAGCAAACATTATTGGAGTATGTTACTTTAGT 
TTCTTAATAGATTTGAACAGTTTGGATTATCATATAATTAGTTTATCATCTGGTTTGTCTCATCAAAGCATTTTATTTGAGACTATTACGACCTAT 
CCTGTTTTAGAGATAGCAACTAAATTGACAGTGGGATATACTTTTAGTCAACTGAAGCATTCTTATTACCCAAATACCTCTGCCTTTTTAGAGCCG 
CAATTAGACTATGTAGCTACCGTATCTTTTAGTTTTGAAAAAGTTGACTATATCTTTTTTGCTCGTAATATAGAGCAATTATTTTTAAATTTACTC 
GAGGCTAGCAGTCATGATCATTTrCCATTTCrGAGTGATATTAGCGAGGAAGArTTGATGTTTGCTTTGATTCAGAAAAAAGAAAATCGTCTAGCT 
TATCTTTTGGAGGCTTTTAGACGTGGCTTTGATTTGTATGATTTATCCTCAGTTACTAAAATCAACCCTTTTTACTTAGATAAATGTTTACATATT 
GTAGAGTTGTATGAAAACCTGAATAAAAGCCAATATAATGTAGATATTTATAAGGAAGCTAAAAGGTATGGTTTTTCGGATGACTATATTGCTAGT 
AGTTGGCAAATCTCTTTGATAGACATGTTAGAATATCGAAAAAAACATAGTGTCGCACCTGTTCTGAAGCAAGTCGAACAAAGTTCTGGTGTTCTA 
ACTGGCCATCAAATTCAGTATTTTCGAAGCTATGATTGGCATTCAGACTACATTTCTAGCGGTTGTCAAAAGGCTTTGATAATGGTAGACAAGGGT 
TATTCCCTAGTAAAATTAAATGAGTTAATTAAGCAAATCAAACAAACTCATTTAGAATTATTAATTGTTACCAATCAACCTCTCCTCATAGAACAA 
TTAAATGATACATCTATAATTTTTGACACTATAGGTATTGAGACCATATTAACAATTATGGGTATAGAAGAGGTGGAAGAAGTGTATTTATTGGGA 
GAAAGTCAAGCAGACATGTTTTCAAAAATGAAAAATTTTTCTATCTCTTGTCAGTCTATT 

SEQ ID 2538 

MDNTKDKQPILLIIFGQKMKEYDDLIRSTVERLSKRDRPVSILISKELNHVIHHYDAQFEWLETLVGYINTHEDSLIYPLCLDKNHELFQEFLAWQ 
SHYSRQYISDNLSEKSVQAIDNNQDFVQVDCLVMRDSLNNCLYVSDLEYIESNKTTGKSLAIVPSQTLSDAARQTIRDVAFDVCRKANIIGVCYFS 
FLIDLNSLDYHIISLSSGLSHQSILFETITTYPVLEIATKLTVGYTFSQLKHSYYPNTSAFLEPQLDYVATVSFSFEKVDYIFFARNIEQLFLNLL 
EASSHDHFPFLSDISEEDLMFALIQKKENRLAYLLEAFRRGFDLYDLSSVTKINPFYLDKCLHIVELYENLNKSQYKVDIYKEAKRYGFSDDYIAS 
SWQISLIDMLEYRKKHSVAPVLKQVEQSSGVLTGHQIQYFRSYDWHSDYISSGCQKALIMVDKGYSLVKLNELIKQIKQTHLELLIVTNQPLLIEQ 
LNDTSIIFDTIGIETILTIMGIEEVEEVYLLGESQADMFSKMKNFSISCQSI 
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SEQ ID 2539 

ATGGCAAAAAAATTGTTAATTCTAGAGGATGGTACGGTTTTTGAAGGACTATCCTTTGGTTCATCTCTTGATGTAACTGGCGAATTAGTTTTTTGT 
ACGGGGAATACCGGCTATCAGGAAATAATAACGAATCCTTCACATAATGGAAAAATTTTAGTTTTTACCTCACCGCTAATAGGAAATTATGGTATT 
CATCGCAGTTACTCTGAAGCCATTATTCCCACTTGTTTAGGAGTTGTTGTTGCAGAGTATTCCAGATGTGTAAGTAGCGATACTAGCAAGATGAAT 
CTAGATGAATTTTTGAAAATGAAAAAGGTTCCTGCAATGTCGKMGGTCGATACAAGGTATTTGATGCAAGTTATTAAAGAAAAAGGATTTGTAAAA 
GCTACTTTAGCAGAAGCAGGTGATGTTTTATCACATTTACAGGATCAATTAATAGCGACAGTATTACCGACAAATAATGTGGAACAAGTTTCGACA 
AAAACAGCTTATCCGTCGCCTGCTAGCGGTCGAAATATTGTTGTACTTGATTTTGGTCTTAAACATTCTATTTTGAGAGAATTGTCTAAACGTCAG 
TGTGACGTGACTGTCATTCCCTACAATACGTCTTTAGAAGGTATTAAAAATCTATACCCAGAAGGTATCATATTATCTAATGGTCCGGGGAATCCA 
GAAAAGCTTCAGGAAATCTTAAACACTATTAAAGAATTACAAAAATCTGTTCCTATGTTAGGTATTGGTTTGGGGCACCAATTAATTGCCATGGCA 
AATGGTGCAGAAATTATGAGACTCCCAGTTGCTAAGAAGGGGCCAAATTATCCCATGAGAGATATTGCTACGGGTCGTTTAGAAACAGTTAGTCAG 
TTTAATCATTTTACCGTTAACCGGCTAAATCTTCCGCATGATTTACTGGTAACACACGAAGGTTTGAATGATCAAGAGATTGTTGCTCTAAGGCAC 
CGCTCATTTCCAGTGATGTCCGTGCAATTTTACCCAGAGGCTGCTCCAGGCCCTCATGATGTGACCTATTTTTTTGATGAATTTTTAGAAATGATT 
GGATCACGCGCT 

SEQ ID 2540 

MAKKLLILEDGTVFEGLSFGSSLDVTGELVFCTGNTGYQEIITNPSHNGKILVFTSPLIGNYGIHRSYSEAIIPTCLGVWAEYSRCVSSDTSKMN 
. LDEFLKMKKVPAMSGVDTRYLMQVIKEKGFVKATLAEAGDVLSHLQDQLIATVLPTNNVEQVSTKTAYPSPASGRNIVVLDFGLKHSILRELSKRQ 
CDVTVIPYNTSLEGIKNLYPEGIILSNGPGNPEKLQEILNTIKELQKSVPMLGIGLGHQLIAMANGAEIMRLPVAKKGPNYPMRDIATGRLETVSQ 
FNHFTVNRLNLPHDLLVTHEGLNDQEIVALRHRSFPVMSVQFYPEAAPGPHDVTYFFDEFLEMIGSRA 

SEQ ID 2541 

TTGAAGGGGCTCTTTTATCTTAGAGAGGATACTGCAATGAAAAGAAAAGAAATTATTGATGATGTGACCATGAAACGTGCTATTACACGTATTACC 
TACGAAATTATAGAACGTAACAAAAATTTAGATAATATTGTCTTAGCAGGCATTAAAACAAGAGGTGTTTTTTTAGCCAAACGCATTCAAGAACGC 
TTGAAGCAATTAGAAAATTTAGATATTCCCGTTGGAGAATTGGATACTAAACCTTTCCGTGATGATATGAAAGTTGAAGTTGACACCACAACTATG 
CCAGTTGACATCACTGATAAAGATATTATATTAATTGATGATGTTCTCTATACAGGTCGCACTATTCGAGCTGCTATTGATAATCTTGTTAGTTTA 
GGGCGTCCGAGTCGTGTCAGTTTAGCTGTATTAATTGACCGTGGGCATCGTGAACTACCTATTCGTGCAGATTATGTGGGGAAAAATATTCCAACA 
AGTCAATTTGAAGAAATTCTAGTTGAAGTGATGGAACATGATGGTTACGATCGTGTGAGTATTATTGATCCGAGT 

SEQ ID 2542 

MKGLFYLREDTAMKRKEIIDDVTMKRAITRITYEIIERNKNLDNIVLAGIKTRGVFLAKRIQERLKQLENLDIPVGELDTKPFRDDMKVEVDTTTM 
PVDITDKDIILIDDVLYTGRTIRAAIDNLVSLGRPSRVSLAVLIDRGHRELPIRADYVGKNIPTSQFEEILVEVMEHDGYDRVSIIDPS 

SEQ ID 2543 

ATGAAAACTAAGGAAATTGTTGATGACGTGACCATGAAACGCGCCATTACCCGTATTACTTATGAAATTATTGAACGTAATAAACAATTAGACAAT 
GTGGTTTTGGCAGGCATCAAAACGAGAGGTGTTTTTCTAGCTCGTCGCATTCAAGAAAGACTGCATCAATTAGAAGGGTTGGATTTACCAATTGGT 
GAGTTAGACATCAAGCCTTTTAGAGATGACATGAGAGTTGAGGAAGACACAACTCTGATGTCAGTAGATATTACAGGCAAGGATGTGATTTTGATT 
GATGATGTGCTTTATACTGGTCGTACCATCCGCGCAGCCATCGATAACTTAGTGAGTTTAGGTCGACCAGCCCGTGTTAGTCTAGCTGTTTTGGTG 
GATCGTGGCCATCGGGAATTACCGATTCGCGCGGATTACGTTGGGAAAAATATTCCAACAAGCAGTGTAGAAGAAATTGTTGTTGAGGTTGTCGAA 
GTCGATGGCCGTGATCGTGTTAGCATTATTGACTCAACA 

SEQ ID 2544 

MKTKEIVDDVTMKRAITRITYEIIERNKQLDNVVLAGIKTRGVFLARRIQERLHQLEGLDLPIGELDIKPFRDDMRVEEDTTLMSVDITGKDVILI 
DDVLYTGRTIRAAIDNLVSLGRPARVSLAVLVDRGHRELPIRADYVGKNIPTSSVEEIWEWEVDGRDRVSIIDST 

SEQ ID 2545 

TTGCACTTTGGAAAGAGGA7LAGTAATGGAAATCACAATTAAAATAGCAGGAGTTAGGCTAGATAAAGCTTTAGCGGATAATTCTGAACTGTCGCGT 
. AGTCAAGCTAATGAAGAAATTAAAAAAGGGATTGTGTTAGTAAATGGACAAGTAAAAAAAGCGAAATATACTGTTCAAGAAGGAGArCGGATTACT 
TTTGATATTCCTAAAGAGGAAGTACTAGATTATCAAGCTGAAAATATCCCTTTAGATATTATCTATCAAGATGATGACGTTGCTGTGGTTAATAAG 
CCGCAAGGGATGGTTGTTCACCCTTCTGCAGGCCACAGTTCGGGCACCTTAGTTAACGCCTTGATGTATCATATTAAGGATTTATCATCAATTAAT 
GGCGTTGTTCGCCCAGGGATCGTTCATCGTATTGATAAAGATACTTCTGGTTTATTGATGGTTGC7LAAAAATGATAGAGCTCACCAAGTGTTGGCT 
GAAGAGTTAAAAGATAAAAAATCGCTTCGTAAATATTTAGCAATTGTGCATGGTAATTTACCAAATGATCGAGGTGTGATTGAGGCTCCGATTGGT 
AGAAGCGATAAAGATCGTAAGAAGCAAGCCGTGACTGCTAAAGGTAAGCCAGCAATAACTCGTTTTCATGTTTTAGAACGTTTTGGTGATTATACC 
TTAGTTGAATTGTCATTGGAGACAGGTCGAACACACCAAATTCGGGTTCATATGGCTTATATTGGCCATCCTCTAGCCGGTGATCCTGTCTACGGT 
CCCCGTAAGACTTTAGGGGGTAAAGGACAGTTTTTGCATGCACAAACACTAGGTTTTACGCACCCTAGTAACGGAGAGAATTTGATTTTTTCAGTA 
GAGGTTCCGGAAATTTTTCAGACAACCTTAGAAAAGTTGAGAAAAAAT 

SEQ ID 2546 

MHFGKRKVMElTIKIAGVRLDKALADNSELSRSQANEEIKKGIVLVNGQVKKAKYTVQEGDRITFDIPKEEVLDYQAENIPLDIIYQDDDVAWNK 
PQGMWHPSAGHSSGTLVNALMYHIKDLSSINGWRPGIVHRIDKDTSGLLMVAKNDRAHQVLAEELKDKKSLRKYLAIVHGNLPNDRGVIEAPIG 
RS.DKDRKKQAVTAKGKPAITRFHVLERFGDYTLVELSLETGRTHQIRVHMAYIGHPLAGDPVYGPRKTLGGKGQFLHAQTLGFTHPSNGENLIFSV 
EVPEIFQTTLEKLRKN 

SEQ ID 2547 

ATGGAAATTAATGTGATAACATCGGGGCAACGCTTGGATAAGGCACTAGCTGATTTAAGTCCCCTGTCACGTGGTCAAGCCAATGACCAAATTAAG 
CAAGGCCTTGTTTTAGTTAATGGTCAGCAAAAAAAGGCTAAATATACGGTTCAAGCAGGAGATGTGATTTGTTTTGAACTCCCTAAAGAAGAAGTC 
TTAGAGTACCAAGCTCAGAATATTCCCTTGGACATTATCTATGAAGATGATGCTCTCGCCATTATTAACAAGCCACAGGGAATGGTAGTTCACCCT 
TCGGCGGGACACCCTTCAGGAACAATGGTTAATGCCTTGATGTATCATATCAAGGATTTGTCCTCAATCAATGGTGTGGTTCGTCCAGGAATTGTT 
CATCGGATTGATAAGGACACCTCCGGTCTCTTAATGGTAGCTAAAACAGATGCGGCTCATCAAGCCTTAGCAGAAGAATTGAAGGCTAAAAAATCT 
CTCAGAAAATACCTCGCCATTGTCCATGGAAACCTACCGAATGATCGCGGGATGATTGAAGCTCCTATAGGTCGTAGCGAAAAGGACCGTAAAAAA 
CAGGCTGTTACTGCAAAAGGCAAAGAAGCAGTGACACGTTTTACAGTGCTAGAACGTTTTGGCGATTACAGTCTAGTGGAATTACAACTGGAAACT 
GGTCGAACGCACCAAATTCGTGTTCATATGGCCTATATTGGTCATCCTGTTGCTGGGGACCCTTTATATGGACCACGTAAGACACTATCAGGTCAT 
GGCCAATTTCTTCATGCAAAAACATTGGGATTAACGCATCCTATGACAGGAAAAGAAATGATATTTACTGTTGAAGCTCCCGAAATTTTTCAAAAG 
GTGTTAAAGCTGCTAAGAAAAAAA 

SEQ ID 2548 

MEINVITSGQRLDKALADLSPLSRGQANDQIKQGLVLVNGQQKKAKYTVQAGDVICFELPKEEVLEYQAQNIPLDIIYEDDALAIINKPQGMWHP 
SAGHPSGTMVNALMYHIKDLSSINGWRPGIVHRIDKDTSGLLMVAKTDAAHQALAEELKAKKSLRKYLAIVHGNLPNDRGMIEAPIGRSEKDRKK 
QAVTAKGKEAVTRFTVLERFGDYSLVELQLETGRTHQIRVHMAYIGHPVAGDPLYGPRKTLSGHGQFLHAKTLGLTHPMTGKEMIFTVEAPEIFQK 
VLKLLRKK 

SEQ ID 2549 

ATGAATATTCAACAACTGCGTTATGTTGTTGCTATCGCAAATAGTGGTACTTTTCGTGAAGCAGCTGCAAAACTATTTGTTAGTCAGCCAAGTTTA 
TCTGTTGCCGTTCGTGATTTGGAAACAGAATTAGGGTTTCAGATTTTTACGCGTACAACTACTGGTGCAGTGTTGACCAATCAAGGCATGACTTTT 
TATGAGAATGCTTTAGAAGTTGTGAAAAGCTTTGATTCATTCGAAAAACAGTTTTCGCAATCTGAAGCTACAGAGCAAGAATTCTCAATAGCAAGT 
CAACATTATGATTTTCTACCTCCTTTAATCACAGCGTTTTCAAAATGTAATGATAATTTTAGCTATTTCCGTATTTTCGAATCAACAACAATACGT 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-252- 



ATCTTAGATGAAGTTGCTCAAGGC3AATAGCGAAATAGGTATCATTTATATCAATAGTCAAAATAAAAAAGGTCTACTTCAGCGGTTGGACAAATTG 
GGGTTAGAGTTTGTAGAGCTTATTCCTTTTAAAACTCATATTTATCTTGGGAAAGACCATCCCTTGGCTAGTAAAACATCTCTGATAATGACAGAT 
TTAGAAGGATTACCAACCGTACGTTTTACACAGGATAGAGATGATTATCGGTATTACTCGGAGAATTTTGTGGAAGTACTTGATAGTTCTGTTACC 
TATAATGTTACTGATAGAGCAACATTAAATGGTATTTTAGAAAGAACCCAAGCTTATGCGACGGGCTCAGGATTCTTGGATAGCCGCAGTGTGAAT 
GGTATCACTGTTATTCCATTAGAAGATCATCTAGATAACCAAATGATTTATATCAAACGAAAAGATCGTAATTTATCTCAGATGGCTTTAAAATTT 
GTTGCTGTTATGGAAGAGTATTTTAAGGGATTTAATTCA 

SEQ ID 2550 

MNIQQLRYWAIANSGTFREAAAKLFVSQPSLSVAVRDLETELGFQIFTRTTTGAVLTNQGMTFYENALEWKSFDSFEKQFSQSEATEQEFSIAS 
QHYDFLPPLITAFSKCNDNFSYFRIFESTTIRILDEVAQGKSEIGIIYINSQNKKGLLQRLDKLGLEFVELIPFKTHIYLGKDHPLASKTSLIMTD 
LEGLPTVRFTQDRDDYRYYSENFVEVLDSSVTYNVTDRATLNGILERTQAYATGSGFLDSRSVNGITVIPLEDHLDNQMIYIKRKDRNLSQMALKF 
VAVMEEYFKGFNS 

SEQ ID 2551 

ATGAATATTCAACAATTACGCTATGTGGTAGCCATCGCTAATAATGGAACTTTTCGAGAAGCTGCCTCTAAATTGTTTGTCAGTCAGCCTAGCTTA 
TCAGTTTCTATCAAAGATTTAGAGGCGGAATTAGGGTTTCAAATTTTTAATCGGACTACTTCAGGAACAGTCTTGACAAGTCAAGGACTAGTTTTT 
TATGAGAAAGCTTTAGAAGTAGTCAAGTCTTTTGATTCTTTTGAAAAAACCTTTTCTCAAGCTGATCTGGATCAAAATGAATTTTCTATTGCTAGC 
CAACATTATGACTTTTTGCCACCTCTTATTACAGCTTTTTCGCAACAATACGATGGTCATCGTGTCTTTCGTATCTTTGAATCAACAACTATTCAA 
ATTTTAGATGAAGTTGCTCAAGGAAACAGTGAAATTGGTATTATTTACTTGAATGTAGACAATCAAAAAGGTCTCTTTCAGCGGATGGATAAGCTG 
GGCTTAGAATATGTTTCTCTAATTCCTTTTACTACTCATATTTATCTTTCAAAAACGCATCCATTGGCTAATCGCGAAGCGCTTTATTTGAACGAT 
ATTCAAGGATTACCTGCGGTAAGGTTTACCCAAGAAAGGGACGAGTATTTGTATTATTCTGAAAATTTTGTGGATACTAGTGAATGCCCTCGTATT 
TATAATGTGTCAGATAGGGCAACCTTGAACGGTATTTTAGAGAGAACCAATGCCTTTGCGACAGGATCAGGTTTTCTCGATCATCGGAGTGTTAAT 
GGGATTAAAGTGATACCTCTAGCTGATCATATTGACAATCAAATGATTTATGTCAAACGAAAAGATAAAAACCTTTCTGTTGCTGGGGCCACTTTT 
GTGACTATTTTAAAAGACTATTTTGATAAAAGAAGGAAGGCCTTAACA 

SEQ ID 2552 

MNIQQLRYWAIANNGTFREAASKLFVSQPSLSVSIKDLEAELGFQIFNRTTSGTVLTSQGLVFYEKALEWKSFDSFEKTFSQADLDQNEFSIAS 
QHYDFLPPLITAFSQQYDGHRVFRIFESTTIQILDEVAQGNSEIGIIYLNVDNQKGLFQRMDKLGLEYVSLIPFTTHIYLSKTHPLANREALYLND 
IQGLPAVRFTQERDEYLYYSENFVDTSECPRIYNVSDRATLNGILERTNAFATGSGFLDHRSVNGIKVIPLADHIDNQMIYVKRKDKNLSVAGATF 
VTILKDYFDKRRKALT 

SEQ ID 2553 

ATGTTAAAAATGAATCTTGCTAACTTGCAACTTTTCGCCCACAAAAAAGGTGGAGGTTCTACATCAAACGGACGTGATTCACAAGCAAAACGTCTT 
GGAGCTAAAGCAGCTGACGGACAAACAGTATCAGGTGGATCAATTCTTTACCGTCAACGCGGTACACACATCTATCCAGGTGCTAACGTTGGACGT 
GGTGGGGACGATACACTTTTTGCTAAAGTTGAAGGTGTTGTTCGTTTCGAACGTAAAGGACGCGATAAAAAACAAGTGTCTGTTTACCCAATCGCA 
AAA 

SEQ ID 2554 

MLKMNLANLQLFAHKKGGGSTSNGRDSQAKRLGAKAADGQTVSGGSrLYRQRGTHIYPGANVGRGGDDTLFAKVEGVVRFERKGRDKKQVSVYPIA 
K 

■ SEQ ID 2555 

ATGTTAAAAATGAATCTTGCTAACTTGCAACTTTTCGCCCACAAAAAAGGTGGAGGTTCTAC^TCAAACGGACGTGACTCACAAGCTAAACGCCTT 
GGTGCTAAAGCTGCTGACGGTCAAACTGTTTCAGGTGGATCAATCCTTTACCGTCAACGTGGAACTCATATCTACCCAGGTGTAAACGTAGGCCGT 
GGTGGAGATGACACACTTTTTGCTAAAGTTGAAGGTGTTGTACGTTTCGAACGTAAAGGACGCGATAAAAAACAAGTTTCTGTTTACCCAGTAGCT 
AAA 

SEQ ID 2556 

MLKMNLANLQLFAHKKGGGSTSNGRDSQAKRLGAKAADGQTVSGGSILYRQRGTHIYPGWVGRGGDDTLFAKVEGWRFERKGRDKKQVSVYPVA 
K 

SEQ ID 2557 

ATGATTAAAGCAACTTTTACTCGTAATCAATCAGGCTATCTTTATAGTGCTGAAATCAGCGGTCATGCTGGTAGTGGCGAGTACGGCTTTGATGTG 
ATTTGTGCAGCTGTTAGTACTTTATCAATTAATTTTATTAATTCATTAGAGGCTTTAACAACCTGCCAAGCGCAATTGATTATCAATGACGTTGAA 
GGTGGTTATATGAAGATAGATTTATCTTCTATACCACAACATAAAGAGGATAAGGTTCAATTATTATTTGAGTCTTACCTTCTTGGAATGACTAAT 
CTGTCTAAAGATTCTTCTGAATTTGTTAGTACAGTAGTCATGACACAC 

SEQ ID 2558 

• MIKATFTRNQSGYLYSAEISGHAGSGEYGFDVICAAVSTLSINFINSLEALTTCQAQLIINDVEGGYMKIDLSSIPQHKEDKVQLLFESYLLGMTN 
LSKDSSEFVSTWMTH 

SEQ ID 2559 

ATGATTAAAGCAATTTTTACTCGCCAAAAAAATGGTCAACTGAGCAGTGTTACACTGACAGGTCATGCTGGTAGTGGTAAACATGGCTTTGATATT 
GTTTGTGCCTCTGTTAGTACTCTAGCCATTAACTTTGTTAATTCTCTTGAGGTGTTAGCAGATTGCCAAGCATTAGTAGATCTTAATGATGTTGAA 
GGTGGGTATATGGCTATTACAATACCACCACATGACAACAAGGAGGAAGTTCAATTATTATTTGAATCTTTTCTTCTAGGAATGACTAGTTTGGCG 
AAGGATTCTTCGAAATTTGTCAACACTCAGGTCATC 

SEQ ID 2560 

MIKAIFTRQKNGQLSSVTLTGHAGSGKHGFDIVCASVSTLAINFVNSLEVLADCQALVDLNDVEGGYMAITIPPHDNKEEVQLLFESFLLGMTSLA 
KDSSKFVNTQVI 

SEQ ID 2561 

ATGAGCACATACGCAATCATCAAAACTGGTGGTAAACAAGTTAAAGTTGAAGTAGGACAAGCTATCTACGTTGAAAAACTTGACGTTGAAGCAGGA 
GCAGAAGTTACATTTAACGAAGTTGTTCTTGTTGGTGGTGAAACAACTAAAGTTGGTACTCCAGTTGTTGAAGGAGCTACTGTTGTTGGTACTGTT 
GAAAAACAAGGCAAACAAAAGAAAGTTGTTTCTTACAAATACAAACCTAAAAAAGGTAGCCACCGTAAACAAGGTCACCGTCAACCrTATACAAAA 
GTTGTTATCAACGCAATCAACGCT 

SEQ ID 2562 

MSTYAIIKTGGKQVKVEVGQAIYVEKLDVEAGAEVTFNEWLVGGETTKVGTPWEGATVVGTVEKQGKQKKWSYKYKPKKGSHRKQGHRQPYTK 
WINAINA 

SEQ ID 2563 

ATGAGCACATACGCAATCATCAAAACTGGTGGAAAACAAGTTAAAGTTGAAGTAGGTCAAGCAATCTACGTTGAGAAAATTGACGCTGAAGCTGGC 
GCAGAAGTCACTTTTAACGAAGTTGTTCTTGTAGGTGGTGACAAAACTGTAGTTGGTACTCCAGTTGTTGAAGGAGCTACTGTCGTTGGAACTGTT 
GAAAAACAAGGAAAACAAAAGAAAGTTGTAACTTTCAAATACAAACCTAAAAAAGGTAGCCACCGTAAACAAGGTCATCGTCAACCTTACACTAAA 
GTTGTCATCAACGCAATCAACGCT 

SEQ ID 2564 

MSTYAIIKTGGKQVKVEVGQAIYVEKIDAEAGAEVTFNEWLVGGDKTWGTPWEGATWGTVEKQGKQKKWTFKYKPKKGSHRKQGHRQPYTK 
WINAINA 
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SEQ ID 2565 

ATGAAGAGCGCTGCTATGACTATGGAATTTGAGCGTGCGGCTGAATATCGAGATTTGATCGAAGCAATTAGTTTGTTGCGTACTAAGCAGCGTGTT 
ATTCATCAAGATATGAAGGATAGAGATGTTTTTGGTTATTTCGTTGATAAGGGTTGGATGTGTGTACAGGTCTTTTTTGTTCGAAATGGAAAATTG 
ATTCAGCGTGACGTGAATATGTTTCCTTATTATAATGAACCAGAGGAAGATTTTCTAACTTACATAGGGCAATTTTATCAAGATACAAAACATTTT 
CTACCCAAAGAAGTCTTTATTCCACAGGATATTGATGCTAAGTCGGTTGAAACAATTGTAGGCTGTAAGATTGTTAAACCACAACGTGGTGAAAAG 
AAACAGTTAGTAAATCTGGCAATAAAAAATGCTCGTGTCAGTTTACAACAGAAGTTTGACTTACTGGAAAAAGATATTCGTAAAACTCATGGGGCA 
ATTGAAAATTTAGGTAATCTTCTTAATATCCCTAAACCAGTACGCATAGAAGCATTTGATAATTCCAATATTCAAGGGACAAGTCCAGTAGCTGCT 
ATGGTGGTATTTGTGAATGGAAAGCCAAGTAAAAAAGACTATCGAAAGTTTAAAATTAAGACTGTTATCGGACCAGATGATTATGCTAGTATGAGA 
GAAGTCATTCATCGGCGTTATAGTAGGGTTTTAAAAGATGGCTTGACACCTCCGGACTTGATTGTAATTGATGGTGGTCAGGGGCAAGTAAATATA 
GCGCGTGATGTTATTGAGAACCAATTTGGTTTAGCCATACCTATTGCAGGTTTGCAAAAGAATGATAAACACCAAACACATGAATTACTTTTTGGA 
GATCCTTTAGAAGTAGTAGAGCTACCGCGTAATTCAGAAGAATTTTTCTTACTTCACCGTATTCAAGATGAGGTACATCGTTTTGCTATTACTTTT 
CATCGTCAATTACGCTCCAAAAATTCCTTTTCTTCAAAATTAGATGGTATCACTGGGTTGGGACCAAAACGTAAACAATTGCTAATGAAACATTTT 
AAAAGCTTACCTAATATCCAAAAAGCTGAGATTGAGGACATTATTATGTGTGGTATTCCTAGGACTGTTGCAGAAAGTCTCCGAGATTCTCTTAAT 
GATCCTCCTAAA 

SEQ ID 2566 

MKSAAMTMEFERAAEYRDLIEAISLLRTKQRVIHQDMKDRDVFGYFVDKGWMCVQVFFVRNGKLIQRDVNMFPYYNEPEEDFLTYIGQFYQDTKHF 
LPKEVFIPQDIDAKSVETIVGCKIVKPQRGEKKQLVNLAIKNARVSLQQKFDLLEKDIRKTHGAIENLGNLLNIPKPVRIEAFDNSNIQGTSPVAA 
MWFVNGKPSKKDYRKFKIKTVIGPDDYASMREVIHRRYSRVLKDGLTPPDLIVIDGGQGQVNIARDVIENQFGLAIPIAGLQKNDKHQTHELLFG 
DPLEWELPRNSEEFFLLHRIQDEVHRFAITFHRQLRSKNSFSSKLDGITGLGPKRKQLLMKHFKSLPNIQKAEIEDIIMCGIPRTVAESLRDSLN 
DPPK 

SEQ ID 2567 

ATGAACGAACTGATTAAACATAAACTAGAACTCTTACCAGACAGCCCTGGCTGTTACTTACATAAAGATAAAGAAGGAACTATTATCTATGTCGGT 
AAGGCCAAGAATTTGAAAAAACGCGTCCGGTCCTATTTTCGTGGGAGCCATGATACCARAACAGAGTTACTAGTATCTGAGATTGTAGATTTCGAA 
TATATTGTAACAGAGTCAGATACCGAAGCGCTTTTGTTGGAAATTAACTTGATTCAAAAAAATATGCCTAAGTACAACATCAAGTTAAAAGATGAT 
AAATCTTATCCCTTTCTCAAAATCACAAATGAGTCTTTTCCTCGGTTAGTGATTACAAGATATATTAAGAAAAATGATGGATTGTACTTTGGGCCC 
TACCCAGATTCTTACACTGCTAATGAAGTTAAAAAGTTATTAGATAGGATTTTTCCATTTAAAAAGTGTAAAAATCCTATCAATAAGGTCTGTTTT 
TATTACCATTTAGGCCAGTGCTGTGCTCATACCATTTGTCATACAGACAAGGCCTATTGGGATCGTTTAATTGATGATGTTAAGCACTTTTTAAAT 
GGTAAAGATGACAAAATTATTGAAGATCTTCGTTCTAAGATGTTAGCAGCTTCTAAAGAAATGGCATTTGAACGTGCCGCTGAATATCGAGATTTG 
ATTTCAGGTATTGCCACCATGCGCACCAAGCAGCGGGTGATGAGCAAGGATTTGCAAGATAGAGATATCTTTGGCTATTATGTTGATAAGGGATGG 
ATGTGTGTCCAAGTTTTCTTTGTGCGTCAAGGGAAATTAATTCAGCGTGATGTTAACCTTTTTCCCTATTATACCGATGCAGAAGAAGATTTCTTA 
ACTTATATGGGGCAATTTTACCAAGATAAACAGCATTTCATCCCTAAAGAAGTCTTTATTCCAGAAGCTATTGATGAAGAACTGGTAGCCGCTATT 
GTGCCAACCAAAATCATCAAACCCAAACGCGGTGAAAAAAAACAACTGGTAGCTTTGGCTACTAAGAATGCTCGTGTTAGTCTGCAACAAAAATTT 
GATTTATTAGAAAAAGATATCAAAAAAACGAGTGGTGCTATCGAAAATTTAGGTCAGTTACTTAGGATTGACAAGCCTGTGCGCATTGAAGCCTTT 
GATAATTCTAACATTCAAGGGACAAGTCCAGTTGCGGCTATGGTTGTTTTTGTTGATGGCAAACCTAGTAAGAAAGATTATCGTAAATTTAAGATT 
AAAACAGTGGTGGGACCAGATGATTATGCCAGTATGAGAGAAGTGCTTTTTCGAAGGTACAGTCGGGTGAAAAAGGAGGGACTGCAAGCTCCTAAC 
TTGATTATTGTTGATGGAGGCGTTGGACAAGTCAATGTGGCCAAAGATGTGATAGAAAAACAACTTGGACTCACTATTCCTGTTGCGGGACTTCAA 
AAAAACGATAAGCACCAGACCCATGATTTGCTTTTTGGAAACCCACTTGAAGTTGTACCGTTGCCGCGCCGTTCTGAAGAGTTTTTCTTACTGCAT 
CGGATTCAAGACGAAGTGCATCGCTTTGCAGTTAGATTTCATAGACAAGTGCGACGTAAAAATTCTTTTTCATCAACATTAGATCATATTTCAGGG 
CTTGGCCCAAAGCGAAAACAGTTATTACTAAGACACTTTAAAACCATAACAGCGATTGCATCAGCTACCTCTGAGGAGATTCAAGCTTTAGGTATA 
CCTAAAACAGTAGTTGAAGCAATACAGCAACAGATAACAGACAATAAAAATGATAGATCGTCCCCT 

SEQ ID 2568 

MNELIKHKLELLPDSPGCYLHKDKEGTIIYVGKAKNLKKRVRSYFRGSHDTKTELLVSEIVDFEYIVTESDTEALLLEINLIQKNMPKYNIKLKDD 
KSYPFLKITNESFPRLVITRYIKKNDGLYFGPYPDSYTANEVKKLLDRIFPFKKCKNPINKVCFYYHLGQCCAHTICHTDKAYWDRLIDDVKHFLN 
GKDDKIIEDLRSKMLAASKEMAFERAAEYRDLISGIATMRTKQRVMSKDLQDRDIFGYYVDKGWMCVQVFFVRQGKLIQRDVNLFPYYTDAEEDFL 
TYMGQFYQDKQHFIPKEVFIPEAIDEELVAAIVPTKIIKPKRGEKKQLVALATKNARVSLQQKFDLLEKDIKKTSGAIENLGQLLRIDKPVRIEAF 
DNSNIQGTSPVAAMWFVDGKPSKKDYRKFKIKTWGPDDYASMREVLFRRYSRVKKEGLQAPNLIIVDGGVGQVNVAKDVIEKQLGLTIPVAGLQ 
KNDKHQTHDLLFGNPLEWPLPRRSEEFFLLHRIQDEVHRFAVTFHRQVRRKNSFSSTLDHISGLGPKRKQLLLRHFKTITAIASATSEEIQALGI 
PKTWEAIQQQITDNKNDRSSP 

SEQ ID 2569 

ATGAATGAAAATGTACCAGCAACAACAGCTAGTGCAACTGTTCCAATTACAGATATAAATAAACTGGTTAAAATAATTTTACTTAGAAGACGCCAC 

SEQ ID 2570 

MNENVPATTAS ATVP I TD INKL VKI I LLRRRH 

SEQ ID 2571 

ATGGATGTTATCATGACAAAAGATCATAAATTAGTAGTCATCCATGATGATAATCTCAAACGACTCTCTGGTATGAACAAAGATGTTTCTAAACTA 
ACTTTAGATCAAGTTACAAAAATCCCAATTCACCAAGGGCGTTTTGCTAGTCACATT.CCATCATTTACAGAATTTATGAAGACCGCTCAGTCACTA 
GATCAAAAAATCATGATTGAATTGAAACCGTATAATCAAAACCTCGATATCTATGCGGATGAATTTATCAAAGAATTTAAAGAGCTTCGTCTCTCA 
ACCAAGCATAAAGTAATGTCTCTCAACTTGACACTCATTGAAAAAGTTGAGAAAAAATTGCCACAACTTGATACAGGTTACCTAATCCCACTACAT 
TGGGGAACGCTTCAAAATCATAACGTTGACTTTTATGGGATTGAGGAATTTTCATACAATGATTGGATTGCATATCTCGCCCAAGAATATAATAAA 
CAGCTCTATGTTTGGACTATTAACCGTGATAACCTTATGATACGTTATTTACAAAGCCCAGTTAATGGAATCATCACAGATGAACTCAACCTTTTC 
AAGGTCATTAATAAAGATATCAAAAATAGCCCTAATTATTATCAAAGAGCTCTCCAACTTATTGATAGCGAGGGT 

SEQ ID 2572 

MDVIMTKDHKLWIHDDNLKRLSGMNKDVSKLTLDQVTKIPIHQGRFASHIPSFTEFMKTAQSLDQKIMIELKPYNQNLdlYADEFIKEFKELRLS 
TKHKVMSLNLTLIEKVEKKLPQLDTGYLIPLHWGTLQNHim3FYGIEEFSYNDWIAYLAQEYNKQLYVWTINRDNLMIRYLQSPVNGIITDELNLF 
KVINKDIKNSPNYYQRALQLIDSEG 

SEQ ID 2573 

TTGTCAGGCAATGAGTTGTTTAAAATAAAGGAGATTAGTTCAATGACATTTTTATCTGATTTGATATCATTAATGACAAAAATCAGATTATCTTGG 
GTAATAAAGGCGGGTATTTTTCAATTATTATTTGTAACGATTGCTAATATTGTCTTATCAGAATTTTTCTATTTTATATTAGACGTTACTGGTCAA 
TATCATTTAGATAAAGACAATGTTGTGACTTTTTTAAAA2VATCCTATAGCACTTGCTTTATTAGGTGCCTATTTATTTTTATTAGCTGCTTTTATT 
CACCTTGAGTTTTTTGCTCTATATCGAATTATTGCGGATCAAGAAATTAGTTTCTATCTTTTTAGAAAACAGTTTTCTTATTACCTAAGGGGGCTT 
TGGAAAA.CATTTTCTGGTTACCAATTATTACTTTTTTTGCTTTATATCCTATTGACTATTCCAGTCTTACATATTGGTTTATCTTCTGTGATTACT 
CAAAAGCTTTATCTTCCAGAATTTATTGTTGGGGAATTATCAAAGATAACTAGCACAAAGTACTTGCTTTATGGCAGTCTTATTCTTGTGTTTTAC 
CTTAACCTAAGATTAGTATATTTTTTACCATTGATAGCAATCAACCATCGTACGGTTGCTCAAGCATGGAGAGAGAGTTGGCAAAAGACTAAAAAG 
AAACATGTATTGTTATGGATGAAACTTTTTGCAATCAATGGTCTTACGATTGTAGTCTTATCGCTAGCTATTTCCATGATTCTTATTTTTGTTGAT 
ATGTTTAATCCTAAGGGGAATAATATTATTGTTCAGCTGGGAGCTTTGACCTTTACATGGGAACTCATTTTTTTTACTACTATTTTTTTTAAACTC 
TGTTCAGCAATGATTTTAAAAGAGGCAATTGAACCACAAAAGCAATATGATGAGCCAAGAAGAAGTAATAAGGCATATGTTGTAATCTTTATCGTG 
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GTTACAGTAGGTTTTGCTTATCAATCTCTTGAACGTTTAACTTTTTTTGACACATCTCACTCTAAGACAGTTATCGCGCATAGAGGACTTGTATCA 
GCAGGTGTAGAAAATTCTCTGGAAGCCCTTGAAGGTGCTAAGAAAGCAGGAAGTGATTATGTAGAACTGGATCTAATCTTGACTAAGGATAATCAC 
TTTGTGGTGTCTCATGATAATCGATTGAAGCGTTTAGCTGGAGTAAATAAGACGATTCGCAACTTAACCTTAAAAGAAGTTGAACATCTAACGAGT 
CATCAAGGACATTTTTCAGGGCGTTTTGTTTCTTTTGACACTTTTTATCAAAAGGCTAAGAAGTTGAATATGCCATTACTTATTGAACTCAAGCCA 
ATTGGTACAGAACCTGGAAATTATGTCGATTTGTTTTTAGAAACTTATCATCGACTTGGTATAAGCAAAGATAATAAAGTCATGTCTTTAGATTTA 
GAAGTAATAGAAGCTATCAAGAAAAAAAATCCATCAATTACGACTGGTTATATCATACCAATTCAATTTGGATTTTTTGGAGATGAATTTGTTGAT 
TTCTATGTCATTGAAGACTTTTCTTATCGGTCTTATTTGTCGTCCCAAGCTTTTTGGAATAATAAAGAAATTTACGTTTGGACTATTAATGATCCC 
AAGCGCATAGAGCATTATCTCCTAAAGCCTATTCAGGGAATTATTACAGACCAACCAGCTTTAACTAATCAATTGATTAAAGACTTAAAACAAGAT 
AATTCTTATTTTAGTCGATTAGTCAGAATTATTAGTAGTCTTTAT 

SEQ ID 2574 

LSGNELFKIKEISSMTFLSDLISLMTKIRLSWVIKAGIFQLLFVTIANIVLSEFFYFILDVTGQYHLDKDNWTFLKNPIALALLGAYLFLLAAFI 
HLEFFALYRIIADQEISFYLFRKQFSYYLRGLWKTFSGYQLLLFLLYILLTIPVLHIGLSSVITQKLYLPEFIVGELSKITSTKYLLYGSLILVFY 
LNLRLVYFLPLIAINHRTVAQAWRESWQKTKKKHVLLWMKLFAINGLTIWLSLAISMILIFVDMFNPKGNNIIVQLGALTFTWELIFFTTIFFKL 
CSAMILKEAIEPQKQYDEPRRSNKAYWIFIWTVGFAYQSLERLTFFDTSHSKTVIAHRGLVSAGVENSLEALEGAKKAGSDYVELDLILTKDNH 
FWSHDNRLKRLAGVNKTIRNLTLKEVEHLTSHQGHFSGRFVSFDTFYQKAKKLNMPLLIELKPIGTEPGNYVDLFLETYHRLGISKDNKVMSLDL 
EVIEAIKKKNPSITTGYIIPIQFGFFGDEFVDFYVIEDFSYRSYLSSQAFWNNKEIYVWTINDPKRIEHYLLKPIQGIITDQPALTNQLIKDLKQD 
NSYFSRLVRIISSLY 

SEQ ID 2575 

GTGGTACAATATCTAATGACTATAAAAAAGGAGCTATTCATGCTACGAGCATTAAAAGAAGATTTTTTTCTAACCTTAACCTCTTTAAAAAATCAA 
TTTTGGGTTTACATTGGAACTGGTATCTTAATCCAAACTTTAGTTGCTTATTTAGTAAAAGGAATTCTGAGTTTTATCTTTCGTCGGATATTGATA 
TTGTCAAATACTCCCGCAGTGACTAAAGACAATTGGACTTTACTTTTTAATCATCCCTTAGCTTTATTACTCTTTATACTTTATATCGTAATCCTA 
ATTGGGTTCATCTATACTGAGTTCGCTATCTATACTATTGCCATACTGAAAACTGAATTTTCTCTCAGTATCAAAAAATGGCTAACAATCTTTCCT 
AAAAAAATAAAATCACTTTTAGGACCACAGCTAATTTGGGTATCAATCTACTTACTTTTGACAATTCCTCTAGCTAACCTTGGTCTAAGGTCAAGT 
ATACTAGAGCATCTTAAAATTCCTGACTTTATTTCTGGCGAGTTAACAAAGACAGTCTTTGGAAAGATAGGTTACTCTACCCTTTTACTGCTTATT 
TGTTACTTAAACCTT 

SEQ ID 2576 

MVQYLMTIKKELFMLRALKEDFFLTLTSLKNQFWVYIGTGILIQTLVAYLVKGILSFIFRRILILSNTPAVTKDNWTLLFNHPLALLLFILYIVIL 
IGFIYTEFAIYTIAILKTEFSLSIKKWLTIFPKKIKSLLGPQLIWVSIYLLLTIPLANLGLRSSILEHLKIPDFISGELTKTVFGKIGYSTLLLLI 
CYLNL 

SEQ ID 2577 

TTGAAAACTACCATAAAAAACAAACAAACTTGTGGTACAATATCTAATGACTATAAAAAAGGAGCTATTCATGCTACGAGCATTAAAAGAAGATTT 
TTTTCTAACCTTAACCTCTTTAAAAAATCAATTTTGGGTTTACATTGGAACTGGTATCTTAATCCAAACTTTAGTTGCTTATTTAGTAAAAGGAAT 
TCTGAGTTTTATCTTTCGTCGGATATTGATATTGTCAAATACTCCCGCAGTGAC 

SEQ ID 2578 

MKTTIKNKQTCGTISNDYKKGAIHATSIKRRFFSNLNLFKKSiriGLHWNWYLMPNFSCLFSKRNSEFYLSSDIDIVKYSRSD 
SEQ ID 2579 

TTGTTTTTTATGGTAGTTTTCAAACCGGTTTCACTTTTTTATCAATTTTGCCTTCAAAAGCTGAAACGCATTTTAAAAAGTGATAGAATAGTAGGG 
AAAATCAAA 

SEQ ID 2580 

MFFMWFKPVSLFYQFCLQKLKRILKSDRIVGKIK 

SEQ ID 2581 

ATGA^TTTCTAGAATTAAATAAGAAGCGCCATGCTGTGAAACATTTTAATGATAAACCAGTCGACTTTAAAGATGTTAGAACTGCTATTGAAATT 
GCGACATTAGCGCCATCTGCTAATAATATTCAGCCTTGGAAGTTTGTCGTTGTCCAAGAAAAAAAATCTGCTCTAGCAGAAGGTTTACCGGAAAGT 
AATTGTAACCAAATTAATCAAGCGCAGTATGTTATTGCTTTATTTACAGATACAGATTTAGGACAGAGATCACGGAAAATAGCTCGTATTGGTCGT 
AGATCTCTTCCTGATGATTTAATTGGTTATTACATGGAAACTCTACCACCACGCTATGCTTTATATAGTGAAAAACAAACTGGAGAGTATCTCTCT 
TTAAATGCAGGTATCGTTGCTATGAATTTAGTACTTGCCTTGACAGATCAAGGTATTAGTTCTAATATGATT.TTAGGGTTCGATAAAGCGATTACT 
AATGATGTCTTAGAGATAGATAAACGTTTTAGACCAGAAATATTAATTACTGTTGGTTATAGTGATGAAAAGGTTGAACCTAGTTATCGTTTGCCA 
GTTGATCATATTATTGAAAAACGT 

SEQ ID 2582 

MKFLELNKKRHAVKHFNDKPVDFKDVRTAIEIATLAPSANNIQPWKFVWQEKKSALAEGLPESNCNQINQAQYVIALFTDTDLGQRSRKIARIGR 
RSLPDDLIGYYMETLPPRYALYSEKQTGEYLSLNAGIVAMNLVLALTDQGISSNMILGFDKAITNDVLEIDKRFRPEILITVGYSDEKVEPSYRLP 
VDHIIEKR 

SEQ ID 2583 

ATGAAATTTCTAGAGTTAAACAAAAAACGCCATGCCATTAAGACCTTTAATGACCAGCCAGTTGACTACGAGGATTTGCGAACAGCCATTGAGATT 
GCAACCTTAGCACCTAGTGCCAATAACATTCAACCTTGGAAATTTGTAGTCGTTCAAGAGAAAAAAGCTGAGTTAGCAAAAGGGTTACCTCTAGCA 
AATAAAGTGCAGGTTGAACAGGCTCAATATGTAGTGGCGCTATTTTCAGACACTGATTTAGCTTTACGTTCTCGTAAAATTGCCCGTATCGGTGTC 
AAATCATTACCAGACGACTTAATTGGTTATTATATGGAGACTTTGCCACCACGTTTTGCTGCTTTTAATGAGGTTCAAACCGGTGAGTACTTAGCT 
ATTAATGCAGGCATTGTGGCTATGAACTTGGTGTTATCCTTGACGGATCAAAAGATTGCTTCCAATATTATCCTTGGTTTTGATAAGTCAACGACC 
AATGAGATTTTAGACATCGATCCGCGTTTTCGTCCAGAATTATTGATTACTGTTGGCTATAGTGACGAGAAACCAGAACCAAGTTATCGTTTGCCT 
GTTGATGAAGTCATCGAAAGAAGA 

SEQ ID 2584 

MKFLELNKKRHAIKTFNDQPVDYEDLRTAIEIATLAPSANNIQPWKFVWQEKKAELAKGLPLANKVQVEQAQYWALFSDTDLALRSRKIARIGV 
KSLPDDLIGYYMETLPPRFAAFNEVQTGEYLAINAGIVAMNLVLSLTDQKIASNIILGFDKSTTNEILDIDPRFRPELLITVGYSDEKPEPSYRLP 
VDEVIERR 

SEQ ID 2585 

ATGACAATTGATTTTAGAGCAGAAGTAGACAAACGCAAAGACGCTTTGATGGACGATTTAATAAATCTTCTTCGCATTAACTCGGAGCGTGATGAT 
TCACAAGCTGATGCAGAGCATCCATTTGGTCCTGGACCTGTAAAAGCCTTGGAATTTTTCCTTGAGATGGCTGAGCGAGATGGCTACGAAACAAAA 
AACGTAGATAATTATGCGGGACACTTTACATTTGGTCAAGGCGAAGAAGAACTAGGTATTTTTGGGCATTTAGATGTTGTTCCTGCAGGCAGCGGT 
TGGGATACAGACCCTTATGAACCAGTTATCAAGGATAACCGTTTATATGCTCGAGGCTCATCAGACGATAAGGGACCAACAATGGCATGTTATTAT 
GCTCTAAAAATTATTAAAGAGCTTGGGCTACCAACATCTAAGAAAGTTCGTTTTGTTGTAGGAACTGATGAAGAATCTGGATGGGGAGATATGGAT 
TACTACTTCGAACATGTTGGTCTTCCAAAACCTGATTTTGGTTTCTCTCCAGATGCAGAATTTCCAATTATAAATGGTGAAAAAGGTAATATTACT 
GAATATTTACATTTTTCAGGAGAAAATAAGGGAGCTGTTAGACTGCATAGCTTTTCTGGCGGACTTCGCGAAAACATGGTTCCAGAATCAGCCACA 
GCACGTTTCACAAGTCATTTAGATCAGACAACACTTGGGGCTAGTCTAGCTGATTTTGCAAGTAAACATAATTTGAAAGCAGAATTATCTGTAGAA 
GATGAGCAATATACAGCAACAGTTTATGGTAAATCTGCTCATGGTTCAACACCACAAGAAGGTGTTAATGGGGCGACTTATTTAGCTCTTTATCTA 
AGTCAATTTGATTTTGAAGGTCCTGCTCGTGCTTTCTTAGATGTTACAGCCAACATTATTCACGAAGACTTCTCAGGTGAAAAACTTGGAGTAGCT 
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TATGAAGATGACTGTATGGGACCATTGAGCATGAATGCAGGTGTCTTCCAGTTTGATGAAACTAATGATGATAATACTATCGCTCTTAATTTCCGT 
TACCCACAAGGGACAGATGCTAAAACTATCCAAACTAAGCTTGAGAAACTTAACGGAGTTGAAAA&GTGACTCTTTCTGACCATGAACACACACCA 
CACTATGTACCTATGGACGATGAATTAGTATCAACCTTACTAGCTGTCTATGAAAAGCAAACTGGTCTTAAAGGACATGAACAGGTTATTGGTGGT 
GGGACATTTGGTCGCTTACTTGAACGGGGTGTTGCATACGGTGCCATGTTCCCAGGAGATGAAAACACTATGCATCAAGCTAATGAGTACATGCCT 
TTAGAAAATATTTTCCGTTCGGCTGCTATCTACGCAGAAGCTATCTATGAATTAATCAAA 

SEQ ID 2586 

MTIDFRAEVDKRKDALMDDLINLLRINSERDDSQADAEHPFGPGPVKALEFFLEMAERDGYETKNVDNYAGHFTFGQGEEELGIFGHLDWPAGSG 
WDTDPYEPVIKDNRLyARGSSDDKGPTMACyYALKIIKELGLPTSKKVRFWGTDEESGWGDMDYYFEHVGLPKPDFGFSPDAEFPIINGEKGNIT 
EYLHFSGENKGAVRLHSFSGGLRENMVPESATARFTSHLDQTTLGASLADFASKHNLKAELSVEDEQYTATVYGKSAHGSTPQEGWGATYLALYL 
SQFDFEGPARAFLDVTANIIHEDFSGEKLGVAYEDDCMGPLSMNAGVFQFDETNDDNTIALNFRYPQGTDAKTIQTKLEKLNGVEKVTLSDHEHTP 
HYVPMDDELVSTLLAVYEKQTGLKGHEQVIGGGTFGRLLERGVAYGAMFPGDENTMHQANEYMPLENIFRSAAIYAEAIYELIK 

SEQ ID 2587 

TTGGCTTATTTTAAGTTAAACATTATCCCTAAAACGAATAAGGAGAGTATAATGACAACCATTGATTTTAAAGCAGAAGTTGACAAACGTAAAAAA 
GCTATGCTAGCAGATTTAGTTGACCTATTACGCATTAATTCAGAACGCGATGACCAATTAGCTGATGATAAACACCCATTTGGCCCAGGTCCAGTT 
AAGGCCTTGGAGCATTTCCTCGCAATGGCTGAGCGTGATGGCTACAAAACGCGTAATATTGATAACTATGCAGGTGACTTTGAATTTGGTCAAGGT 
GATGAAGTACTAGGAATCTTTGGTCACCTTGATGTTGTGCCAGCTGGTAGCGGTTGGGATACAGACCCTTATGAGCCAGTGATTAAAGACGATCGC 
ATCTATGCGCGTGGGTCTTCGGATGATAA&GGACCAACCATGGCGTGTTACTACGCTCTGAAAATCATTAAAGAACTGGGTCTTCCTGTGTCTAAA 
AAAGTTCGTTTCATTGTTGGTACCGATGAAGAATCTGGCTGGGGGGATATGGATTATTACTTTGCTCATAATGGCTTGAAAAATCCAGATTTTGGT 
TTCTCACCAGATGCTGAATTTCCAATTATCAATGGTGAGAAAGGAAATATCACTGAATACCTCCATTTCGCTGGTGACAACAAGGGCGCTTTTGTG 
CTTCATCGCTTCCAAGGTGGGTTGCGTGAAAACATGGTACCAGAATCTGCCACAGCTGTCATTACGGCACCGCATGACCTTGATGTGCTAGAAGCA 
GCTTTGGAGCAATTTTTATCAGAACATGGTGTTAAAGGTTCTATGAAGGCTACTGATGGTAAAATTGAAGTAACTATTATTGGTAAGTCTGCTCAC 
GGGTCGACTCCAGAAGCGGGTGTTAATGGTGCTACCTTGTTGGCTAAATTCCTGAATCAATTTACCTTTGAAGGGGCTGCTAAGGATTATTTACAT 
GTGGCAGGTGAGGTGCTTCATGAAGACTTTGCGGCAGAAAAACTAGGCCTTGCTTATACTGATGACCGTATGGGAGCCCTGAGCATGAACGCAGGT 
GTCTTCACCTTTGATAGTCAATCAGCTGACAATACCATCGCCTTGAATTTCCGCTATCCCAAAGGAACTGATGCGGCAACCTTAAAAGCAGGATTG 
GAAAAATTACCAGGATTAACTAAGGTAAGCCTTTCTGAGCATGAACATACACCTCATTATGTGCCAATGGATGATGAATTAGTAGCTACCTTACTT 
GCTGTTTACGAAAAACAAACAGGTCTTAAAGGCTACGAACAAGTTATCGGCGGAGGAACCTT.TGGGCGCTTGCTAGAACGTGGTGTGGCCTTTGGA 
GCGATGTTCCCAGGTGATGAAAACACTATGCACCAAGCTAATGAGTATATGCCTTTAGAAAATATTTATCGCTCAGCAGCTATTTATGCTGAAGCA 
ATCTACGAATTAATTAAA 

SEQ ID 2588 

LAYFKLNIIPKTNKESIMTTIDFKAEVDKRKKAMLADLVDLLRINSERDDQLADDKHPFGPGPVKALEHFLAMAERDGYKTRNIDNYAGDFEFGQG 
DEVLGIFGHLDWPAGSGWDTDPYEPVIKDDRIYARGSSDDKGPTMACYYALKIIKELGLPVSKKVRFIVGTDEESGWGDMDYYFAHNGLKNPDFG 
FSPDAEFPIINGEKGNITEYLHFAGDNKGAFVLHRFQGGLRENMVPESATAVITAPHDLDVLEAALEQFLSEHGVKGSMKATDGKIEVTIIGKSAH 
GSTPEAGVNGATLLAKFLNQFTFEGAAKDYLHVAGEVLHEDFAAEKLGLAYTDDRMGALSMNAGVFTFDSQSADNTIALNFRYPKGTDAATLKAGL 
EKLPGLTKVSLSEHEHTPHYVPMDDELVATLLAVYEKQTGLKGYEQVIGGGTFGRLLERGVAFGAMFPGDENTMHQANEYMPLENIYRSAAIYAEA 
IYELIK 

SEQ ID 2589 

ATGACTGACTTGGAAAAAATTATTAAAGCAATAAAAAGTGATTCACAGAATCAAAATTATACAGAAAATGGTATTGATCCTTTGTTTGCTGCTCCT 
AAAACAGCTAGGATCAATATTGTTGGCCAAGCACCTGGTTTAAAAACTCAAGAAGCAAGACTCTATTGGAAAGATAAATCTGGAGATCGTCTACGC 
CAGTGGCTTGGAGTTGATGAAGAGACATTTTACCATTCTGGAAAATTTGCTGTTTTACCTTTAGATTTTTATTACCCAGGCAAAGGAAAATCAGGA 
' GATTTATCCCCTAGAAAAGGTTTTGCGGAGAAATGGCACCCTCTTATTTTAAAAGAAATGCCTAATGTTCAATTGACCTTGCTAGTTGGTCAGTAT 
ACTCAGAAATATTATCTTGGAAGCTCCGCACATAAAAATCTAACAGAAACAGTTAAAGCTTACAAAGACTATCTACCCGATTATTTACCCCTGGTT 
CACCCATCACCGCGAAATCAAATTTGGCTAAAGAAGAATCCATGGTTTGAAAAAGATCTAATCGTTGATTTACAAAAGATAGTAGCAGATATTTTA 
AAAGAT 

SEQ ID 2590 

MTDLEKIIKAIKSDSQNQNYTENGIDPLFAAPKTARINIVGQAPGLKTQEARLYWKDKSGDRLRQWLGVDEETFYHSGKFAVLPLDFYYPGKGKSG 
DLSPRKGFAEKWHPLILKEMPNVQLTLLVGQYTQKYYLGSSAHKNLTETVKAYKDYLPDYLPLVHPSPRNQIWLKKNPWFEKDLIVDLQKIVADIL 
KD 

SEQ ID 2591 

ATGGATGATTTAACCAAAGCTATTATGGCAGATGAGGCTAATCTCTCCTATACCGAAAGAGGTATTTTTCCTTTATATGATGCTCCTCAAACAGCT 
AGGATTATTATTGTTGGCCAAGCTCCTGGAATAGTAGCTCAAGGAACCAAACTTTACTGGAATGATCGTAGTGGCATCCGCTTACGAGACTGGCTA 
GGTGTGGACAATGACACCTTTTACCACTCAGGATTGTTTGGCATTATCCCTATGGATTTCTATTATCCTGGTAAGGGAAAATCCGGTGACTTACCA 
CCTAGAGAAGGTTTTGCGGCTAAGTGGCACCCGCCATTAAGAGCATTGATGCCAGAAGTTGAATTGACGATTTTGGTTGGTCGCTATGCTCAGGAC 
TTTTACCTTGGTAACAAGGCTTACAAAACCTTAACTGAAACAGTCCGTCACTTTGAGGATTACTTGCCAGACTATTTTCCACTTGTTCATCCTTCT 
CCAAGAAACCAATTGTGGTTAGCTAAGAACCCCTGGTTTGAGCAGGATTTATTACCTATCTTGCAAAAACGTGTGGAGGCAATTCTAACCAAA 

SEQ ID 2592 

MDDLTKAIMADEANLSYTERGI FPLYDAPQTARI I IVGQAPGIVAQGTKLYWNDRSGIRLRDWLGVDNDTFYHSGLFGI IPMDFYYPGKGKSGDLP 
PREGFAAKWHPPLRALMPEVELTILVGRYAQDFYLGNKAYKTLTETVRHFEDYLPDYFPLVHPSPRNQLWLAKNPWFEQDLLPILQKRVEAILTK 

SEQ ID 2593 

ATGAGAGATAATCATCTACACACGTATTTTTCCTATGATTGTCAAACGGCATTTGAGGACTATATTAATGGTTTTACAGGTGAATTTATCACAACA 
GAACATTTTGATTTATCAAATCCTTACACCGGTCAAGACGATGTTCCTGATTATAGTGCTTATTGTCAAAAAATAGATTATCTTAATCAGAAATAT 
GGAAA.TCGATTTAAAAAGGAATTGAAATCGGTTATTTTAAAGATAGGGAATCAGATATTT 

SEQ ID 2594 

. MRDNHLHTYFSYDCQTAFEDYINGFTGEFITTEHFDLSNPYTGQDDVPDYSAYCQKIDYLNQKYGNRFKKELKSVILKIGNQIF 

SEQ ID 2595 

TTGTCAATCCATCATAATGGTAGGTATGATTATCTGCAAGAAGAAGCTCTGAAAGTACCAACAAAGGAGCTTTTAGCAGATTACTTTAATCGTATG 
GAATTTGCCATAGGCCGTGTGGAAGCGCACGTTTTAGCTCACTTTGATTATGGTTTTCGTAAGTTAAACTTAGATGTAGAAGATTTAAAACCGTTT 
GAAACGCAATTGAAGCGCATTTTCATAAAGATGTTATCTAAGGGGTTAGCTTTTGAACTAAATACCAAATCCCTTTATCTATATGGGAATGAAAAA 
CTTTATCGCTATGCTTTAGAGATACTCAAACAGCTTGGTTGTAAACAATACTCTATAGGCTCTGACGGTCATATTCCTGAACATTTTTGTTATGAA 
TTTGATAGACTTCAAGGTCTGCTAAAGGACTATCAAATTGATGAAAATCATTTGATA 

SEQ ID 2596 

MSIHHNGRYDYLQEEALKVPTKELLADYFNRMEFAIGRVEAHVLAHFDYGFRKLNLDVEDLKPFETQLKRIFIKMLSKGLAFELNTKSLYLYGNEK 
LYRYALEILKQLGCKQYSIGSDGHIPEHFCYEFDRLQGBLKDYQIDENHLI 

SEQ ID 2597 

ATGAAAAGAAAAGACTTATTTGGTGATAAACAAACTCAATACACGATTAGAAAGTTAAGTGTTGGAGTAGCTTCAGTTGCAACAGGGGTATGTATT 
TTTCTTCATAGTCCACAGGTATTTGCTGAAGAAGTAAGTGCTTCTCCTGCAAATACAGCGATTGCAGAGTCGAATATTAATCAGGTTGACAACCAA 
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CAATCTACTAATTTAAAAGATGACATAAACTCAAACTCTGAGACGGTTGTGACACCCTCAGATATGCCGGATACCAAGCAATTAGTATCAGATGAA 
ACTGACACTCAAAAGGGAGTGACAGAGCCGGATAAGGCGACAAGCCTGCTTGAAGAAAATAAAGGTCCTGTTTCAGATAAAAATACCTTAGATTTA 
AAAGTAGCACCATCTACATTGCAAAATACTCCCGACAAAACTTCTCAAGCTATAGGTGCTCCAAGCCCTACCTTGAAAGTAGCTAATCAAGCTCCA 
CGGATTGAAAATGGTTACTTTAGGCTACATCTTAAAGAATTGCCTCAAGGTCATCCTGTAGAAAGCACTGGACTTTGGATATGGGGAGATGTTGAT 
CAACCGTCTAGTAaTTGGCCAAATGGTGCTATCCCTATGACTGATGCTAAGAAAGATGATTACGGTTATTATGTTGATTTTAAATTATCTGAAAAA 
CAACGAAAACAAATATCTTTTTTAATTAATAACAAAGCAGGGACAAATTTAAGCGGCGATCATCATATTCCATTATTACGACCTGAGATGAACCAA 
GTTTGGATTGATGAAAAGTACGGTACACATACTTATCAACCCCTCAAAGAAGGGTATGTCCGTATTAACTATTTGAGTTCCTCTAGTAACTATGAC 
CACTTATCAGCATGGCTCTTTAAAGATGTTGCAACCCCCTCAACAACTTGGCCAGATGGTAGTAATTTTGTGAATCAAGGACTATATGGAAGGTAT 
ATTGATGTATCACTAAAAACTAACGCCAAAGAGATTGGTTTTCTAATCTTAGATGAAAGTAAGACAGGAGATGCAGTGAAAGTTCAACCCAACGAC 
TATGTTTTTAGAGATTTAGCTAACCATAACCAAATTTTTGTAAAAGATAAGGATCCAAAGGTTTATAATAATCCTTATTACATTGATCAAGTGCAG 
CTAAAGGATGCCCAACAAATTGATTTAACAAGTATTCAAGCAAGTTTTACAACTCTAGATGGGGTAGATAAAACTGAAATTTTAAAAGAATTGAAA 
GTGACTGATAAAAATCAAAATGCTATACAAATTTCTGATATCACTCTCGATACTAGTAAATCTCTTTTAATAATCAAAGGCGACTTTAATCCTAAA 
CAAGGTCATTTCAACATATCTTATAATGGTAACAATGTCATGACAAGGCAATCTTGGGAATTTAAAGACCAACTTTATGCTTATAGTGGAAATTTA 
GGTGCAGTTCTCAATCAAGATGGTTCAAAAGTTGAAGCCAGCCTCTGGTCACCGAGTGCTGATAGTGTCACTATGATTATTTATGACAAAGATAAC 
CAAAACAGGGTTGTAGCGACTACCCCCCTTATGAAAAATAATAAAGGTGTTTGGCAGACGATACTTGATACTAAATTAGGTATTAAAAACTATACT 
GGTTACTATTATCTTTACGAAATAAAAAGAGGTAAGGATAAGGTTAAGATTTTAGATCCTTATGCAAAGTCATTAGCAGAGTGGGATAGTAATACT 
GTTAATGATGATATTAAAACGGCTAAAGCAGCTTTTGTAAATCCAAGTCAACTTGGACCTCAAAATTTAAGTTTTGCTAAAATTGCTAATTTTAAA 
GGAAGACAAGATGCTGXTATATACGAAGCACATGTAAGAGACTTCACTTCTGATCGATCTTTGGATGGAAAATTAAAAAATCAATTTGGTACCTTT 
GCAGCCTTTTCAGAGAAACTAGATTATTTACAGAAATTAGGAGTTACACACATTCAGCTTTTACCGGTATTGAGTTATTTTTATGTTAATGAAATG 
GATAAGTCACGCTCAACAGCTTACACTTCCTCAGACAATAATTACAATTGGGGCTATGACCCACAGAGCTATTTTGCTCTTTCTGGGATGTATTCA 
GAGAAACCAAAAGATCCATCAGCACGTATCGCCGAATTAAAACAATTAATACATGATATTCATAAACGTGGCATGGGGGTTATACTTGATGTCGTC 
TATAATCACACTGCAAAAACTTATCTCTTTGAGGATATAGAACCTAATTATTATCACTTTATGAATGAAGATGGTTCACCAAGAGAAAGTTTTGGA 
GGGGGACGTTTAGGAACCACTCATGCAATGAGTCGTCGTGTTTTGGTTGATTCCATTAAATATCTTACAAGTGAATTTAAAGTTGATGGTTTCCGT 
TTTGArATGATGGGAGATCATGATGCGGCTGCGATTGAATTAGCTrATAAAGAAGCTAAAGCTATTAATCCTAATATGATTATGATTGGTGAGGGC 
TGGAGAACATTCCAAGGCGATCAAGGTCAGCCGGTTAAACCAGCTGACCAAGATTGGATGAAGTCAACCGATACAGTTGGCGTCTTTTCAGATGAT 
ATTCGTAATAGCTTGAAATCTGGTTTTCCAAATGAAGGTACTCCAGCTTTCATCACAGGTGGCCCACAATCTTTACAAGGTATTTTTAAAAATATC 
AAAGCACAACCTGGGAATTTTGAAGCAGATTCGCCAGGAGATGTGGTGCAGTATATTGCTGCACATGATAACCTTACCTTGCATGATGTGATTGCA 
AAATCAATTAATAAAGACCCTAAGGTAGCTGAAGAAGAGATTCATAGACGTCTGCGTTTAGGAAATGTAATGATTTTAACATCTCAAGGGACAGCA 
TTCATTCATTCTGGTCAAGAGTATGGTCGTACGAAGCGTTTACTTAACCCTGATTACATGACAAAAGTTTCAGATGACAAATTGCCTAATAAAGCA 
ACACTTATTGAAGCTGTTAAAGAATACCCATATTTTATTCATGATTCATATGATTCTTCAGATGCCATTAATCATTTTGATTGGGCAGCAGCCACA 
GATAATAACAAACACCCAATTTCAACGAAAACACAGGCCTATACAGCAGGTTTAATCACATTAAGGCGTTCAACAGATGCTTTCCGAAAATTGAGC 
AAAGCAGAAATTGATCGTGAGGTTAGCTTGATTACAGAGGTAGGTCAAGGTGATATTAAAGAAAAAGATTTGGTTATTGCTTACCAAACAATAGAT 
TCTAAAGGTGATATTTACGCAGTATTTGTTAATGCTGATAGTAAAGCTAdAAACGTTTTACTAGGTGAAAAATATAAACACCTTTTAAAAGGGCAA 
GTAATTGTTGATGCTGATCAAGCGGGGATTAAACCAATCTCAACTCCTAGAGGTGTTCATTTTGAAAAAGATAGTTTGCTGATTGATCCATTAACA 
GCAATTGTGATTAAAGTTGGCAAAGTTGCTCCTAGCCCTAAGGAGGAATTGCAAGCAGATTATCCCAAAACACAATCTTTCAAGGAATCTAAAACG 
GTAGAAAAAGTAAATAGAATAGCTAATAAGACCTCAATAACTCCTGTAGTTTCTAAGAAGGCCGATTCATATCTGACAAATGAAGCTAATTTGCCA 
AAAACTGGAGATAAGTCATCAAAAATACTAAGTGTAGTAGGAATAAGCATTCTAGCAAGTCTACTTGCTCTAGTAGGTCTCTCTTTAAAGAGGAAT 
CGTCACTTAAAA 

SEQ ID 2598 

MKRKDLFGDKQTQYTIRKLSVGVASVATGVCIFLHSPQVFAEEVSASPANTAIAESNINQVDNQQSTNLKDDINSNSBTWTPSDMPDTKQLVSDE 
TDTQKGVTEPDKATSLLEEWKGPVSDKNTLDLKVAPSTLQWTPDKTSQAIGAPSPTLKVANQAPRIENGYPRLHLKELPQGHPVESTGLWIWGDVD 
QPSSNWPNGAIPMTDAKKDDYGYYVDFKLSEKQRKQISFLINNKAGTNLSGDHHIPLLRPEMNQVWIDEKYGTHTYQPLKEGYVRINYLSSSSNYD 
HLSAWLFKDVATPSTTWPDGSNFVNQGLYGRYIDVSLKTNAKEIGFLILDESKTGDAVKVQPNDYVFRDLANHNQIFVKDKDPKVYNNPYYIDQVQ 
LKDAQQIDLTSIQASFTTLDGVDKTEILKELKVTDKNQNAIQISDITLDTSKSLLIIKGDFNPKQGHFNISYNGNNVMTRQSWEFKDQLYAYSGNL 
GAVLNQDGSKVEASLWSPSADSVTMIIYDKDNQNRWATTPLMKNNKGVWQTILDTKLGIKNYTGYYYLYEIKRGKDKVKILDPYAKSLAEWDSNT 
VNDDIKTAKAAFVNPSQLGPQNLSFAKIANFKGRQDAVIYEAHVRDFTSDRSLDGKLKNQFGTFAAFSEKLDYLQKLGVTHIQLLPVLSYFYVNEM 
DKSRSTAYTSSDNNYNWGYDPQSYFALSGMYSEKPKDPSARIAELKQLIHDIHKRGMGVILDWYNHTAKTYLFEDIEPNYYHFMNEDGSPRESFG 
GGRLGTTHAMSRRVLVDSIKYLTSEFKVDGFRFDMMGDHDAAAIELAYKEAKAINPNMIMIGEGWRTFQGDQGQPVKPADQDWMKSTDTVGVFSDD 
IRNSLKSGFPNEGTPAFITGGPQSLQGIFKNIKAQPGNFEADSPGDWQYIAAHDNLTLHDVIAKSINKDPKVAEEEIHRRLRLGNVMILTSQGTA 
FIHSGQEYGRTKRLLNPDYMTKVSDDKLPNKATLIEAVKEYPYFIHDSYDSSDAINHFDWAAATDNNKHPISTKTQAYTAGLITLRRSTDAFRKLS 
KAEIDREVSLITEVGQGDIKEKDLVIAYQTIDSKGDIYAVFVNADSKARNVLLGEKYKHLLKGQVIVDADQAGIKPISTPRGVHFEKDSLLIDPLT 
AIVIKVGKVAPSPKEELQADYPKTQSFKESKTVEKVNRIANKTSITPWSKKADSYLTNEANLPKTGDKSSKILSWGISILASLLALVGLSLKRN 
RHLK 

SEQ ID 2599 

■ ttgaatgttatactaaatggaggtcttatgaaaaagaaagtcaaccaaggatcaaagcgctAtcaatatctgttaaaaaagtgggggataggtttt 
gtaatcgctgcaactgggactgtcgtgttagggtgcacccctagtatcttaacacatcaagttgctgctaaaaccattgttggactagcccgcgat 
gaagctcaacaaggagatggcaatgctaaatctggtgatggtcttcaatcgtctagcaaggaggcaaaaccagttttagacagctcgtcagctaat 
cctgctagtattgctgagcatcatttgcgtatgcattttaaaacattgccagctggtgagtcgctaggaagcttgggactttgggtgtggggagat 
gtggatcaaccttcaaaggattggccaaatggtgctatcaccatgacaaaagcgaaaaaagatgactatggctattatctagatgtgccactagca 
, gctaaacaccgccagcaagtgtcttatctcattaataataaagctggagagaatctttcaaaggaccagcacatctcgcttctcacgccaaaaatg 
' aatgaagtttggatagacgagaattaccatgcgcacgcttatcgacctttgaaaaaaggttaccttcgaatcaactaccacaatcaatcgggacac 
tacgataacttagctgtctggacctttaaagatgtcaaaaccccaacgaccgactggccaaatggacttgacttgtcacataaagggcattatgga 
gcttatgttgatgtccccttaaaagaaggagctaacgaaatcggatttttaatccttgataaaagtaagacaggagatgctattaaagtgcaacca 

AAAGATTATCTATTTAAAGAGTTAGACAATCATACTCAGGTTTTTGTCAAAGACACTGACCCAAAAGTTTACAACAATCCTTATTATATTGATCAG' 

GTTAGTCTCAAAGGAGCTGAACAAACCACGCCAAATGAGATTAAAGCCATTTTTACGACCTTAGATGGGCTTGATGAAGATGCGGTGAAACAAAAC 

ATCAAGATCACTGACAAAGCAGGGAAAACTGTTGCAATTGATGAGTTGACACTTGACAGGGATAAGTCTGTAATGACATTAAAGGGTGATTTTAAG 

GCGCAAGGTGCAGTCTACACGGTTACATTTGGAGAAGTTAGCCAAGTCGCTCGCCAATCCTGGCAATTAAAAGATAAACTCTATGCTTACGATGGT 

GAACTTGGAGCTACCCTAGCTAAGGATGGTTCTGTTGATTTAGCGCTATGGTCTCCAAGTGCTGATACTGTTAAGGTTGTCGTTTATGATAAACAA 

GATCAGACAAGGGTGGTTGGTCAAGCTGATTTGACCAAGTCGGACAAGGGTGTTTGGAGAGCTCATCTAACTTCTGACAGTGTCAAGGGCATTAGT 

GATTACACAGGCTACTATTACCTTTATGAAATCACGCGCGGTCAGGAAAAAGTCATGGTTTTGGATCCTTACGCCAAATCTCTCGCTGCCTGGAAT 

GATGCGACTGCTACTGATGACATCAAAACAGCAAAAGCTGCCTTTATTGATCCAAGCAAACTAGGACCAACAGGCCTTGATTTTGCCAAAATTAAC 

aactttaaaaagcgtgaagacgctattatctatgaagcacatgtgcgagattttacgtcagataaggctctagaaggcaagttaacacaccctttt 
gggactttttcagctttcgttgaacagctagactatctcaaagacttgggggttacccacgttcaattgctaccggttttgagttatttttatgcc 
aatgagctggacaagagccgctcaacagcctacacgtcttcagacaataattacaactggggttatgacccacaacactactttgccctttctggc 
atgtattcggcaaatcctaatgaccctgctttacgtatcgcagagcttaaaaaccttgtcaatgagattcacaaacgtggtatgggtgttattttt 
gatgtggtttataaccacacggctagaacctatctctttgaagatttggaacccaactactatcattttatgaatgctgatggtacagctagagag 
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AGTTTTGGCGGAGGTCGTCTAGGAACGACACATGCCATGAGTCGTCGTATCTTGGTGGATTCGATTACTTATCTGACTCGTGAATTCAAGGTAGAT 
GGTTTTCGTTTCGACATGATGGGTGACCATGATGCGGCAGCTATTGAGCAAGCCTTTAAGGCAGCCAAAGCCATTAATCCAAATACCATTATGATT 
GGCGAAGGCTGGCGTACCTACCAAGGTGATGAGGGGAAAAAAGAAATTGCGGCAGATCAAGATTGGATGAAAGCAACCAATACGGTCGGTGTTTTC 
TCTGATGATATCAGAAATACCCTCAAGTCAGGTTTTCCAAATGAAGGCACAGCAGCCTTTATTACTGGTGGCGCAAAAAATCTAGAAGGTTTATTC 
AAAACGATCAAAGCACAGCCTGGTAACTTTGAAGCAGATGCCCCAGGAGATGTAGTGCAGTATATTGCAGCCCATGACAACCTGACCTTACATGAT 
GTCATTGCCAAATCCATCAATAAGGATCCTAAAGTGGCTGAAGAAGAGATTCACAAGCGTATTCGTCTAGGAAATACCATGATTTTAACTGCTCAA 
GGGACTGCCTTTATCCATTCTGGTCAGGAATATGGACGAACCAAGCAGCTTCTAAATCCCGACTACAAGACAAAGGCGTCTGATGACAAGGTGCCA 
AATAAGGCGACTCTGATTGATGCTGTAGCGCAATACCCTTACTTCATCCACGATTCTTATGATTCGTCTGATGCGGTCAATCATTTTGACTGGGCA 
AAGGCAACAGATTCCATAGCTCACCCGATTAGCAACCAAACAAAAGCCTATACACAGGGACTAATTGCGTTGCGTCGCTCAACAGATGCCTTTACA 
AAAGCAACCAAAGCTGAGGTAGATCGGGATGTGACCTTGATCACCCAAGCAGGACAAGATGGTATTCAACAAGAGGACCTCATCATGGGTTACCAA 
ACAGTGGCATCAAATGGAGATCGCTATGCTGTCTTTGTCAATGCAGACAACAAGACCCGCAAGGTAGTTTTACCTCAAGCCTACCGCTATTTGCTA 
GGAGCCCAAGTGCTTGTTGATGCTGAGCAAGCTGGTGTTACTGCCATTGCTAAGCCTAAGGGAGTCCAGTTTACCAAAGAAGGCTTGACTATTGAA 
GGCCTAACTGCCCTGGTCCTCAAAGTATCCTCAAAAACGGCTAATCCCTCTCAGCAAAAGAGTCAGACAGACAATCATCAAACCAAAACACCAGAT 
GGCTCAAAAGACCTAGACAAATCATTAATGACTAGACCAAAAAGAGCTAAAACAAACCAAAAGCTCCCAAAAACGGGTGAAGCCTCCTCAAAAGGC 
TTATTAGCAGCTGGAATAGCTCTGCTTTTATTGGCTATTAGCCTGTTGATGAAGCGCCAAAAAGAT 

SEQ ID 2600 

LNVILNGGLMKKKVNQGSKRYQYLLKKWGIGFVIAATGTWLGCTPSILTHQVAAKTIVGLARDEAQQGDGNAKSGDGLQSSSKEAKPVLDSSSAN 
PASIAEHHLRMHFKTLPAGESLGSLGLWVWGDVDQPSKDWPNGAITMTKAKKDDYGYYLDVPLAAKHRQQVSYLINNKAGENLSKDQHISLLTPKM 
NEVWIDENYHAHAYRPLKKGYLRINYHNQSGHYDNLAVWTFKDVKTPTTDWPNGLDLSHKGHYGAYVDVPLKEGANEIGFLILDKSKTGDAIKVQP 
KDYLFKELDNHTQVFVKDTDPKVYNNPYYIDQVSLKGAEQTTPNEIKAIFTTLDGLDEDAVKQNIKITDKAGKTVAIDELTLDRDKSVMTLKGDFK 
AQGAVYTVTFGEVSQVARQSWQLKDKLYAYDGELGATLAKDGSVDLALWSPSADTVKVWYDKQDQTRWGQADLTKSDKGVWRAHLTSDSVKGIS 
DYTGYYYLYEITRGQEKVMVLDPYAKSLAAWNDATATDDIKTAKAAFIDPSKLGPTGLDFAKINNFKKREDAIIYEAHVRDFTSDKALEGKLTHPF 
GTFSAFVEQLDYLKDLGVTHVQLLPVLSYFYANELDKSRSTAYTSSDNNYNWGYDPQHYFALSGMYSANPNDPALRIAELKNLVNEIHKRGMGVIF 
DWYNHTARTYLFEDLEPNYYHFMNADGTARESFGGGRLGTTHAMSRRILVDSITYLTREFKVDGFRFDMMGDHDAAAIEQAFKAAKAINPNTIMI 
GEGWRTYQGDEGKKEIAADQDWMKATNTVGVFSDDIRNTLKSGFPNEGTAAFITGGAKNLEGLFKTIKAQPGNFEADAPGDWQYIAAHDNLTLHD 
VIAKSINKDPKVAEEEIHKRIRLGNTMILTAQGTAFIHSGQEYGRTKQLLNPDYKTKASDDKVPNKATLIDAVAQYPYFIHDSYDSSDAVNHFDWA 
KATDSIAHPISNQTKAYTQGLIALRRSTDAFTKATKAEVDRDVTLITQAGQDGIQQEDLIMGYQTVASNGDRYAVFVNADNKTRKWLPQAYRYLL 
GAQVLVDAEQAGVTAIAKPKGVQFTKEGLTIEGLTALVLKVSSKTANPSQQKSQTDNHQTKTPDGSKDLDKSLMTRPKRAKTNQKLPKTGEASSKG 
LLAAGIALLLLAISLLMKRQKD 

SEQ ID 2601 

TTGTGTTATAATAGATGTAAACGTTTTTTTATGAGGTATATGATGAAAAATTGGGAAAAACCACCATTAGTGATGGCGGGATTAGTATTAGGGCTA 
TTAGCTTTGGGGAACCTTCTAGAGGGATATGGCAGCTATGTTCGCTATTGTTTAGGGCTAGTAGCACTTGTTTTTTGGATTTTTTTAATCAAAGGA 
ATATTAAAAAATAAAAAAGAAAGCAGGAAGGAGTTAAGCAATCCTTTGATTGCTTCTGTCTTTACTACTTTTTTTATGGCAGGTATGATTTTATCA 
ACCTATATCTTATTATTTAGAAGTTTAGGAATATGGGTAGCAGTTCTGTCAAAAGGTGTATGGTGGTTGTCATTTATTGCGTTAATCATTCATATG 
GCTATTTTTTCATGGAAATATTTGAGACACTTTTCGATGGCTAATCTTTTTCCTTCTTGGTCTGTCCTCTATGTTGGTATAGGGGTAGCTAGCCTG 
ACAGCACCAATTAGTGGACAATTTACTATTGGGAAAATAGTCTTTTGGTATGGTTTTATTGCAACTTTAGTATTATTACCATTTGTATTCATTAAA 
GCATATAAAATCGGGCTACCTTCGGCAGTTAAGCCTAATATAACTACTATTTGCGCTCCAATGTCGCTAATCACAGCGGGATATGTCAATAGTTTT 
GTGTCACCAAATAGAGGTTTATTACTGCTATTAATCGTAATGGCACAATTTCTTTATTTTTTCATTCTTTTTCAGGTGCCTAAATTACTGATTGGT 
GATTTTACACCAGGTTTCTCAGCCTTTACTTTCCCCCTTGTTATCTCAGCTACCTCACTTAAATTAAGTATTCAGCATCTATCATTACCAGTTGAT 
ATACAGGGGCTAGTCeACTTTGAAATTGGGACAACAACTCTTATTGTTATGATAGTAATGGTACGTTATATTTTCTTTTTAAGGCGAACAATT 

SEQ ID 2602 

MCYNRCKRFFMRYMMKNWEKPPLVMAGLVLGLLALGNLLEGYGTYVRYCLGLVALVFWIFLIKGILKNKKESRKELSNPLIASVFTTFFMAGMILS 
TYILLFRSLGIWVAVLSKGVWWLSFIALIIHMAIFSWKYLRHFSMANLFPSWSVLYVGIGVASLTAPISGQFTIGKIVFWYGFIATLVLLPFLFIK 
AYKIGLPSAVKPNITTICAPMSLITAGYVNSFVSPNRGLLLLLIVMAQFLYFFILFQVPKLLIGDFTPGFSAFTFPLVISATSLKLSIQHLSLPVD 
IQGLVHFEIGTTTLIVMIVMVRYIFFLRRTI 

SEQ ID 2603 

ATGTCACTAAAAATAGCTGTTAATAGGCAGAAAAGGACACTTATGAAACACCTTAAAACCCCACCATTGGTCATGTCAGGATTGGCATTAGGAACG 
TTGTCATTTGGCAATTTGTTGGCTACTTATGTTTCGATTTTTAATTATTTGGGAATTCTGGCAGCTCTTTTTATCTATGGTATCTTGCTTGTTGGC 
ATGGTTAGGAACCTTAACGATACCAAAATGCAGTTACGACAACCTCTAATTGCCTCTGTTTTTCCAACTTTTTTTATGACAGGGATGTTGTTGTCT 
TCACTCTTTCTCAAAGTGACAGGAGGGTGTTGGTTAGGCTTTCTCACTTGGTGGCTATTCTTTTTGGGAAATCTTGTCCTGATTGCTTATTACCAG 
TATCGTTTTGTCTTTTCTTTTTCATGGGATAACGTTTTTCCTTCCTGGTCCGTGCTTTTTGTTGGAATTGCAATGGCGGCATTAACAGCACCTGCT 
AGTAGGCAGTTTTTATTAGGACAGGTGATTTTTTGGGTTTGTCTTCTCTTAACTGCTGTGATTTTACCTTTTATGGCCAAAAAGACTTATGGGATT 
GGTCTAGGTCAAGCAGTAATGCCCAATATTTCAACGTTTTGTGCCCCTCTGTCCTTACTTTCAGCGTCTTATTTAGCAACCTTTCCTAGACCACAA 
GTAGGAATGGTTATCTTTCTTCTCGTCAGCTCACAACTGTTATATGCTTTTGTGGTTGTACAGCTTCCTCGCTTACTCAATCGTCCCTTTAACCCA 
GGTTTTTCAGCTTTTACCTTTCCGTTTGTGATTAGTGCCACTTCCTTAAAAATGACCTTATCTTTTTTAGGTTGGCAAGGTTTAGGTTGGCAGGTT 
CTTTTGCTAGGAGAGGTATTGTTGGCGACAGCTTTAGTCACTTATGTTTATGGGGCTTACCTGAGATTTCTATTTCAAAATAAG 

SEQ ID 2604 

MSLKIAVNRQKRTLMKHLKTPPLVMSGLALGTLSFGNLLATYVSIFNYLGILAALFIYGILLVGMVRNLNDTKMQLRQPLIASVFPTFFMTGMLLS 
SLFLKVTGGCWLGFLTWWLFFLGNLVLIAYYQYRFVFSFSWDNVFPSWSVLFVGIAMAALTAPASRQFLLGQVIFWVCLLLTAVILPFMAKKTYGI 
GLGQAVMPNISTFCAPLSLLSASYLATFPRPQVGMVIFLLVSSQLLYAFVWQLPRLLNRPFNPGFSAFTFPFVISATSLKMTLSFLGWQGLGWQV 
LLLGEVLLATALVTYVYGAYLRFLFQNK 

SEQ ID 2605 

ATGGTTAAAAAATTCGCATTTGCTAAAGGAATAGCAACAGGAGTCGTTGCAACAGCTGCTACTCTTGCAGGTGCTGCATTTGCTATCAAAAAAACA 
ATTATTGAACCTGAGGAAGAAAAAATAGCTTTTATCGAAGAAAATCGTAAAAAAGCTGCACGTAAACGTGTCTCTCAT 

SEQ ID 2606 

MVKKFAFAKGIATGWATAATLAGAAFAIKKTIIEPEEEKIAFIEENRKKAARKRVSH 

SEQ ID 2607 

ATGGTTAAGAAATATCAATTTGTTAAAGGTCTTGCTACTGGCGTCCTAGCAACTGCTGCTACTGTTGCTGGTGCTGTCTTTGCTGTAAAAAAAACA 
ATCATTGACCCTGAAGAAGAAAAAGCTGCTTTCATTGAAGAAAACCGCAAAAAAGCTGCGCGTCGTCGTGTAGCTCGC 

SEQ ID 2608 

MVKKYQFVKGLATGVLATAATVAGAVFAVKKTIIDPEEEKAAFIEENRKKAARRRVAR 

SEQ ID 2609 

TTGAGAAGTATCATGAGAAAAATCAAACTTATAGCAGTTGTTGGTCCAACTGCGGTTGGGAAGACAGCATTAGGAATTGAATTAGCTAAAACTTTC 
AATGGCGAAATCATTAGTGGTGATAGTCAGCAAGTTTATCAGAAGTTAGATATCGGAACGGCTAAAGCTAGTAAAGAAGAGCAAGAACAAGCTTAT 
CATCACTTGATTGATGTTCGTGAAGTAAATGAGAACTATTCGGTTTATGATTTCGTCAAAGAGGCAAAAGTAGCTATTGATACGATTATTTCTAAG 
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GC3GAAAATTCCTATTATTGTTGGAGGTACTGGCCTATATTTACAGAGTTTGTTTGAGGGCTATCATTTAGGAGGCGAAGTCAATCAAGAAACTCTT 
ATGGCCTATCGTGAAAAATTAGAGTCTCTAAGTGATGAAGATTTATTTGAAAAGTTGACAGAACAATCCATTATTATACCACAAGTTAATCGTCGA 
CGTGCCATTCGTGCATTAGAATTGGCGAAGTTTGGGAATGATTTGCAAAATAGTGAAAGTCCGTATGATGTTTTATTAATTGGATTGAATGATGAT 
CGTCAGGTGCTTTATGATCGTATCAATAGACGAGTTGATTTGATGATGGACAATGGTCTCTTAGATGAAGCTAAATGGCTATACGATAACTACCCG 
AGTGTTCAAGCAAGTAAAGGAATTGGCTATAAAGAATTATTTCCTTACTTTTCAAAGCAAATACCATTAGAAGAAGCTGTTGATAAACTAAAACAA 
AATACCAGACGTTTTGCAAAACGCCAATTAACATGGTTTAGAAACCGTATGAATGTCGAATTTATTATGGTTGGTGAGGAAAATTATCAACAAAAA 
ATCAAGCGAAAAGTCAGTGATTTTTTATCATCAAAG 

SEQ ID 2610 

MRSIMRKIKLIAWGPTAVGKTALGIELAKTFNGEIISGDSQQVYQKLDIGTAKASKEEQEQAYHHLIDVREVNENYSVYDFVKEAKVAIDTIISK 
GKIPIIVGGTGLYLQSLFEGYHLGGEVNQETBMAYREKLESLSDEDLFEKLTEQSIIIPQVNRRRAIRALELAKFGNDLQNSESPYDVLLIGLNDD 
RQVLYDRINRRVDLMMDNGLLDEAKWLYDNYPSVQASKGIGYKELFPYFSKQIPLEEAVDKLKQNTRRFAKRQLTWFRNRMNVEFIMVGEENYQQK 
IKRKVSDFLSSK. 

SEQ ID 2611 

ATGACAAAAATAAAAATAGTTGTGATTGTTGGTCCGACAGCGGTTGGAAAAACAGCACTTGGGATTAGTTTAGCCAAGGCTTTTAATGGAGAAATT 
ATTTCAGGAGATAGCCAGCAAGTTTATCGACAGTTGGATATTGGAACAGCCAAGGCCACTCAAGAAGAGCAAGAAGCAGCGGTTCATCACTTAATT 
GATATTCGTGAGGTGACGGAGTCTTATTCGGCCTACGATTTTGTTCAAGATGCTCAAAAATCTATTTCAGATATTGTTAGTCGTGGGAAATTACCA 
ATTATTGTAGGTGGAACTGGTCTTTACTTACAAAGTTTACTCGAAGGTTATCATCTAGGAGGTCAAGTTGATCAAGAGGCGGTAAAAGCCTATCGG 
AATGAGTTGGAGCAATTGGACGATCACGACTTGTATGAACGCTTGCAAGTCAATAACATTACCATTGAGCAGGTGAATCGCAGACGGGCGATCCGA 
GCCCTTGAATTGGCTCAGTTTGCTGATGAATTAGAGAATGCCGAGACGGCTTATGAGCCGCTTATTATCGGCTTGAATGATGACCGCCAAGTCATC 
TATGACCGTATCAATCAGCGCGTGAATCGTATGATTGAAAACGGCTTATTGGAAGAAGCAAAATGGTTATATGAGCATTACCCGACTGTTCAGGCT 
AGTCGTGGCATAGGTTATAAGGAATTATTCCCCTATTTTGTAGGTGAAATGACTTTGGCAGAAGCTAGTGATCAATTAAAACAAAACACGAGACGT 
TTTGCCAAGCGACAGCTAACTTGGTTCCGCAATCGAATGGCTGTTAGCTTCACTGCCATAACGGCTCCTGATTACCCACAGGTAGTACATGATAGG 
GTCAGGGATTTTCTTGGTCAGAAAGAGAAGTCA 

SEQ ID 2612 

MTKIKIWIVGPTAVGKTALGISLAKAFNGEIISGDSQQVYRQLDIGTAKATQEEQEAAVHHLIDIREVTESYSAYDFVQDAQKSISDIVSRGKLP 
IIVGGTGLYLQSLLEGYHLGGQVDQEAVKAYRNELEQLDDHDLYERLQVNNITIEQVNRRRAIRALELAQFADELENAETAYEPLIIGLNDDRQVI 
YDRINQRVNRMIENGLLEEAKWLYEHYPTVQASRGIGYKELFPYFVGEMTLAEASDQLKQNTRRFAKRQLTWFRNRMAVSFTAITAPDYPQWHDR 
VRDFLGQKEKS 

SEQ ID 2613 

GTGATAGAAACTAAAGAAGAGCAAGAACGTGTTATTTTAGTTGGGGTAGAACTTCAAGATACTGAGAATTTTGAAATGTCCATGGAAGAACTTGCT 
AGCTTAGCTAAGACAGCAGGAGCAAATGTTGTTAATCATTATTATCAAAAAAGAGATAAATATGATAGTAAATCATTTATCGGATCTGGTAAATTA 
GAGGAGATAAAAGCTATTGTAGAAGCAGATGAGATTGATACCGTTGTGGTTAATAATCGTTTGACTCCGCGACAAAACTCTAATTTGGAAGCTGAA 
CTTGGTGTTAAAGTTATTGACCGTATGCAACTTATTTTAGATATCTTTGCTATGCGTGCTAGAAGTCATGAAGGAAAATTACAGGTTCATCTAGCG 
CAATrGAASTATATGTTACCACGCTTAGTTGGACAAGGTATTATGCTTAGTCGTCAAGCAGGAGGAATCGGAAGCCGAGGTCCAGGAGAATCTCAG 
TTAGAGTTGAATCGTCGTTCCATTCGTCATCAAATTTCTGATATCGAAAGACAATTGAAGATTGTAGAAAAAAATCGCGAGACAGTTCGAGAAAGA 
CGTGTTGATTCGACAACCTTTAAAATTGGATTAATTGGATATACAAATGCTGGCAAGTCAACTATTATGAATGTTTTAACCGATGATAAGCAATAT 
GAAGCCAATGAATTATTTGCAACGTTAGACGCTACAACCAAGCAGATCTATTTACAAAATCAATTTCAAGTCACTTTAACAGATACTGTTGGTTTT 
ATTCAAGATTTACCTACAGAGTTAGTTGCGGCTTTCAAGTCTACCTTAGAAGAAAGTCGACATGTCGATTTATTATTTCATGTTATTGATGCTAGT 
GACCCTAATCATGAAGAACACGAAAAAGTTGTTATGGAGATTCTTAAAGACTTAGATATGATAGATATTCCTCGTTTAGCGATATACAACAAGATG 
GATGTCACTGAGCAGCTGAATGCAACAACTTTTCCAAATGTGAGAATTGCAGCCAAAAAACAAGGGAGTAAGGATTTATTACGCCGTCTTATTGTG 
GATGAAATACGACATATCTTTGACGAATTTTCGATTAGAGTGCATCAAAATCAAGCATATAAGCTCTATGATCTCAATAAAATAGCATTGCTTGAT 
ACCTACACCTTTGAAGAAGAATACGAGAATATTACAGGCTATATTTCTCCTAAACAAAAATGGAAGCTGGAAGAATTTTATGAT 

SEQ ID 2614 

MIETKEEQERVILVGVELQDTENFEMSMEELASLAKTAGAW7NHYYQKRDKYDSKSFIGSGKLEEIKAIVEADEIDTVVVNNRLTPRQNSNLEAE 
LGVKVIDRMQLILDIFAMRARSHEGKLQVHLAQLKYMLPRLVGQGIMLSRQAGGIGSRGPGESQLELNRRSIRHQISDIERQLKIVEKNRETVRER 
RVDSTTFKIGLIGYTNAGKSTIMNVLTDDKQYEANELFATLDATTKQIYLQNQFQVTLTDTVGFIQDLPTELVAAFKSTLEESRHVDLLFHVIDAS 
DPNHEEHEKWMEILKDLDMIDIPRLAIYNKMDVTEQLNATTFPNVRIAAKKQGSKDLLRRLIVDEIRHIFDEFSIRVHQNQAYKLYDLNKIALLD 
TYTFEEEYENITGYISPKQKWKLEEFYD 

SEQ ID 26.15 

TTGGTAAAGGTGATGATTGAGACAAAGCGTCAGCAAGAAAGAGTGATTCTTTTAGGAGTTGAGCTTCAGACAACAGAACATTTTGACATGTCCATG 
ACAGAATTAGCTAATCTTGCCAAAA.CAGCTGGTGTCAAAGTTATGGCAAGTTTCAGCCAAAAACGAGAACGTTACGACAGCAAAACCTTTATCGGC 
TCAGGGAAACTGGATGAGATTAAGGCGATTGTGGAAGCTGATGAGATTGATGCAGTTATTGTGAACAATCGGTTGACTGCTAGGCAAAATGCTAAT 
CTAGAAGCTGTTTTAGAGGTAAAAGTCATTGACCGTATGCAGTTAATCTTAGATATTTTTGCCATGCGTGCCAGAAGCCATGAGGGCAAATTACAA 
GTACACCTTGCCCAATTGAAATATATGTTACCTCGTTTGGTTGGACAGGGCATCATGTTAAGTCGTCAAGCAGGTGGTATTGGGAGCCGTGGACCA 
GGTGAAAGCCAACTAGAGTTAAATCGCCGTTCGATTCGTCATCAGATTGCTGATATTGAACGCCAATTAACTCAGGTAGAGAAAAATCGTCAAACA 
ATTAGAGATCGTCGTGTGGGTTCAGATACCTTTAAAATTGGCTTGATTGGCTACACCAATGCTGGCAAGTCAACCATTATGAACTTGTTGACAGAT 
GACAGCCACTATGAAGCCAATGAATTATTTGCTACCTTAGATGCAACTACAAAGCAACTCTATTTAGAAAATCAATTTCAAGCAACCTTAACAGAC 
ACCGTAGGCTTTATTCAAGACTTGCCAAGGGAATTAGTGGCTGeTTTTAAATCAACCCTAGAAGAAAGCAAATATGTGGATTTGCTGTTACATGTG 
ATTGATGCGAGTGATCCCAATCATAGTGAGCAAGAAAAAGTGGTTTTAAACCrTCrAAAAGAGCTAGACATGCrTAATATTCCGCGrTTAGCTATT 
TATAACAAGGTGGATATAGCAGAACAATTCACAGCTACTGCTTTTCCAAATATCAGGATTTCAGCCCGTTCAAAGGATAGCAAAATTCTCTTGAGA 
CGTTTAATCATTGACCAAATTCGAGACCAGTTTGTTCCTTTTAGAATCAAAGTGCATCAAGACAAGGCGTACAAGCTATATGATTTGAATCGAGTT 
GCTCTTTTAGACCACTACACGTTTGACCAAGAAATAGAGGATATTTCGGGCTACATTTCCCCAAAACAGCAATGGAGACTTGACGATTTTTATGAA 

SEQ ID 2616 

LVKVMIETKRQQERVILLGVELQTTEHFDMSMTELANLAKTAGVKVMASFSQKRERYDSKTFIGSGKLDEIKAIVEADEIDAVIVWNRLTARQNAN 
LEAVLEVKVIDRMQLILDIFAMRARSHEGKLQVHLAQLKYMLPRLVGQGIMLSRQAGGIGSRGPGESQLELNRRSIRHQIADIERQLTQVEKNRQT 
IRDRRVGSDTFKIGLIGYTNAGKSTIMNLLTDDSHYEANELFATLDATTKQLYLENQFQATLTDTVGFIQDLPTELVAAFKSTLEESKYVDLLLHV 
IDASDPNHSEQEKWLNLLKELDMLNIPRLAIYNKVDIAEQFTATAFPNIRISARSKDSKILLRRLIIDQIRDQFVPFRIKVHQDKAYKLYDLNRV 
ALLDHYTFDQEIEDISGYISPKQQWRLDDFYE 

SEQ ID 2617 

ATGATTGATTATATTGATTTAGCTTTGACTTATGGTGGTTTTACGAGCTTAGATAAAGTTTATCTAGAGAAAAAACTAGATGGCCTCTCTAAGCAG 
CAACGACTTGATTTTATCACCCCACCTCCTAGTGTGATTAATGCTTATTTTGCTGAAATATATCAAAAGCAAGGGCCAGAAGCTGCAACTGATTAC 
TATTTTGATCTTTCCAAAGCCTTGGGCTTGTTTCCAAAACATTTATCGTTTGATGAAGAAAAACCTTTTATTCGTTTGAATTTATCAGGAAAATCA 
TTTGGTTTTGCTTACCTAAATGATCAAGAAGAAGCGAGTGTTTTTTCTGAAGTTAAAGAAGTCATTACACCGCAGTTACTCTTAGAAATTGCACAG 
ATTTTTCCTCAATATAAAGTCTATCGAGATCGGTCTGGTATCAGAATGGCAAAAATAGATTTTGACGAAACAGAATCTCAAAATATTACACCAGAA 
ACAAGTTTACTAGGGAATGTCTTACAACTTAAAAAAGATATTATTAAAATAACTAGTTTCAATCAAGAAGAGCTATTAGAGTTGGTTAAAACAAAG 
TCAGGTAAATACTATTATTCTAGTCAAGGACGTGAGTCAGTTATTTATATTGATACTAAATCTACTAAT 
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SEQ ID 2618 

MIDYIDLALTYGGFTSLDKVYLEKKLDGLSKQQRLDFITPPPSVINAYFAEIYQKQGPEAATDYYFDLSKALGLFPKHLSFDEEKPFIRLNLSGKS 
FGFAYLNDQEEASVFSEVKEVITPQLLLE1AQIFPQYKVYRDRSGIRMAKIDFDETESQNITPETSLLGNVLQLKKDIIKITSFNQEELLELVKTK 
SGKYYYSSQGRESVIYIDTKSTN 

SEQID2619 

TTGACGATTTTTATGAATAATTATATTGATTTAGCAAAAACCTATGGTGGATTTACTAGTCTGGATACCAACTACCTAAACCATCTGTTAGCCAGT 
TTGACAGACCAGCAAAAACTAGCTTTTATCACACCACCACCAAGTGTTATTAATGCCTACTTTGCTGAAATCTACCAGAAACAGTCACCGCAAGCT 
GCAACTGATTATTATTTTAATCTTTCTAAGGCTTTGGGGCTTTTTACTGACCAACCATCTTTTGAGGAAGAAAAGCCCTTTGTACGCCTCAATTTG 
TCTGGAAAAGCTTATGGTTTTGCTTACCAAAATGACCAAGAAGTTGCATTGGTATTTTCTGAAAAAGCAGAGCCTAAGAAACCCGAACTCTTCTTT 
GAATTAACACAAaTTTTCCCACAATATATGGTTTATGAGGACAAAGGCCAGCTTAAAATGCAGGCTAAGCAGTTTGAGCAAGGAGAATGTGAAGAC 
ATTACACCTGATGACACACTCTTGTCGAAGATTTACCGTCTGGCAAACGGTATCACCATGCTTAAGGGGTTTAATGTAGAGGAGTTATGGGCTCTT 
AGCCAAACATTTTCTGGTCAAAAGTATTATGATTTTGCCCAACGAGAATTTATGATTTACATCACCCAA 

SEQ ID 2620 

LTIFMNNYIDLAKTYGGFTSLDTNYLNHLLASLTDQQKLAFITPPPSVINAYFAEIYQKQSPQAATDYYFNLSKALGLFTDQPSFEEEKPFVRLNL 
SGKAYGFAYQNDQEVALVFSEKAEPKKPELFFELTQIFPQYMVYEDKGQLKMQAKQFEQGECEDITPDDTLLSKIYRLANGITMLKGFNVEELMAL 
SQTFSGQKYYDFAQREFMIYITQ 

SEQ ID 2621 

ATGGAAATTCAATTTTTAGGAACTGGAGCTGGTCAACCAGCGAAAGCTCGTAATGTTTCAAGTTTAGTCTTGAAATTATTAGATGAAATTAACGAG 
GTTTGGATGTTTGATTGTGGAGAGGGTACACAGCGTCAAATTTTAGAAACTACGATTAAACCTCGTAAAGTTAAAAAAATTTTTATCACGCACATG 
CACGGAGACCATGTTTTTGGTCTTCCAGGTTTTTTATCCAGTCGGGCTTTTCAAGCCAATGAAGAGCAGACAGATTTAGATATTTATGGACCGGTT 
GGTATAAAAAGTTTTGTTATGACTGCCTTAAGGACATCAGGTTCACGTTTACCTTATCGAATCCATTTTCACGAGTTTGATGAATCATCACTCGGA 
AAAATTATGGAAACAGATAAATTTACCGTTTATGCAGAAAAGCTAGATCATACTATCTTTTGTATGGGATATCGTGTTGTGCAAAAAGATCTTGAG 
GGCACTTTAGATGCTGAAGCATTGAAACTAGCAGGTGTTCCATTTGGTCCTCTTTTTGGGAAAGTCAAAAATGGTGAGAATGTTACCTTAGAAGAT 
GGTAGAGAAATTATTGCTAAAGATTATATTTCTGAACCGAAAAAGGGTAAAGTAATCACTATTTTGGGAGATACTAGAAAAACAGATGCAAGTATT 
AGGTTAGCTTTGGGCGCTGATGTTTTAGTTCACGAATCTACTTATGGTAAGGGTGATGAGCGAATTGCTAAATCGCATGGGCATTCAACCAATATG 
CAAGCAGCTGATATCGCTAAACAAGCAAATGCTAAACGACTATTATTAAATCATGTTAGTGCTCGTTTTATGGGGCGAGATTGTTGGCAAATGGAA 
GAAGATGCAAAGACGATTTTTTCAAATACCCATCTTGTTAGAGATTTGGAAGAAGTAGGTATA 

SEQ ID 2622 

ME IQFLGTGAGQPAKARNVS SLVLKLLDE INEVWMFDCGEGTQRQILETTI KPRKVKKI FI THMHGDHVFGLPGFLSSRAFQANEEQTDLD I YGPV 
GIKSFVMTALRTSGSRLPYRIHFHEFDESSLGKIMETDKFTVYAEKLDHTIFCMGYRWQKDLEGTLDAEALKLAGVPFGPLFGKVKNGENVTLED 
GREIIAKDYISEPKKGKVITILGDTRKTDASIRLALGADVLVHESTYGKGDERIAKSHGHSTNMOAADIAKQANAKRLLLNHVSARFMGRDCWQME 
EDAKTIFSNTHLVRDLEEVGI 

SEQ ID 2623 

ATGGAATTACAATTTTTAGGAACTGGAGCTGGTCAACCAGCCAAGCAGCGCAATGTGTCAAGTCTTGCCTTGAAATTACTAGACGAAATCAATGAA 
GTCTGGATGTTTGATTGCGGTGAAGGAACGCAAAGACAAATTTTAGAAACGACGATTAAGCCACGAAAAATAAGAAAGATTTTCATTACTCATTTG 
CATGGAGACCACATTTTTGGATTACCAGGATTTTTATCAAGTCGGTCTTTTCAAGCTAGTGAAGAACAGACAGATCTTGATATTTATGGACCAATT 
GGCATTAAAACTTACGTGTTAACTAGTCTAAAAGTTTCTGGAGCGCGTGTACCTTATCAGATTCATTTTCATGAATTTGATGACAAATCATTAGGT 
AAAATAATGGAAACAGATAAGTTTGAGGTCTATGCAGAGCGTCTGGCGCATACCATTTTTTGCATGGGTTATCGAGTAGTTCAAAAAGACTTAGAA 
GGAACCCTAGAOTCAGAAGCCTTAAAAGCAGCGGGTGTTCCTTTTGGACCACTCTTTGGCAAAATTAAAAATGGTCAAGACGTTGAGTTGGAAGAC 
GGCCGCCTGATTTGTGCCAAAGATTATATTTCTGCCCCTAAAAAAGGCAAAATCATCACCATTATCGGCGATACGCGCAAAACGTCTGCCAGTGTT 
AAACTCGCTAAAGATGCAGATGTTTTGGTTCATGAATCCACCTATGGTAAGGGTGACGAGCGGATTGCGAGAAATCACGGGCATTCTACCAACATG 
CAGGCAGCACAAATCGCTCATGAAGCAGGCGCAAAACGCCTCTTGCTCAATCATGTATCAGCTCGCTTTTTAGGGCGTGATTGTCGCCAGATGGAA 
AAAGATGCCGCCACTATATTTGAAAATGTTAAAATGGTACAAGATTTAGAGGAAGTGATTATT 

SEQ ID 2624 

MELQFLGTGAGQPAKQRNVSSLALKLLDEINEVWMFDCGEGTQRQILETTIKPRKIRKIFITHLHGDHIFGLPGFLSSRSFQASEEQTDLDIYGPI 
GIKTYVLTSLKVSGARVPYQIHFHEFDDKSLGKIMETDKFEVYAERLAHTIFCMGYRWQKDLEGTLDAEALKAAGVPFGPLFGKIKNGQDVELED 
GRLICAKDYISAPKKGKIITIIGDTRKTSASVKLAKDADVLVHESTYGKGDERIARNHGHSTNMQAAQIAHEAGAKRLLLNHVSARFLGRDCRQME 
KDAATI FENVKMVQDLEEVI I 

SEQ ID 2625 

ATGGCAAGAACGATACTGATTACAGGAGCTTCTGGTGGTTTAGCACAGGCAATTATTAACCAATTACCCCAAGACGACCATTTAATTGTCACAGGG 
AGATCAAGAGAAAAACTTGAAAAGCTTTATGGAAAGAGACCAAACACCTTATGTTTATCACTAGATATAACTAATGACAATGCTGTAACGAATATG 
ATTGAAAAAATTTATGGTGAATTTGGTCAAATTGATATTTTAATTAATAATGCTGGATTTGGTTCTTTTAAAGAATTTTGGGATTATAGTGATGAA 
GAAGTCAAAGACATGTTTGCTGTGAATACATTTGCAACGATGTCTATAGCTCGTCAGATAGGACATAAGATGTCTCTTGTAAAATCTGGTCATATC 
GTTAATATTGCAAGCATGGCTGGCCTCATAGCAACAAGTAAAGCTAGCGTTTATGGGGCTAGTAAGTTTGCTGTCGTTGGATTTTCGAATGCTCTT 
CGTTTAGAATTAGCAGAAAAAAATGTTTATGTGACAAGTGTAAACCCTGGACCAATCAAAACAGGATTTTTTGCTCAGGCTGATCCAAGTGGTGAT 
TATTTAGCAAGTATAGGTCGTTTTGCTCTAACACCAGAAAAAGTATCTAAAAAAGTAGTTTCTATTCTTGGAAAAAATAAGAGAGAATTAAATCTT 
CCTTTTATATTAGCTTTTGCGCATAAATATTATAGTTTATTTCCAAAAACAGCTGATTATTTTGCCAGAAAGGTATTCAATTATAAA 

SEQ ID 2626 

MARTILITGASGGLAQAIINQLPQDDHLIVTGRSREKLEKLYGKRPNTLCLSLDITNDNAVTNMIEKIYGEFGQIDILINNAGFGSFKEFWDYSDE 
EVKDMFAVnTFATMSIARQIGHKMSLVKSGHIWIAS^ffiGLIATSKASWGASKFAWGFSNALRI,ELAEKNVYVTS'OTPGPIKTGFFAQADPSGD 
YLASIGRFALTPEKVSKKWSILGKNKRELNLPFILAFAHKYYSLFPKTADYFARKVFNYK 

SEQ ID 2627 

ATGGCACAAAGAATCATTGTTATCACGGGAGCTTCTGGAGGACTGGCTCAGGCAATTGTTAAGCAGTTACCCAAGGAAGACAGCTTGATTTTATTA 
GGACGTAACAAAGAACGCCTAGAACACTGTTATCAGCATATTGACAACAAAGAATGCCTCGAGTTGGATATTACCAATCCAGTAGCCATTGAGAAA 
ATGGTCGCCCAGATTTACCAGCGCTATGGCCGTATTGATGTCTTGATTAATAATGCTGGCTACGGAGCTTTCAAAGGCTTTGAAGAGTTTTCTGCC 
CAAGAAATAGCTGATATGTTTCAGGTTAACACCCTAGCGAGCATTCACTTTGCTTGCTTGATTGGTCAGAAAATGGCAGAGCAGGGGCAAGGTCAC 
CTTATTAATATTGTGTCCATGGCAGGCTTGATTGCGTCAGCCAAATCGAGCATTTATTCAGCCACCAAGTTTGCCCTTATCGGATTTTCCAATGCC 
CTTCGCTTAGAATTAGCGGATAAAGGGGTTTACGTGACCACCGTGAATCCAGGTCCCATTGCCACCAAGTTTTTTGACCAAGCTGACCCGTCTGGA 
CATTATTTGGAAAGCGTTGGTAAATTTACTCTCCAACCAAATCAAGTGGCTAAGCGTTTGGTTTCTATTATCGGGAAAAATAAACGAGAATTGAAT 
TTGCCCTTTAGTTTAGCGGTGACCCATCAATTTTACACCCTTTTCCCTAAATTATCTGATTATCTTGCAAGAAAGGTATTTAATTATAAA 

SEQ ID 2628 

MAQRIIVITGASGGLAQAIVKQLPKEDSLILLGRNKERLEHCYQHIDNKECLELDITNPVAIEKMVAQIYQRYGRIDVLINNAGYGAFKGFEEFSA 
QEIADMFQVNTLASIHFACLIGQKMAEQGQGHLINIVSMAGLIASAKSSIYSATKFALIGFSNALRLELADKGVYVTTVNPGPIATKFFDQADPSG 
HYLESVGKFTLQPNQVAKRLVSIIGKNKRELNLPFSLAVTHQFYTLFPKLSDYLARKVFNYK 

SEQ ID 2629 
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ATGATATCTGCTAAGTATAGTTGGGTCCTCAATAACCAAAAGCCAGACGCTGGCTTTTTTGAGGCTTCAAAAAAAGAAAAGATAAGTGAAGCGGTG 
GCTTCCTTAATTTATTCGCGAGGTATTAAGACATCAGCGGAATTACATCATTTTTTACAAACTAATTTGGAAAATCTCCATGATCCTTATTTGTTA 
AATGATATGGATAAAGCTGTTAATCGTATTAGACGAGCTATTGAAAATAATGAAACTATTTTAGTTTATGGAGACTATGATGCTGATGGAATGACA 
TCAGCATCAATCATGAAAGAAGCATTAGATATGATGGGAGCTGAAGTCCAGGTTTATCTCCCAAATCGCTTTACAGATGGTTACGGTCCCAATCAA 
AGTGTTTATAAATATTTTATTGAACAACAAGATGTTTCATTAATCATTACGGTTGATAATGGTGTGGCAGGGCATGAAGCAATTACATATGCTCAA 
AATCAAGGTGTGGACGTGGTAGTTACTGATCATCACAGTATGCCAGCAGATTTACCTTGTGCTTATGCTATTATTCACCCAGAACATCCTGATGCT 
AATTATCCATTTCCTTATTTAGCAGGGTGTGGTGTTGCTTTCAAAGTAGCTTGTGCTCTCTTAGAAACAATCCCGACAGAAATGTTGGATTTGGTT 
GCTATTGGGACGATTGCAGATATGGTTAGCCTAACTGATGAAAATCGTATCATGGTAAAAGCTGGACTTGAAGTTATGAAAGATAGTGAAAGAATA 
GGCTTACAGGAGCTAATATCTTTATCAAATATTGATTTAAAAACACTAAATGAAGAAACTATTGGATTTAAAATTGCTCCACAATTAAACGCTTTA 
GGAAGACTTGATGACCCTAATCCAGCTATTGAATTACTAACAGGGTTTGATGATGAAGAATCTCAAGCAATAGCCCAAATGATTGATCAAAAAAAT 
GAAGAGCGCAAAGAAATCGTTCAAACTATCTTTGACCAAGCTATGCAAATGCTTGATCAAACAAAGCCTGTACAAGTTTTAGCAAAAGAAAATTGG 
CATCCAGGGGTTTTAGGTATTGTGGCGGGTCGTATTTTAGAGAGAACTGGACAACCTGTTATTGTTTTGAATATTGAAGATGGTATTGCTAAAGGA 
AGTGCCAGAAGTGTAGAAGCACTTGATATTTTTCAAGCTTTTGACCAGCATCGAGAATTATTCATTGCTTTTGGAGGTCACAGCGGAGCAGCAGGC 
ATGACTTTAGAGGAAAGTAAAGTAGGTGATCTTTCTCAAGTTTTATGTGACTATATCTCTAAAAAACAATTGGACATGAGTCAGAAAAAAACTCTG 
ACAATTGATAGTGAGCTACGTTTTGACGAACTTAGTTTAGACACTGTTAGAGATTTTGAAAAGTTAGCGCCATTTGGAATGGATAATAAAAAACCA 
GTCTTTTTGTTAAAAGATTTTAAAGTGAGTCAAGCCAGAGTCATGGGGCAAAACGGTGCTCATCTGAAATTAAAACTAGAACAAGATGGACAAGCA 
CTTGATTTGGTAGCATTTAATATGGGGAGTCAACTACAAGAGTTCCAACAAGCACAACATTTGGAGTTAGCTGTCACTTTATCTGTTAATCAATGG 
AATGGTGCCACAACCCTACAATTAATGTTGGAGGATGCGCGTGTAGACGGTATTCAATTATTTGATATTAGAAGCAAAGCAAGTAGTTTACCTCAT 
GGAGTGCCAATCCTGTCTCAAGAAGAGCAGAGCAAAGAAGTTATTCTTTTGACTGTTCCCGATCATCCACAAGAATTAAAACAAATGACTCAAGGT 
AAACAGTTTGATGCCATCTATTTTAAAAATGAGATACCAAAAAATTATTTTATATCTGGTTATGGTACACGTGATCAGTTTGCTAGTTTATATAAA 
ACAATATATCAATTCCCAGAATTTGACGTTCGTTATAAGTTAAAAGAGCTCAGTTCCTACCTTCATATCCCTGATATTTTATTAATTAAAATGATT 
CAAATTTTTGAAGAACTACATTTTGTTACGATTACAGAAGGGATTATGACAGTCAATAAAGAAGCAGAAAAGCGAGATATCTCTGAGAGTCAAATT 
TATCAAGAATTAAAAGAGACAGTTAAGTTTCAAGAATTAATGGCTTTAGGGACACCTAAAGAAATATATGATTTTATGATGAGT 

SEQ ID 2630 

MISAKYSWVLNNQKPDAGFFEASKKEKISEAVASLIYSRGIKTSAELHHFLQTNLENLHDPYLLNDMDKAVNRIRRAIENNETILVYGDYDADGMT 
SASIMKEALDMMGAEVQVYLPNRFTDGYGPNQSVYKYFIEQQDVSLIITVDNGVAGHEAITYAQNQGVDWVTDHHSMPADLPCAYAIIHPEHPDA 
NYPFPYLAGCGVAFKVACALLETIPTEMLDLVAIGTIADMVSLTDEKRIMVKAGLEVMKDSERIGLQELISLSNIDLKTLNEETIGFKIAPQLKAL 
GRLDDPNPAIELLTGFDDEESQAIAQMIDQKNEERKEIVQTIFDQAMQMLDQTKPVQVLAKENWHPGVLGIVAGRILERTGQPVIVLNIEDGIAKG 
SARSVEALDIFQAFDQHRELFIAFGGHSGAAGMTLEESKVGDLSQVLCDYISKKQLDMSQKKTLTIDSELRFDELSLDTVRDFEKLAPFGMDNKKP 
VFLLKDFKVSQARVMGQNGAHLKLKLEQDGQALDLVAFNMGSQLQEFQQAQHLELAVTLSVNQWNGATTLQLMLEDARVDGIQLFDIRSKASSLPH 
GVPILSQEEQSKEVILLTVPDHPQELKQMTQGKQFDAIYFKNEIPKNYFISGYGTRDQFASLYKTIYQFPEFDVRYKLKELSSYLHIPDILLIKMI 
QIFEELHFVTITEGIMTVNKEAEKRDISESQIYQELKETVKFQELMALGTPKEIYDFMMS 

SEQ ID 2631 

ATGATTAAATCCAAATATAGCTGGAAAATAAAAGACAAGAAGCCAGATGATGGCTTCTTTAAGCTAGCAAAGACAAAAGGTCTAACCCAGACCGCC 
GCTCAGTTGATTTATGATCGAGGGATAAGGACTGAAGAAGCCTTAGATGAGTTTTTAACAGCGGACTTGTCTCAACTGCATGATCCTTACTTGCTA 
CATGACATGGCAAAAGCTGTGCCAAGAATTCGTCAAGCTATTGAAGAGGGCGAACGAATTCTCATTTACGGCGACTATGATGCTGATGGCATGACG 
TCGGCTTCTATTGTCAAAGAAACCCTAGACATGATGGGAGCAGAGCCTTTGGTTTATCTTCCCAACCGCTTTACAGATGGCTATGGCCCCAACCAG 
AGCGTCTATAAATATTTTATTGAGCAGGAAGCTGTGTCCCTAATTATCACGGTTGATAATGGCGTGGCCGGACATGAAGCGATTAGATATGCTCAA 
GAACAGGAAGTTGATGTTATTGTAACTGACCATCATAGCCTGCCTGAAGAATTGCCAGAAGCCTTTGCCATCATTCATCCTGAGCATCCTGATGCT 
GATTATCCCTTTAAACACTTAGCTGGCTGTGGCGTTGCCTTTAAATTGGCAACAGCTTTGCTAGAAAGTTTACCAACAGACTGTCTAGACTTGGTA 
GCTATTGGAACCATTGCCGATATGGTAAGCTTGACAGGTGAAAACCGTGTTTTAGTCAAAAATGGTCTGGCCATGCTCAAACACACCGAAAGAGTG 
GGCTTGCAGGAGTTGATGTCCTTGTCTCCTATTGATTTGGAACATTTTAATGAAGACGCCATTGGCTTTCAGATTGCTCCGCAATTAAATGCTTTA 
GGGCGCTTAGATGACCCTAATCCAGCCATTGAGCTACTGACGGGCTTTGATGACCAAGAAGCTCAAGCGATTGCCTTGATGATTAAGAAAAAAAAT 
GAAGAGCGTAAGGCCTTAGTCCAAGACATTTTTGATCAAGCGATGGCTATGGTTGATCCTCAAAAACCTGTTCAAGTCTTGGCACAAGCTGGCTGG 
CATCCTGGTGTTCTTGGGATTGTCGCTGGTCGTATCATGGAAACTATTGGACAAACGGTCGTCGTTTTGACCATTGATAATGGCTTTGCAAAAGGC 
TCGGCCAGAAGTTTAGAAGCTATTAATATTTTTGAAGCCTTAAATGGCAAGCGTGAGTTATTTACAGCCTTTGGGGGACATGCTGGTGCAGCAGGA 
ATGACCCTGCCCGTTGACAACTTGGAAGCTCTTTCAGACTTTCTTTGTCAGTTTGTGATAGAACGTGGCTTAGATCAGACTGCCAAAAATACGTTA 
ACTATTGATGAAAGACTGTCTTTGGACGACCTTAGCCTTGATATTTTAAAGAGTTTAGATAAATTAGCCCCTTATGGGATGGATCATCAAAAGCCG 
GTCTTTTATGTCAAGGACATAAGGGTTAGTCAAGCGCGTACCATAGGGCAAGACCAGAGCCATCTTAAATTTAAAGTCAGTCAGGGCAAAGCTTCC 
TTTGACGTACTGGCTTTTGGTCAAGGAAGTCAACTGCAAGAGTTCCGACAAGCTACTGGTTTAGAATTAGCAGTTACCTTATCTGTCAACCATTGG 
AATGGGAACACGAGTCTCCAATTCATGTTAGTAGATGCTCGTGTTGACGGAGTGCAACTTCTTGACTTAAGGACAAAAACAGCCAAAGTTCCTGAA 
GGTATTCCGACTATTGAAGAAGACCCAAATGCCAGAGTCATTCTGATTAATGACATCCCTGAAGATTTCAAAACCTGGCGCAACCAGTTTGTTCAC 
AAGGATTTTGACGCCATCTATTTTAAAAATCAGATGAAACATCCTTATTATTTAACAGGATTTGGCAGCAGAGAGCAGTTTGCCAAGCTCTACAAA 
ACCATCTATCAGTTTCCTGAATTTGATTTACGACATAAATTGACAGAGTTGAGTCACTATTTAAACATAGAAAAACTTTTACTGATTAAGTTGATT 
CAAATTTTTGAAGAGTTGTCTTTTGTGACGATTGACGATGGGCTGATGACGGTTAACCCCCAAGCGCAAAAACGAGAGATTTCAGAGAGCCACATT 
TACCAAGACTTAAAAGAATTGGTGAAATTTCAAGAAATCATGGCTTTGGCTAGCCCGAAAGAGATGTATGATTATTTGGTGAAATCAAACGATCAA 

SEQ ID 2632 

MIKSKYSWKIKDKKPDDGFFKLAKTKGLTQTAAQLIYDRGIRTEEALDEFLTADLSQLHDPYLLHDMAKAVPRIRQAIEEGERILIYGDYDADGMT 
SASIVKETLDMMGAEPLVYLPNRFTDGYGPNQSVYKYFIEQEAVSLIITVDNGVAGHEAIRYAQEQEVDVIVTDHHSLPEELPEAFAIIHPEHPDA 
DYPFKHLAGCGVAFKLATALLESLPTDCLDDVAIGTIADMVSLTGENRVLVKNGLAMLKHTERVGLQELMSLSPIDLEHFNEDAIGFQIAPQLNAL 
GRLDDPNPAIELLTGFDDQEAQA1ALMIKKKNEERKALVQDIFDQAMAMVDPQKPVQVLAQAGWHPGVLGIVAGRIMETIGQTWVLTIDNGFAKG 
SARSLEAINIFEALNGKRELFTAFGGHAGAAGMTLPVDNLEALSDFLCQFVIERGLDQTAKNTLTIDERLSLDDLSLDILKSLDKLAPYGMDHQKP 
VFYVKDIRVSQARTIGQDQSHLKFKVSQGKASFDVLAFGQGSQLQEFRQATGLELAVTLSVNHWNGNTSLQFMLVDARVDGVQLLDLRTKTAKVPE 
GIPTIEEDPNARVILINDIPEDFKTWRNQFVHKDFDAIYFKNQMKHPYYLTGFGSREQFAKLYKTIYQFPEFDLRHKLTELSHYLNIEKLLLIKLI 
QIFEELSFVTIDDGLMTVNPQAQKREISESHIYQDLKELVKFQEIMALASPKEMYDYLVKSNDQ 

SEQ ID 2633 

TTGCAAATATTATTAAAATATAATAAAATTAAGAAAATAATGGAATTTTTGATAAAGAATATTAAAGGCGAGGATAAAATCTATGAGACCTATCGT 

SEQ ID 2634 

MQILLKYNKIKKIMEFLIKNIKGEDKIYETYR 

SEQ ID 2635 

ATGAGACCTATCGTTAGAAAAAAGATGTACAAAAAAGGCAAATTTTGGGTCGTTGCAGGTATCGTTACCATTTTAGGTGGTAGTGCAATTCTTGGT 
CAAGATGTCAAGGCAGAACAGGCAGAAGCAGTAACTTCAACGATCTCAGAGAAAACTGATAGCAGTCAGACTATTTCGGATACTTCCAAGTTAACG 
TTACCTGTTAATTCCTCGGAGGCTATGAAAAATAGTGCAGAGCCTTTAATAAAAACAGCCTTTGCTACATCTGTTTCATCTAATCCTAGAGAGATA 
GCAGCTACCCCAGTCAAAACCTTTGATGCTAGCTCAAAAGTTGTTGTAAAAGCTAGTACTGCTGAGCACTCAGCAAATCAAACAAATTCTAATGTT 
AATCAAGTAGCTAATGATAGTGAAGTTATTACTCAACAAAATTCAACAAAGCAATTACCAACAGTGACTTACTCTGCTCATGTTCAAGATATTGGA 
TGGCAAAAGTCGGTTGATAATGCAACAGTTTCAGGAACAGTAGGACAAGAAAAGCAGGTTGAGGCAATAAAATTGTCTATTAAAGCACCTGAAGGA 
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ATAACAGGAAAACTTAGCTATAAAACTTATGTTAAAGGACAAGGTTGGCAACCTTCAGTAGAGAGTGGTCAAGTTAGTGGTACTGTTGGTCAGAGT 
AGACCTATTGAAGCACTAAGCATTAACCTTACTGATAATTTACAAAAATTATATGATGTCTATTATCGTGTTCATGTTCAAGATATCGGGTGGATG 
GCTTGGGCTAAAAATGGAGCTTACGCTGGGACTTTGGGAATGTCAAAGCGCCTTGAAGCTTACGAAGTAAAATTTACCCTTAAAGGACAATCTGTT 
TTAACACCAACTATACCTAAGGAAGAGAGACCTGTCTTAAATTATCAGGTTAAGGTAGGCCAAAATGGTTGGCAATCTAATAAACTTGAAGGACAA 
ATGGCGGGAACTTTAGGAGAATCCAAAGCCCTAGATGGAGTAAAATTCACTCTTAGCACCTTGAAGTATGGGGACATTCTCTATCGTACTCATGTA 
CAAGATAAAGGTTGGGGAGAAATTTTAGGTAGTCAAACAAGTAAGGATTATCAAGGAAAAAGACTAGAAGCTATTCAATTGGACTTAAGTGGGAAT 
TTAAAACAAAATTATGATATTTATTATCGCGCTCACGTCCAAGATAAAGGTTGGATGGCTTGGCAAAAAAATAATAGTGTAGCAGGTACAGTCGGA 
GAATCGAAACGTTTAGAGGCTTTGGAGGTAAAACTAGTAGCTAAAGCTTCAGATTTTAGTTCCCAAACAAATCATTCATTCTTAGAAATGAAGCAT 
CCTGGATTAAGTTATCAAACTTATCTTCAAAAAGATGGTTGGAAACCAACGGTTTTGGAAGGCCAATTAGGAGGTAGTATTGGACTTTCAAAATCT 
ATAAAAGCCATCAAACTTAACTTAGGTAGTACAGCTCTAGGAAATATAGAATATAGAACTTTTCTTAATGGTTCAGGTTGGCAAACTGTTGTTAAT 
. TCAGGGAGAGAAAGTAATGTACCAAATGAATCTCAACAAGTAGAAGCTATTCAGATGCGATTGACAGGTCTGCTATCGAAAACCTATAGTGTGATG 
TATCGAGTTCACATGCAAGATTATGGTTGGCAGGATTGGACTTATAACAATGACATCGCTGGTAGTACTAACCAAGGAAAACGAATTGAAGCAATC 
GAAATTAAATTAGTTGAGACTGCTAAAATACCGGTAACTGTCCAAACGACTTATAAGGGAACTGGAAACTATAATGTACGAGTGACAAATGTTATT 
AGTCCTGGGGATTTAAAAATTGCTATTTGGTCAGATAAAAACAATCAGGATGACCTTAAGTGGTATACCGTCGCACCCAAAAATCATGAAGCTACA 
TTGACATTTAATGTTACAAATCATAGAGACAATGGTAAATACTTTATCCATGTTTATCAGGAAAATGCTTCTAATCAAAAACAATTATTGGTAAAA 
ACTTCTCTACAAGTCGCACATTCAAATTATAATACTCCTTACTTTAGCCAACGTGATGGAAGGTGGGCAAGTCGAAGATATGGTATGGCAACTTTA 
GGAGAAACTGGTTGTGTACCAACTTCTCTAGCTATGATTTTGTCTTCTTTGAAAGGAGAAACTGTTTTACCAACGCAAATTGCAGATTACCTTTAC 
CATAAGACAGTTGAATTTAATCGTGGTGTTCAAGGAACAACTTCTAGAGGAATTTTAAAAGCAGCCAAAGAATGGGGTGTAACTGCAACTGCATTA 
GGAACTCAAGCTAACCTTGTACAAGCGTTGAAGGATGGTTATCATGTCCTAGCGGCAGTACAAAATAATGTTTTTGTTCTTCATGGAAGTCATGAA 
ATCGTTCTCAAAGGATATAATAACGGACTGACACATGTCTCTGACCCTTACACACCGTCCTTGTCTGGTTGGTATCCAATTTCACAACTTTGGAAA 
GAACAGAGCTATTATAGTGAGGATAGAATTGATATTGGAGCACCTTTTGTCAAGGTAACAGATGCC 

SEQ ID 2636 

MRPIVRKKMYKKGKFWWAGIVTILGGSAILGQDVKAEQAEAVTSTISEKTDSSQTISDTSKLTLPVNSSEAMKNSAEPLIKTAFATSVSSNPREI 
AATPVKTFDASSKVWKASTAEHSANQTNSNVNQVANDSEVITQQNSTKQLPTVTYSAHVQDIGWQKSVDNATVSGTVGQEKQVEAIKLSIKA.PEG 
ITGKLSYKTYVKGQGWQPSVESGQVSGTVGQSRPIEALSINLTDNLQKLYDVYYRVHVQDIGWMAWAKNGAYAGTLGMSKRLEAYEVKFTLKGQSV 
LTPTIPKEERPVLNYQVKVGQNGWQSNKLEGQMAGTLGESKALDGVKFTLSTLKYGDILYRTHVQDKGWGEILGSQTSKDYQGKRLEAIQLDLSGN 
LKQNYDIYYRAHVQDKGWMAWQKNNSVAGTVGESKRLEALEVKLVAKASDFSSQTNHSFLEMKHPGLSYQTYLQBCDGWKPTVLEGQLGGSIGLSKS 
IKAIKLNLGSTALGNIEYRTFLNGSGWQTWNSGRESNVPNESQQVEAIQMRLTGLLSKTYSVMYRVHMQDYGWQDWTYNNDIAGSTNQGKRIEAI 
EIKLVETAKIPVTVQTTYKGTGNYNVRVT1WISPGDLKIAIWSDKNNQDDLKWYTVAPKNHEATLTFNVTNHRDNGKYFIHVYQENASNQKQLLVK 
TSLQVAHSNYNTPYFSQRDGRWASRRYGMATLGETGCVPTSLAMILSSLKGETVLPTQIADYLYHKTVEFNRGVQGTTSRGILKAAKEWGVTATAL 
GTQANLVQALKDGYHVLAAVQNNVFVLHGSHEIVLKGYNNGLTHVSDPYTPSLSGWYPISQLWKEQSYYSEDRIDIGAPFVKVTDA 

SEQ ID 2637 

ATGGATTTAAATAATTACATCGCTTCAATTGAAAACTATCCTCAAGAAGGAATTACTTTCCGTGATATCTCCCCATTAATGGCTGATGGTAAAGCA 
TACAGCTATGCTGTTCGTGAAATTGTACAATATGCTGCTGATAAAGATATTGATATGATTGTTGGACCAGAAGCTCGTGGCTTTATTGTTGGTTGC 
CCAGTTGCTTATGCTCTTGGTATTGGTTTTGCTCCAGTCCGTAAACCAGGTAAATTACCACGCGAAGTTATTTCAGCTGACTATGAAAAAGAATAT 
GGTCTTGATACATTGACAATGCACGCAGATGCTATTAAACCAGGCCAACGTGTTTTAATTGTTGATGACCTTTTAGCTACTGGTGGAACAGTAAAA 
GCGACAATTGAAATGATTGAAAAACTTGGTGGCGTTGTCGCAGGCTGTGCTTTCCTAGTTGAACTTGATGGATTAAATGGTCGTAAAGCTATTGAA 
GGTTATGATACTAAGGTATTGATGAACTTTCCAGGA 

SEQ ID 2638 

MDLNKYIASIENYPQEGITFRDISPLMADGKAYSYAVREIVQYAADKDIDMIVGPEARGFIVGCPVAYALGIGFAPVRKPGKLPREVISADYEKEY 
GLDTLTMHADAIKPGQRVLIVDDLLATGGTVKATIEMIEKLGGWAGCAFLVELDGLKGRKAIEGYDTKVLMNFPG 

SEQ ID 2639 

ATGGATTTAACAAATTACATTGCATCGATCAAAGATTACCCTAAAGCTGGTATTACGTTTCGAGATATCTCACCTTTAATGGCTGACGGTAAAGCA 
TATAGCTATGCTATTCGTGAAATAGCACAGTACGCTTGTGATAAAGATATTGATATGGTTGTTGGACCTGAAGCGCGTGGTTTTATCATTGGTTGT 
CCTGTTGCAGTTGAGTTAGGAATTGGTTTTGCTCCCGTTCGTAAACCAGGAAAACTGCCAAGAGATGTTGTCTCTGCCGATTACGAAAAAGAATAT 
GGTCTTGATACTTTAACTATGCATGCAGATGCTATTAAGCCTGGACAACGTGTTTTGATTGTCGATGATTTACTAGCGACTGGCGGTACAGTAAAA 
GCAaCTATTGAAATGATTGAAAAACTTGGTGGTATTGTAGCTGGTTGTGCCTTCCTTATTGAATTAGAAGGTTTAAATGGACGCCATGCTATTAGG 
AACTATGACTATAAAGTCTTAATGCAGTTTCCTGGG 

SEQ ID 2640 

MDLTHYIASIKDYPKAGITFRDISPLMADGKAYSYAIREIAQYACDKDIDMWGPEARGFIIGCPVAVELGIGFAPVRKPGKLPRDWSADYEKEY 
GLDTLTMHADAI KPGQRVL I VDDLLATGGTVKATI EMI EKLGGI VAGCAFL.I ELEGLNGRHAI RNYDYKVLMQFPG 

SEQ ID 2641 

ATGACTTATTTGGAACAATATCAGTCAGGGCAATTGACTCTACCAAGTGCTTTATTTTTTCACTTTAAATCTATTTTTAAGACAGCftGACGATTTT 
TTAGTTTGGCAATTTTTCTATTTACAAAATACAACTAATTTATCCGATCTAACACCGAGCCGTATTGCGACATCACTTGATAAAACAGTGGCAGAT 
ATCAATCGTTCTATATCGAATTTAACAAGTCAAGGTTTACTAGATGTCAAAACAATTGAGTTGAATCATGAAATCGAGATTATCTTTGATACAAGC 
CCTGTGTTTGCTAAATTAGATAAACTTTTCGAAGAGGATAATCAAGTAATAATAGACAATAAAACCTCTGATTCGAATCGTCTGAAAGATTTAGTA 
GGAGACTTCGAACGTGAATTAGGTCGCTTATTAAGTCCTTTTGAATTAGAAGATTTACAAAAGACACTGCAAGAAGATCAGACAGATCCTGATATT 
GTTAGGGCAGCTCTTAGAGAAGCGGTTTTCAATGGGAAAACAAGTTGGAATTATATCAATGCTATCCTTCGCAACTGGCGGCGTGAAGGATTGACG 
ACACTTCGACAAATTGAAGAGAGAAAACAAGCACGTGAAGATAACCAAATGAAAGATTTAGCGATTTCGGATGATTTTAAAAATGCAATGAATTTA 
TGGGAA 

SEQ ID 2642 

MTYLEQYQSGQLTLPSALFFHFKSIFKTADDFLVWQFFYLQNTTNLSDLTPSRIATSLDKTVADINRSISNLTSQGLLDVKTIELNHEIEIIFDTS 
PVFAKLDKLFEEDNQVIIDNKTSDSNRLKDLVGDFERELGRLLSPFELEDLQKTLQEDQTDPDIVRAALREAVFNGKTSWNYINAILRNWRREGLT 
TLRQIEERKQAREDNQMKDLAISDDFKNAMNLWE 

SEQ ID 2643 

ATGAGTTTTTTAGAACATTATAAGTCAGGTAATTTGGTTATCCCAAGTGCCTTGCTTTTTCATTACAAAGATCTTTTTAAGAGCTCAGATGATTTT 
TTGGTCTGGCAGTTTTTCTATCTTCAAAATACGACAAAGCGAGACGACTTAGCACCCAGTCAAATTGCTCATGCGCTTGGAAAATCAGTTGCTGAT 
ATTAATAAAATCATTTCATCTTTGACTAATCAAGGGCTTTTAGATATGCGGACAATTGAACTTACTGGAGAAATTGAAATTATTTTTGATGCGAGT 
CCTGTGTTAGCCAAGTTAGATCAATTGTTTGTCAGTCAAACGGCAACTGAAATTGACAAACAAGAAACACCAAATCATTTCAAACGATTAGTTGAT 
GAATTTGAACGTGAACTAGGACGATTCTTGAGTCCTTTTGAGTTAGAAGATCTTGAAAAAACGCTTCGTGATGATAAAACAGATCCTGATTTGATA 
CGAGAAGCTTTAAAAGAAGCTGTCTTCAACGGCAAAACAAATTGGAAATATATCCAGGCTATCTTACGTAATTGGCGAAAAGAAGGTATTGTTAAT 
CTTCGACAAGTAGAAGAACGTAGACGTGTTAGAGAAGGCGAAGATCTTTCTCAAGTGACGATATCAGAGGATTTTCTATCTGCGATGAATTTATGG 
AGTGATTCA 

SEQ ID 2644 
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MSFLEHYKSGNLVIPSALLFHYKDLFKSSDDFLVWQFFYLQNTTKRDDLAPSQIAHALGKSVADINKIISSLTNQGLLDMRTIELTGEIEIIFDAS 
PVLAKLDQLFVSQTATEIDKQETPNHFKRLVDEFERELGRFLSPFELEDLEKTLRDDKTDPDLIREALKEAVFNGKTNWKYIQAILRNWRKEGIVN 
LRQVEERRRVREGEDLSQVTISEDFLSAMNLWSDS 

SEQ ID 2645 

ATGGATTTACAATTATCAAAACGATTACAAAAAGTTGCAAACTACGTTCCAAAAGGAGCTCGGTTATTAGATGTAGGAAGTGATCATGCTTACTTA 
CCTATTTTTTTGTTGCAGATGGGATACTGTGATTTTGCCATTGCTGGTGAAGTGGTGAATGGACCGTATCAGTCTGCGTTGAAAAACGTTTCAGAA 
CATGGTCTCACTTCAAAGATAGATGTTCGCTTAGCAAATGGTTTGTCAGCTTTTGAAGAAGCAGATAATATTGATACGATAACTATCTGTGGAATG 
GGTGGTCGTTTGATTGCTGATATTTTGAATAACGATATAGACAAACTTCAGCACGTTAAAACACTAGTCTTACAACCTAATAATCGGGAAGATGAT 
TTAAGAAAATGGTTAGCTGCAAATGATTTTGAAATAGTAGCAGAAGATATCTTGACTGAAAATGACAAACGCTATGAAATTTTAGTTGTTAAGCAT 
GGTCATATGAATTTAACTGCTAAAGAATTGCGATTTGGTCCATTTTTATTATCCAATAACACAACGGTTTTTAAAGAAAAATGGCAAAATGAGCTT 
AATAAATTAACTTTTGCTTTAAACTCTATTCCCAATAGTAAAATGGAAGAACGCGCTATTTTGGAAGATAAAATACAGGATATAAAGGAGGTTCTT 
GATGAAAGC 

SEQ ID 2646 

MDLQLSKRLQKVANYVPKGARLLDVGSDHAYLPIFLLQMGYCDFAIAGEWNGPYQSALKNVSEHGLTSKIDVRLANGIiSAFEEADNIDTITICGM 
GGRLIADILNNDIDKLQHVKTLVLQPNNREDDLRKWLAANDFEIVAEDILTENDKRYEILWKHGHMNLTAKELRFGPFLLSNNTTVFKEKWQNEL 
NKLTFALNSIPNSKMEERAILEDKIQDIKEVLDES 

SEQ ID 2647 

ATGGATAGTCAATTATCAAACCGTTTGGCCCAAGTTGCGGCCTATGTTCCAAAAGGTGTCAAATTATTAGATGTTGGCAGTGATCATGCCTACCTT 
CCCATATTTTTGGTAGAAACTAATCAGATTTCAGCAGCCATTGCTGGCGAAGTGGTTAGGGGTCCCTACGAATCTGCTCTTAAAAATGTCACACAG 
TCTGGCCTTGCCGAGCATATTCAGGTGCGCTTAGCCAATGGCCTTGCAGCCTTTGAAGAAGCTGATGATGTGACAGCCATTACCATTTGTGGCATG 
GGTGGCCGTTTGATTGCTGATATTTTAGAGGCAGGTAAGGAAAAATTGCAGGGCATTGAACGTCTGGTTTTACAACCCAACAATCGTGAGGATGAT 
TTACGGGCTTGGTTATCGGTTAACGCTTTTAAAATTGTTGCAGAAACCATCATGGCTGAAAATGACAAATATTATGAAATCATCGTTGCTGAGCAT 
GGTGAAAAGGCCTTATCCGCGACAGAATTGCGTTTTGGTCCATACCTTTCTCAGGAAAAATCAGTCGTTTTTAAAGAGAAGTGGCAACGAGAAATG 
GATAAGTTAGCTTATGCCTTGTCCTGCATCCCAGAAGAAAAAACTCAAGAGCGTCAGCTTCTCTTGACAAAAATACAACAAATAAAAGAGGTGATT 
GTTCATGAAAGC 

SEQ ID 2648 

MDSQLSNRLAQVAAYVPKGVKLLDVGSDHAYLPIFLVETNQISAAIAGEWRGPYESALKNVTQSGLAEHIQVRLANGLAAFEEADDVTAITICGM 
GGRLIADILEAGKEKLQGIERLVLQPNNREDDLRAWLSVNAFKIVAETIMAENDKYYEIIVAEHGEKALSATELRFGPYLSQEKSWFKEKWQREM 
DKLAYALSCIPEEKTQERQLLLTKIQQIKEVIVHES 

SEQ ID 2649 

TTGATGAAAGCTAGAGAACTTATTGATGTATATGAAACTTATTGTCCACAGGAATTATCTATGGAAGGAGATATTTCAGGTCTTCAAATTGGATCT 
TTAGATAAAGAAATAAAGACAGTCATGGTAGCTTTAGATGTTCGAGAGACTACAGTAGCTGAAGCAATTGAACGTCAAGTAGATCTTCTTATTGTA 
AAGCATGCTCCTATTTTTCGTCCATTAAAGGATTTGGTAGCAACGCCGCAAAATAAGATTTATATAGACCTTCTTAAATCAGACATTGCTGTTTAT 
GTGAGCCATACTAATATAGATATCGTTCCTAATGGACTTAACGACTGGTTTTGTGAATTATTAGATATTCAATATCCCGATATATTATCTGAGACA 
AGTAATGGTTATGGTATTGGTCGCATTGGTGATATTAGACCCCAGAGTTTTGAATTTTTTGCATGGAAAATTAAAGATGTGTTTGGTTTAGATAGC 
GTTCGTTTAGTTTCATATGATAAATCTAATCCTGAAATTCAACGAGTTGCTATTTGTGGGGGTAGTGGGCAAAGTTTCTACAAAGAAGCTATTGCA 
AAAGGAGCAGATGTTTTTGTAACGGGAGATATTTATTATCATACTGCACAAGAAATGATCACAAATGGTTTGCTTGCGATTGACCCAGGTCATCAT 
ATTGAGGTTTTATTTGTTTCTAAAATAGCTACTATGATTGAGCAGTGGAAACTTGAAAAAGGCTGGGATATTTCAGTTTTAGAGAGTAAAGCTCCA 
ACAAATCCCTTTTACCATATG 

SEQ ID 2650 

MMKARELIDVYETYCPQELSMEGDISGLQIGSLDKEIKTVMVALDVRETTVAEAIERQVDLLIVKHAPIFRPLKDLVATPQNKIYIDLLKSDIAVY 
VSHTNIDIVPNGLNDWFCELLDIQYPDILSETSNGYGIGRIGDIRPQSFEFFAWKIKDVFGLDSVRLVSYDKSNPEIQRVAICGGSGQSFYKEAIA 
KGADVFVTGDIYYHTAQEMITNGLLAIDPGHHIEVLFVSKIATMIEQWKLEKGWDISVLESKAPTNPFYHM 

SEQ ID 2651 

TTGTTCATGAAAGCTAAAACCCTAATTGATGCCTATGAAGCCTTTTGCCCACTTGATTTATCTATGGAAGGAGACGTTAAAGGTCTTCAAATGGGT 
TCATTGGATAAAGACATTCGTAAGGTTATGATTACTTTAGATATCCGAGAGTCAACAGTAGCAGAAGCCATCAAAAATGAAGTTGATCTCATTATA 
ACTAAGCATGCTCCCATCTTTAAACCGCTTAAAGATCTGGTTTCATCCCCTCAGCGTGATATCCTTCTAGATTTGGTCAAGCATGACATTTCTGTC 
TATGTGAGCCATACCAATATTGACATTGTACCAGGTGGGCTAAATGATTGGTTTTGTGACCTGCTAGAAATCAAGGAAGCAACTTACTTGTCTGAA 
ACCAAAGAAGGCTTTGGCATTGGTCGTATTGGAACAGTTAAAGAACAAGCGTTAGAAGAGTTAGCAAGTAAGGTCAAAAGGGTGTTTGATTTAGAT 
ACCGTGCGACTTATCCGTTACGATAAGGAAAACCCTTTGATTTCAAAGATTGCTATCTGTGGCGGAAGTGGTGGTGAATTTTATCAGGATGCTGTG 
CAAAAAGGGGCAGACGTTTATATTACAGGGGATATCTATTACCATACAGCACAGGAGATGCTGACAGAAGGACTATTTGCGGTTGACCCGGGGCAT 
CATATTGAGGTGCTTTTTACGGAGAAATTAAAGGAGAAACTCCAAGGGTGGAAAGAAGAGAACGGTTGGGATGTCAGCATTATTTCAAGCAAAGCC 
. TCGACCAATCCATTTAGCCATTTA 

SEQ ID 2652 

LFMKAKTLIDAYEAFCPLDLSMEGDVKGLQMGSLDKDIRKVMITLDIRESTVAEAIKNEVDLIITKHAPIFKPLKDLVSSPQRDILLDLVKHDISV 
YVSHTNIDIVPGGLNDWFCDLLEIKEATYLSETKEGFGIGRIGTVKEQALEELASKVKRVFDLDTVRLIRYDKENPLISKIAICGGSGGEFYQDAV 
QKGADVYITGDIYYHTAQEMLTEGLFAVDPGHHIEVLFTEKLKEKLQGWKEENGWDVSIISSKASTNPFSHL 

SEQ ID 2653 

ATGAAAAAGATAGCAATTATTGGTGCAGGAGCAGTCGGAGCGACACTAGCCTATTACTTATCAAAAGAAAAGGATATTCAGGTTACTGTTTTTGAT 
TATGGAGTTGGACAAGCAACTAAGGCTGCTGCGGGGATTATTAGCCCATGGTTTTCAAAACGTCGTAATAAAGCCTGGTATCGTATGGCGAGGTTG 
GGGGCTGATTTTTATTCAAAGCTAGTCACGGATTTACAAAAAGATGGTTTTGAAACAAAATTTTATCAGCAAA.CTGGTGTTTTCTTATTAAAAAAG 
GACGAGAGTCAGTTAGAGTCATTGTTTGCACTAGCAGATAAACGTCGACTAGAATCTCCTCTAATAGGTGATTTACAAATACTAAATAAAAGTGAA 
GCAAATACTCACTTTCCTGAGTTAGATGGCTATGAACAGTTACTTTATGCGAGCGGAGGAGCACGAGTAGAAGGGGCGGACTTAACACGAATATTG 
TTAGAAGCAAGTGGTGTTAATGTCATCAAGGATGAAGTTCACTTTACGATAACTGATAATGGCTTTCGTGTTCAAGGAATTGATTTTGATAAACTT 
GTTTTAGCGAGTGGAGCCTGGCTAGCTAAGATATTAGATGAGCACAACTATCAGGTAGATGTTCGCCCTCAAAAAGGGCAATTGCGAGACTATTAT 
TTTAGCAATATTAATACAGGAAAATATCCTGTTGTAATGCCAGAAGGTGAGCTAGATATTATCCCATTTGATAATGGTAAAGTCTCTGTAGGTGCA 
AGTCACGAAAATGATATGGCTTTTGATTTAAACATTGATTTTAAAGTCTTAGACAAGTTTGAAGAGCAAGCTATTGGCTATTTTCCGCAATTAAAA 
AAAGCAGATACGACTTCTGAACGTGTTGGAATTCGTGCCTATACAAGTGATTTTTCTCCATTTTTTGGCCCTGTCCCTTGTATGGAGGGTGCATAT 
GCTGCAAGTGGATTAGGATCAACTGGCTTAACAGTGGGCCCATTAATTGGTTATGAATTATGTCAATTAATCTTAAATAAAGAAAATCAGCTAAAT 
TTAGAGGATTACGATATTACAAAATACGTGAAAAAGATTAGTAGA 

SEQ ID 2654 

MKKIAIIGAGAVGATBAYYLSKEKDIQVTVFDYGVGQATKAAAGIISPWFSKRRNKAWYRMARLGADFYSKLVTDLQKDGFETKFYQQTGVFLLKK 
DESQLESLFALADKRRLESPLIGDLQILNKSEANTHFPELDGYEQLLYASGGARVEGADLTRILLEASGVNVIKDEVHFTITDNGFRVQGIDFDKL 
VLASGAWLAKILDEHNYQVDVRPQKGQLRDYYFSNINTGKYPWMPEGELDIIPFDNGKVSVGASHENDMAFDLNIDFKVLDKFEEQAIGYFPQLK 
KADTTSERVGIRAYTSDFSPFFGPVPCMEGAYAASGLGSTGLTVGPLIGYELCQLILNKENQLNLEDYDITKYVKKISR 
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SEQ ID 2655 

ATGAAAATAGCCATTATTGGGGCGGGC3ATTGTAGGATCAACCGCCGCTTATTATTTACAACAAAGTGGTCAAAAAGAAGTTACCATTTTTGACCAT 
GGTCAAGGACAAGCCACTAAGGCAGCTGCTGGTATTATTAGTCCTTGGTTTTCAAAGCGTCGCAATAAAGTTTGGTACCGCATGGCTCGTTTAGGA 
GCGGACTTTTATCAGCAATTAATCAATGACCTCAAAGAAGATGGTTTTGCAACAGATTTTTATCAGCAAAATGGCATCTATGTTTTAAAAAAGCAG 
GAAGAAAAACTAAGAGATCTTTATGAATTAGCGTTAGCAAGAAAGGTAGAATCACCGATTATTGGTGAGTTAGCCATTAAAAATCGTAAAGAACTG 
GGGAATGATTTTAAAGGATTGATTGGCTTTGATAACTGTCTGTACGCTTCAGGAGCTGCTAGAGTGGAGGGAGCCGCTTTATGTGAGACATTACTC 
AAGGCTAGTGGTTATCCAGTTATTCGCC7LAAAAGTCACTCTGAAACAGCAAGGAAGTGGTTATGAGATTGCTGGTCATTATTTTGATCAGGTCATT 
CTGGCAGCAGGAGCATGGCTACCTGACTTATTGAGGCCTTTAGGCTATCAGGTTGATGTGCGACCACAAAAGGGACAACTCTTGGATTATGACGTT 
CATCACATCATCAGCGACACTTATCCAGTTGTTATGCCAGAAGGTGAAATAGATCTTATTCCTTTTAACCAAGGTAAGATTTCTGTTGGTACGAGT 
CACGAAAATGATAAAGGTTATGATTTGGAGCCTGATTGGCAGGTTTTAAAAAAACTTGAAATGCAAGCTCTTACTTATTTGCCGTTATTAAAAGAA 
GCTACTCAAAAAACGTGTCGTGTAGGAATAAGAGCTTATACCAGTGATTATTCTCCTTTTTATGGTCAGGTTTCAGGATTGAAGAACCTTTATACA 
GCTAGTGGTTTAGGGTCATCGGGATTAACAGTTGGACCTTTGATTGGCTATGAATTAGCTCAATTATTGCTAGGACACGAAGGACTTTTGACGCCT 
AGCGACTATTCTCCTGAGCCTTACCTTTTGCGGTCTACTGGTAAAGCG 

SEQ ID 2656 

MKIAIIGAGIVGSTAAYYLQQSGQKEVTIFDHGQGQATKAAAGIISPWFSKRRNKVWYRMARLGADPYQQLINDLKEDGFATDFYQQNGIYVLKKQ 
EEKLRDLYELALARKVESPIIGELAIKNRKELGNDFKGLIGFDNCLYASGAARVEGAALCETLLKASGYPVIRQKVTLKQQGSGYEIAGHYFDQVI 
LAAGAWLPDLLRPLGYQVDVRPQKGQLLDYDVHHIISDTYPWMPEGEIDLIPFNQGKISVGTSHENDKGYDLEPDWQVLKKLEMQALTYLPLLKE 
ATQKTCRVGIRAYTSDYSPFYGQVSGLKNLYTASGLGSSGLTVGPLIGYELAQLLLGHEGLLTPSDYSPEPYLLRSTGKA 

SEQ ID 2657 

ATGAAAGGTATTATTTTAGCGGGAGGTTCAGGTACTCGCTTGTACCCATTAACTCGTGCTGCATCAAAACAATTGATGCCAATTTATGATAAACCA 
ATGATTTATTATCCATTGTCAGTTTTGATGTTAGCAGGAATAAAAGAAATACTGATTATTTCTACTCCACAAGATTTGCCTCGCTTTGAAGATATG 
CTTGGAGATGGTTCAGAACTAGGAATCTCTCTTTCTTATGCTGAACAACCAAGCCCAGATGGGTTAGCACAGGCCTTCATTATCGGTGAAGATTTT 
ATTGGTGATGATCACGTTGCTTTAGTATTAGGTGATAATATTTACCATGGACCAGGTTTATCTGCAATGCTACAACGTGCAGCTAGTAAAGAAAGT 
GGAGCAACCGTCTTTGGCTATCAAGTAAAAGATCCAGAACGTTTTGGTGTTGTCGAGTTTGATACTGATATGAATGCCATTTCTATTGAAGAAAAA 
CCAGCGCAACCTAAGTCTAATTATGCTGTCACAGGTCTTTATTTCTATGATAACGATGTGGTTGAAATCGCTAAAAATATTAAGCCAAGCCCTCGT 
GGAGAACTTGAAATTACTGATGTTAACAAAGCCTACCTTGATAGAGGTGACTTATCAGTTGAGTTAATGGGACGTGGATTTGCGTGGTTAGACACT 
GGAACTCACGAAAGTCTTCTTGAAGCAGCACAATATATTGAAACAGTACAACGCATGCAAAACGTTCAAGTTGCTAACCTTGAGGAAATTGCTTAC 
CGCATGGGCTACATCACTCGTGAACAAGTCCTTGAGTTGGCACAACCACTTAAGAAAAATGAGTATGGTCAATACCTACTTCGTTTGATTGGAGAA 
GCC 

SEQ ID 2658 

MKGIILAGGSGTRLYPLTRAASKQLMPIYDKPMIYYPLSVLMLAGIKEILIISTPQDLPRFEDMLGDGSELGISLSYAEQPSPDGLAQAFIIGEDF 
IGDDHVALVLGDNIYHGPGLSAMLQRAASKESGATVFGYQVKDPERFGWEFDTDMNAISIEEKPAQPKSNYAVTGLYFYDNDWEIAKNIKPSPR 
GELEITDWKAYLDRGDLSVELMGRGFAWLDTGTHESLLEAAQYIETVQRMQNVQVANLEEIAYRMGYITREQVLELAQPLKKNEYGQYLLRLIGE 
A 

SEQ ID 2659 

ATGAAAGGTATTATTCTTGCAGGAGGTTCAGGGACACGCTTGTATCCACTGACCCGTGCCGCATCTAAACAGTTGATGCCCATTTATGACAAACCA 
ATGATTTATTACCCATTGTCAACCTTGATGTTGGCAGGGATTAAAGATGTTTTAATCATTTCAACTCCCCAAGATCTTCCTCGTTTCGAAGAATTG 
CTAGGAGACGGGTCAGAATTTGGCATTAGCTTATCCTATAAGGAACAACCAAGCCCAGATGGTTTAGCACAAGCTTTCATTATTGGAGAGGAGTTT 
ATCGGTGATGACCGTGTTGCTCTTATTTTAGGAGATAATATTTACCACGGTAATGGCCTCACTAAAATGCTTCAAAAGGCAGCTGCCAAAGAAAAA 
GGAGCCACCGTTTTTGGTTATCAAGTGAAAGACCCTGAGCGCTTTGGAGTGGTGGAATTTGATGAGAACATGAATGCTATCTCTATCGAAGAAAAA 
CCAGAAGTGCCTAAGTCTCACTTTGCAGTGACTGGACTTTATTTCTATGACAATGACGTGGTAGAGATTGCTAAAAACATTAAACCAAGCGCGCGT 
GGTGAGTTGGAAATTACAGACGTCAACAAGGCTTACTTGGAACGTGGTGACCTCTCCGTTGAATTGATGGGGCGTGGTTTTGCATGGTTAGACACT 
GGAACGCATGAAAGTCTACTTGAAGCGGCTCAATATATTGAAACTGTTCAACGCTTGCAAAACGCTCAAGTGGCAAATCTGGAAGAAATTGCCTAT 
CGCATGGGCTATATCAGTAAAGAAGATGTCCATAAATTGGCGCAATCTTTAAAGAAAAACGAATACGGGCAATACTTGCTTCGTTTGATTGGAGAA 
GCT 

SEQ ID 2660 

MKGIILAGGSGTRLYPLTRAASKQLMPIYDKPMIYYPLSTLMLAGIKDVLIISTPQDLPRFEELLGDGSEFGISLSYKEQPSPDGLAQAFIIGEEF 
I GDDRVAL I LGDNI YHGNGLTKMLQKAAAKEKGATVFGYQVKDPERFGWEFDEKMNAI S I EEKPEVPKSHFAVTGLYFYDNDWEI AKNI KPSAR 

GELEITDVNKAYLERGDLSVELMGRGFAWLDTGTHESLLEAAQYIETVQRLQNAQVANLEEIAYRMGYISKEDVHKLAQSLKKNEYGQYLLRLIGE 
A 

SEQ ID 2661 

TTGAAGCTATTCCTGGATTGTTGGAATTCGATATTCCCGTTCGTGGAGACAACCGAGGATGGTTCAAAGAGAACTTTCAAAAAGAAAAAA 

SEQ ID 2662 

MKLFLDCWNSIFPFVETTEDGSKRTFKKKK 

SEQ ID 2663 

ATGACTGAACAATTTTTTGATAAAGAATTAACTTGTCGCCCAATTGAAGCTATTCCTGGATTGTTGGAATTCGATATTCCCGTTCGTGGAGACAAC 
CGAGGATGGTTCAAAGAGAACTTTCAAAAAGAAAAAATGATACCGCTTGGTTTCCCAGAAAGCTTCTTTGAGGCAGACAAACTACAAAATAATATT 
TCGTTTAACAAGAAAAATACTTTGCGAGGTCTCCATGCAGAGCCTTGGGATAAATATGTTTCGATCGCTGATGAAGGACGTGTGATCGGTACTTGG 
•GTTGACCTCCGTGAAGGTGACAGTTTTGGTAACGTTTACCAAACGATTATCGATGCCTCAAAAGGTATCTTTGTTCCACGCGGTGTTGCTAATGGT 
TTCCAAGTTCTTTCAGATAAAGCAGCTTATACTTATCTCGTTAACGATTATTGGGCACTTGAACTCAAACCAAAATATGCTTTCGTTAATTATGCA 
GATCCAAATCTAGGCATTCAGTGGGAAAACCTTGAAGAAGCAGAAGTCTCAGAAGCAGATAAGAATCACCCACTTCTCAAAGATGTAAAACCTTTG 
AAGAAGGAAGATTTG 

SEQ ID 2664 

MTEQFFDKELTCRPIEAIPGLLEFDIPVRGDNRGWFKENFQKEKMIPLGFPESFFEADKLQNNISFNKKNTIiRGLHAEPWDKYVSIADEGRVIGTW 
VDLREGDSFGNVYQTIIDASKGIFVPRGVANGFQVLSDKAAYTYLVNDYWALELKPKYAFVNYADPNLGIQWENLEEAEVSEADKNHPLLKDVKPL 
KKEDL 

SEQ ID 2665 

ATGACAGAAACTTTTTTTGACAAACCATTGGCTTGCCGAGAAATCAAAGAAATCCCAGGCTTACTAGAGTTTGATATTCCTGTTCGTGGGGATAAT 
CGTGGCTGGTTTAAAGAAAATTTCCAAAAAGAAAAAATGTTGCCAATTGGCTTTCCAGAACGTTTTTTTGAGGAAGGAAAACTACAAAACAACGTT 
TCTTTTTCACGTCAGCATGTGCTGCGTGGACTTCATGCTGAACCTTGGGATAAATACATCTCAGTTGCTGATGATGGCAAGGTTTTAGGAGCTTGG 
GTTGATCTTCGTGAGGGAGAGACTTTTGGAAACGTCTACCAGACAGTGATTGATGCTTCAAAAGGAATGTTTGTTCCTAGAGGGGTTGCTAATGGC 
TTTCAAGTTCTTTCAGAGACTGTCTCTTACAGTTATCTTGTCAATGACTACTGGGCTCTTGACTTGAAACCTAAGTATGCTTTTGTAAACTATGCT 
GACCCAAGTCTTGGGATTACTTGGGAAAATCTAGCAGCTGCAGAAGTTTCTGAAGCAGATAAAAACCATCCTCTTCTTAGTGATGTCAAACCACTG 
AAACCAAAAGACCTA 

SEQ ID 2666 
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MTETFFDKPLACREIKEIPGLLEFDIPVRGDNRGWFKENFQKEKMLPIGFPERFFEEGKLQNNVSFSRQHVLRGLHAEPWDKYISVADDGKVLGAW 
VDLREGETFGNVYQTVIDASKGMFVPRGVANGFQVLSETVSYSYLWDYWALDLKPKYAFVNYADPSLGITWENLAAAEVSEADKNHPLLSDVKPL 
KPKDL 

SEQ ID 2667 

TTGCGTCAAACAACATTGCTAATTCGTTTTTACTTGCTAAGGTTAATGCCTTTTAAGAAGTTGAAAATTACAAATCTTCCTTCTTCAAAGGTTTTA 
CATCTT 

SEQ ID 2668 

MRQTTLLIRFYLLRLMPFKKLKITNLPSSKVLHL 

SEQ ID 2669 

ATGAAaCCAGCTCCACCAGTTACGATAATGTTTTTAAATTCAGTCATTTTTTCTCCGAAAAATTTTTTCTTTTTGCTATTTGAAGGATACTGTTCT 
GTTAGAAGTAGTTCTATGGAATGTCATGCC 

SEQ ID 2670 

MKPAPPVTIMFLNSVIFSPKNFFFLLFEGYCSVRSSSMECHA 

SEQ ID 2671 

TTGACATATGCAGGTAACCGTGCTAACATTGAAGCCATTCTTGGTGATCGTGTTGAGTTAGTTGTTGGTGACATCGCTGACGCTGAATTGGTAGAC 
AAGTTGGCTGCCAAAGCAGATGCTATTGTTCACTATGCGGCTGAGAGCCACAATGACAACTCACTTAACGATCCAAGTCCATTTATCCATACAAAC 
TTTATCGGAACTTACACTTTGCTTGAAGCAGCTCGTAAATACGATATCCGTTTCCACCACGTGTCAACTGATGAAGTTTATGGAGATCTGCCACTT 
CGTGAAGACCTTCCAGGAAATGGTGAAGGACCAGGTGAAAAATTCACTGCTGAAACAAAATACAATCCATCATCACCTTACTCATCAACTAAGGCA 
GCTTCTGACCTTATCGTTAAGGCATGGGTACGTTCCTTCGGCGTAAAAGCGACCATTTCGAACTGTTCAAATAACTATGGACCATACCAACACATC 
GAAAAATTCATTCCACGTCAAATTACAAATATCTTGGCAGGAATCAAACCGAAACTTTATGGTGAAGGTAAAAACGTCCGTGACTGGATCCACACA 
AATGATCATTCAACAGGTGTCTGGGCTATTTTGACTAAGGGTCGTATTGGTGAAACATACCTTATTGGTGCCGACGGTGAGAAAAACAACAAGGAA 
GTTCTTGAACTTATCCTTGAGAAAATGGGTCAACCAAAAGACGCTTACGATCACGTAACTGACCGTGCTGGACACGACCTTCGTTACGCTATCGAT 
TCTACAAAATTGCGTGAAGAACTTGGTTGGGAACCACAATTCACAAACTTCTCAGAAGGTTTGGAAGAAACAATCAACTGGTACACTGAAAACCAA 
GATTGGTGGAAAGCAGAGAAAGAAGCAGTTGAAGCTAACTACGCTAAAACGCAAGAAGTCATTAAC 

SEQ ID 2672 

MTYAGNRANIEAILGDRVELWGDIADAELVDKLAAKADAIVHYAAESHNDNSLNDPSPFIHTNFIGTYTLLEAARKYDIRFHHVSTDEVYGDLPL 
REDLPGNGEGPGEKFTAETKYNPSSPYSSTKAASDLIVKAWVRSFGVKATISNCSNNYGPYQHIEKFIPRQITNILAGIKPKLYGEGKNVRDWIHT 
NDHSTGVWAILTKGRIGETYLIGADGEKNNKEVLELILEKMGQPKDAYDHVTDRAGHDLRYAIDSTKLREELGWEPQFTNFSEGLEETINWYTENQ 
DWWKAEKEAVEANYAKTQEVIN 

SEQ ID 2673 

ATGTATAAAAATATTATCGTAACTGGTGGAGCTGGTTTCATCGGATCTAACTTTGTGCACTATGTCTACAATAACCACCCAGATGTTCATGTAACT 
GTCCTTGATAAATTGACATATGCAGGTAACCGTGCTAACATTGAAGCTATTCTTGGTGATCGTGTTGAGTTAGTTGTTGGTGATArCGCrGACGCT 
GAATTGGTAGATAAATTGGCTGCCAAAACGGATGCTATTGTTCACTATGCGGCTGAGAGCCACAACGATAACTCATTGGAAGATCCAAGTCCATTT 
ATCCATACAAACTTTATCGGAACTTACACTTTGCTTGAAGCAGCTCGTAAATACGATATCCGTTTCCACCACGTGTCAACTGATGAAGTTTATGGA 
GATCTTCCACTTCGTGAAGACCTTCCAGGACAGGGTGAAGGACCAGGTGAAAAATTCACTGCTGAAACAAAATACAATCCATCATCACCTTACTCA 
TCAACTAAGGCAGCTTCTGACCTTATCGTTAAGGCATGGGTACGTTCCTTCGGTGTGAAAGCGACCATTTCGAACTGTTCAAATAACTATGGACCA 
TACCAACACATCGAAAAATTCATTCCACGTCAAATTACAAATATCTTGGCAGGAATCAAACCAAAACTTTATGGTGAAGGTAAAAACGTCCGTGAC 
TGGATTCATACTAATGATCATTCTACAGGAGTATGGGCTATTTTGACTAAGGGTCGTATCGGTGAAACATACCTTATTGGTGCCGACGGCGAGAAA 
AACAACAAGGAAGTTCTTGAGCTTATCCTTGAGAAAATGGGTCAACCAAAAGACGCTTATGATCACGTAACTGACCGTGCTGGTCACGATCTTCGT 
TACGCTATTGATTCTACAAAATTGCGTGAAGAACTCGGCTGGGAACCACAATTTACAAACTTTTCAGAAGGTTTGGAAGAAACTATTAAGTGGTAC 
ACAGAAAATGAGACATGGTGGAAAGCAGAAAAAGATGCTGTAGAAGCCAAGTATGCTAAAACTCAAGAAGTGATTAAA 

SEQ ID 2674 

MYKNIIVTGGAGFIGSNFVHYVYNNHPDVHVTVLDKLTYAGNRANIEAILGDRVELWGDIADAELVDKLAAKTDAIVHYAAESHNDNSLEDPSPF 
IHTNFIGTYTLLEAARKYDIRFHHVSTDEVYGDLPLREDLPGQGEGPGEKFTAETKYNPSSPYSSTKAASDLIVKAWVRSFGVKATISNCSNNYGP 
YQHIEKFIPRQITNILAGIKPKLYGEGKNVRDWIHTNDHSTGVWAILTKGRIGETYLIGADGEKNNKEVLELILEKMGQPKDAYDHVTDRAGHDLR 
YAIDSTKLREELGWEPQFTNFSEGLEETIKWYTENETWWKAEKDAVEAKYAKTQEVIK 

SEQ ID 2675 

TTGGTTATATCTTCTTTAAAAATAGCACTATTGATATTGAACGCAAAGAGCAAACAGGTACTTGGAACAGCATTAATCGTACTTCTAAAAATACCT 
CAATCGTTAGCAATCCTTTTATCACTA ■ 

SEQ ID 2676 

MVISSLKIALLILNAKSKQVLGTALIVLLKIPQSLAILLSL 

SEQ ID 2677 

ATGATGAAAATACACGTGGTTGGTATACCGGAGATGGTATGTTCTATCTTTATAATAGTGATCAATCTCATTATAGTAATCATTTTTGGCCAACCG 
TCAATCCTTATAAAATGGCTGGAACAACTGAAAAAGATGCTAAGCGTGAAGATACGACTAAGGATTTCA 

SEQ ID 2678 

MMKIHWGIPEMVCSIFIIVINLIIVIIFGQPSILIKWLEQLKKMLSVKIRLRIS 

SEQ ID 2679 

TTGATCCCACTAAAAAATATGAGGTCAAGTTTGATATTGAAACAAGTAACAAGGCTGGACAAGCTTTCCTTCGTATTATGGAGAAAAAAGATAACA 
ATACGCGACTTTGGCTTTCTGAGA 

SEQ ID 2680 

MIPLKNMRSSLILKQVTRLDKLSFVLWRKKITIRDFGFLR 

SEQ ID 2681 

ATGGAAATCAAAAAGAAACATCGTATTATGCTTTATTCAGCCCTTATTTTAGGAACAATATTGGTTAACAATAGTTACCAAGCTAAAGCTGAAGAG 
CTTACCAAAACTACCTCAACGTCACAAATAAGAGATACTCAAACTAATAATGTTGAAGCTCCCCAGACTGAAAGTACCACTGTCAAAGAGACTAGC 
ACCACAACCACACAACAAGATTTGTCTAACTCCACAGCTTCAACCGCAACTGCAACAGCCACTCCTAGCACAATGAAACAAGTAGTAGATAATCAA 
ACTCAAAATAAGGAGCTGGTGAAAAACGGAGATTTTAATCAAACTAACCCTGTATCTGGAAGCTGGTCACATACAGGCGCTAGGGAATGGTCTGCT 
TGGATTGATAAAGAAAATACTGCTGATAAATCACCTATTATCCAACGTACCGAACAAGGCCAAGTAAGTCTATCCAGCGACAAAGGCTTTAGAGGT 
GCTGrAACACAAAAAGTGAACATTGATCCCACTAAAAAATATGAGGTCAAGTTTGATATrGAAACAAGTAACAAGGCTGGACAAGCTTTCCTTCGT 
ATTATGGAGAAAAAAGATAACAATACGCGACTTTGGCTTTCTGAGATGACCAGCGGTACTACTAACAAACATACCTTAACAAAGATATATAACCCA 
AAGTTAGATGTCTCCGAGGTGACACTTGAACTTTATTATGAAAAAGGAACAGGTTCTGTTACTTTTGATAATATATCAATGAAAGCAAAAGGCCCT 
AAAGACTCAGAGCATCCACAACCCGTCACAACACAAATTGAAAAAAGCGTTAATACGGCTTTAAACAAAAATTACGTTTTTAATAAAGCTGACTAC 
CAATACACTCTAACCAATCCGTCTCTTGGGAAAATTGTTGGTGGAATATTGTATCCAAACGCTACTGGTTCAACAACTGTTAAAATATCTGATAAA 
TCTGGCAAAATAATTAAAGAAGTACCGTTATCAGTTACAGCTTCAACAGAAGATAACTTTACAAAACTCCTCGACAAATGGAACGACGTGACTATT 
GGTAATCATGTTTACGATACTAATGATTCGAACATGCAAAAGCTTAATCAGAAATTAGATGAAACTAACGCCAAAAACATCGAAGCTATCAAACTG 
GATTCTAATCGCACTTTCCTTTGGAAAGATTTAGATAATCTCAATAATTCAGCACAGTTAACCGCTACTTATCGTCGTTTGGAAGATTTAGCTAAA 
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CAAATCACCAATCCACACTCTACTATTTACAAAAATGAAAAAGCTATTCGTACTGTAAAAGAGAGTCTGGCTTGGCTTCATCAAAACTTCTACAAT 
GTTAATAAAGATATAGAAGGCTCTGCCAATTGGTGGGATTTTGAAATCGGTGTTCCTCGCTCAATTACAGGTACCCTAGCTCTCATGTATAACTAC 
TTCACTGACGCTGAAATAAAAACTTATACCGACCCAATTGAACATTTTGTTCCTGATGCAGGATTTTTCCGTAAAACGCTTGTCAATCCATTTAAA 
GCCCTTGGTGGTAATCTAGTCGATATGGGGCGCGTTAAAATCATTGAAGGTTTACTTCGTAAAGACAATACTATTATCGAAAAAACTTCTCATTCT 
CTAAAAAATCTTTTTACTACTGCTACTAAA.GCTGAAGGCTTCTATGCTGACGGTTCTTACATCGACCATACGAATGTTGCTTATACTGGCGCCTAT 
GGTAATGTTCTGATAGATGGTTTGACACAATTGCTGCCTATCATTCAAGAAACTGACTATAAAATCTCTAATCAAGAACTTGATATGGTTTATAAA 
TGGATTAATCAATCATTTTTACCTTTAATTGTAAAAGGTGAGTTAATGGATATGAGTCGTGGACGCTCAATTAGTAGAGAGGCTGCTTCTTCTCAT 
GCGGCTGCAGTTGAAGTTCTCAGAGGTTTCCTCAGATTGGCTAACATGTCTAATGAAGAGCGAAACTTAGACCTCAAATCAACTATTAAAACGATT 
ATCACTTCAAATAAATTCTACAACGTCTTCAATAACCTCAAATCGTATTCCGATATTGCCAACATGAATAAGCTGCTTAATGACAGTACAGTCGCT 
ACTAAACCTTTAAAAAGTAATTTATCAACCTTTAATAGCATGGACCGCTTAGCTTATTATAATGCCGAGAAAGACTTTGGTTTCGCACTTTCATTA 
CATTCTAAACGTACCCTCAACTATGAAGGAATGAATGATGAAAATACACGTGGTTGGTATACCGGAGATGGTATGTTCTATCTTTATAATAGTGAT 
CAATCTCATTATAGTAATCATTTTTGGCCAACCGTCAATCCTTATAAAATGGCTGGAACAACTGAAAAAGATGCTAAGCGTGAAGATACGACTAAG 
GATTTCATGAGCAAACATAGCAAAGACGCTAAAGAAAAAACCGGTCAAGTTACAGGAGCATCTGACTTTGTTGGTTCCGTCAAACTTAATGATCAC 
TTTGCTCTTGCCGCTATGGACTTTACTAACTGGGATCGCACCTTAACAGCACAAAAAGGTTGGGTTATCTTAAATGATAAGATTGTCTTTTTAGGT 
AGCAACATCAAGAATACTAACGGCATTGGAAATGTTTCTACAACAATTGATCAACGAAAaGACGATTCTAAAACACCTTATACTACATACGTCAAT 
GGAAAAACTGTTGATTTAAAGCAAGCAAGTTCTCAACAATTTACAGATACAAAGAGTGTCTTTTTAGAATCAAAAGAACCTGGTCGCAATATTGGT 
TATATCTTCTTTAAAAATAGCACTATTGATATTGAACGCAAAGAGCAAACAGGTACTTGGAACAGCATTAATCGTACTTCTAAAAATACCTCAATC 
GTTAGCAATCCTTTTATCACTATAAGCCAAAAGCATGACAACAAAGGTGATAGCTATGATTACATGATGGTTCCAAACATTGATCGCACAAGTTTT 
GATAAATTAGCCAATAGCAAAGAA'GTAGAATTACTAGAAAACAGTTCAAAACAACAAGTTATCTATGATAAAAACAGTCAAACTTGGGCTGTTATC 
AAACACGATAATCAAGAGAGTCTCATTAACAATCAATTCAAAATGAATAAAGCGGGACTTTACCTAGTACAAAAAGTTGGTAATGACTATCAAAAT 
GTCTATTACCAACCTCAAAGCATGACAAAAACAGACCAATTAGCTATC 

SEQ ID 2682 

MKIKKKHRIMLYSALILGTILVMNSYQAKAEELTKTTSTSQIRDTQTNNVEAPQTESTTVKETSTTTTQQDLSNSTASTATATATPSTMKQWDNQ 
TQNKELVKNGDFNQTNPVSGSWSHTGAREWSAWIDKENTADKSPIIQRTEQGQVSLSSDKGFRGAVTQKVNIDPTKKYEVKFDIETSNKAGQAFLR 
IMEKKDNNTRLWLSEMTSGTTNKHTLTKIYNPKLDVSEVTLELYYEKGTGSVTFDNISMKAKGPKDSEHPQPVTTQIEKSVNTALNKNYVFNKADY 
QYTLTNPSLGKIVGGILYPNATGSTTVKISDKSGKIIKEVPLSVTASTEDNFTKLLDKWNDVTIGNHVYDTNDSNMQKLNQKLDETNAiCNIEAIKL 
DSNRTFLWKDLDNLNNSAQLTATYRRLEDLAKQITNPHSTIYKNEKAIRTVKESLAWLHQNFYNVNKDIEGSANWWDFEIGVPRSITGTLALMYNY 
FTDAEIKTYTDPIEHFVPDAGFFRKTLVNPFKALGGNLVDMGRVKIIEGLLRKDNTIIEKTSHSLKNLFTTATKAEGFYADGSYIDHTKVAYTGAY 
GNVLIDGLTQLLPIIQETDYKISNQELDMVYKWINQSFLPLIVKGELMDMSRGRSISREAASSHAAAVEVLRGFLRLANMSNEERNLDLKSTIKTI 
ITSNKFYNVFNNLKSYSDIANMNKLLNDSTVATKPLKSNLSTFNSMDRLAYYNAEKDFGFALSLHSKRTLNYEGMNDENTRGWYTGDGMFYLYNSD 
QSHYSNHFWPTVNPYKMAGTTEKDAKREDTTKDFMSKHSKDAKEKTGQVTGASDFVGSVKLNDHFALAAMDFTNWDRTLTAQKGWVILNDKIVFLG 
SNIKNTNGIGNVSTTIDQRKDDSKTPYTTYVNGKTVDLKQASSQQFTDTKSVFLESKEPGRNIGYIFFKNSTIDIERKEQTGTWNSINRTSKNTSI. 
VSNPFITISQKHDNKGDSYDYMMVPNIDRTSFDKLANSKEVELLENSSKQQVIYDKNSQTWAVIKHDNQESLINNQFKMNKAGLYLVQKVGNDYQN 
VYYQPQSMTKTDQLAI 

SEQ ID 2683 

GTGGTATATTTTTACTTAGTAAATCAATTTACTTTTATTATCTCATTTTTATATTGGAGGAATTTATCAGTGAATACTTATTTTTGCACACACCAT 
AAACAATTACTACTTTATTCAAACCTATTCCTTAGCTTTGCTATGATGGGCCAAGGAACTGCCATTTATGCCGATACACTGACTTCAAATTCAGAA 
CCTAATAATACTTACTTTCAAACGCAAACGCTCACTACTACAGATAGCGAAAAAAAGGTAGTACAGCCACAACAAAAAGACTACTATACTGAATTG 
TTAGACCAATGGAACAGTATTATCGCAGGCAACGATGCTTATGATAAAACCAATCCTGACATGGTCACTTTTCATAATAAAGCTGAAAAGGATGCT 
CAAAACATTATTAAAaGCTATCAAGGGCCTGACCACGAAAATAGAACTTACCTTTGGGAACATGCAAAGGATTATTCCGCTTCTGCTAATATCACG 
AAAACTTACCGCAATATTGAAAAAATAGCAAAACAGATCACTAATCCTGAATCATGCTATTATCAAGATAGTAAAGCTATTGCTATTGTAAAAGAC 
GGTATGGCCTTCATGTATGAACACGCTTATAATCTAGATCGTGAAAATCATCAAACAACTGGAAAAGAAAACAAAGAAAATTGGTGGGTTTATGAA 
ATTGGAACTCCTCGTGCTATTAATAATACCTTATCCTTGATGTATCCTTATTTTACTCAAGAAGAAATTCTTAAATACACAGCTCCAA.TCGAAAAA 
TTTGTGCCTGACCCTACTCGTTTTAGGGTTCGCGCTGCCAATTTTTCACCTTTTGAAGCCAATAGCGGAAATTTAATTGATATGGGGCGTGTTAAA 
CTCATTTCCGGTATTCTTCGTAAAGATGATCTCGAAATTAGTGATACAATCAAAGCAATTGAGAAAGTTTTCACGCTAGTTGATGAAGGAAATGGT 
TTTTACCAAGACGGTTCTTTAATTGATCACGTGGTTACTAACGCTCAAAGTCCACTTTATAAAAAAGGCATTGCTTACACTGGAGCTTACGGTAAT 
GTGCTTATAGATGGCTTATCGCAATTAATTCCTATTATTCAAAAAACAAAGTCTCCTATAAAAGCGGATAAAATGGCTACTATCTATCATTGGATT 
AACCATTCTTTTTTCCCTATCATCGTTCGTGGAGAAATGATGGATATGACTCGAGGGCGTTCTATCAGTCGTTTTAATGCCCAATCTCATGTTGCT 
GGCATTGAAGCACTTCGTGCTATTTTACGTATTGCTGACATGTCTGAAGAGCCTCACCGTTTGGCACTTAAAACACGTATAAAAACACTCGTCACA 
CAAGGGAATGCTTTTTACAATGTCTATGATAATTTGAAAACCTATCACGATATCAAACTTATGAAAGAACTACTAAGTGATACTTCTGTTCCAGTC 
CAAAAACTTGATAGTTACGTAGCTAGTTTCAATAGTATGGATAAATTGGCACTATATAATAATAAACACGATTTTGCTTTTGGCCTATCAATGTTT 
TCGAATCGAACTCAAAATTATGAAGCTATGAATAATGAAAATCTTCATGGCTGGTTTACTTCTGATGGAATGTTTTACCTATACAATAACGATTTA 
GGACACTACAGTGAAAACTATTGGGCAACGGTAAATCCCTACCGCTTACCTGGAACCACAGAAACTGAGCAAAAACCACTAGAGGGAACTCCTGAG 
AATATTAAAACGAACTATCAACAAGTTGGCATGACTGGTCTCTCTGATGACGCTTTTGTTGCAAGTAAAAAACTTAATAACACAAGTGCTCTAGCT 
GCTATGACCTTCACTAATTGGAATAAAAGCCTCACCCTCAATAAAGGGTGGTTTATCTTAGGAAACAAAATAATCTTTGTTGGTAGCAATATCAAA 
AACCAATCATCTCACAAGGCGTATACAACTATTGAACAACGAAAAGAAAATCAAAAGTACCCTTACTGTTCTTATGTTAACAATCAACCCGTTGAC 
TTGAATAATCAGCTAGTTGATTTTACAAACACTAAAAGTATTTTCCTTGAAAGTGATGATCCCGCTCAAAATATTGGTTACTACTTCTTCAAGCCA 
ACAACACTTAGCATAAGTAAGGCACTTCAAACAGGGAAATGGCAAAACATAAAAGCTGATGACAAATCACCAGAAGCCATCAAAGAAGTTTCAAAT 
ACCTTTATCACTATCATGCAAAACCATACTCAAGATGGCGATCGTTATGCCTATATGATGCTTCCAAATATGACTCGTCAAGAATTTGAAACCTAT 
ATTAGCAAGCTTGATATCGACTTATTAGAAAACAATGACAAACTGGCCGCTGTCTACGATCATGATAGTCAACAGATGCACGTCATTCACTATGGA 
AARAAAGCAACGATGTTTTCAAATCATAATCTTTCTCATCAAGGCTTTTATAGTTTTCCTCATCCTGTCAGGCAAAATCAACAA 

SEQ ID 2684 

WYFYLVNQFTFIISFLYWRNLSWTYFCTHHKQLLLYSNLFLSFAMMGQGTAIYADTLTSNSEPNNTYFQTQTLTTTDSEKKVVQPQQKDYYTEL 
LDQWNSIIAGNDAYDKTNPDMVTFHNKAEKDAQNIIKSYQGPDHENRTYLWEHAKDYSASANITKTYRNIEKIAKQITNPESCYYQDSKAIAIVKD 
Gt^FMYEHAYNLDRENHQTTGKENKENWWVYEIGTPRAINNTLSLMYPYFTQEEILKYTAPIEKFVPDPTRFRVRAANFSPFEANSGNLIDMGRVK 
. LISGILRKDDLEISDTIKAIEKVFTLVDEGNGFYQDGSLIDHVVTNAQSPLYKKGIAYTGAYGNVLIDGLSQLIPIIQKTKSPIKADICMATIYHWI 
NHSFFPIIVRGEMMDMTRGRSISRFNAQSHVAGIEALRAILRIADMSEEPHRLALKTRIKTLVTQGNAFYNVYDNLKTYHDIKLMKELLSDTSVPV 
QKLDSYVASFNSMDKLALYNNKHDFAFGLSMFSNRTQNYEAMTOIENIiHGWFTSDGMFYLYNNDLGHYSENYWATVNPYRLPGTTETEQKPLEGTPE 
NIKTHYQQVGMTGLSDDAFVASKKLNNTSALAAMTFTNWNKSLTLNKGWFILGNKIIFVGSNIKNQSSHKAYTTIEQRKENQKYPYCSYVNNQPVD 
LNNQLVDFTNTKSIFLESDDPAQNIGYYFFKPTTLSISKALQTGKWQNIKADDKSPEAIKEVSNTFITIMQNHTQDGDRYAYMMLPNMTRQEFETY 
ISKLDIDLLENNDKLAAVYDHDSQQMHVIHYGKKATMFSNHNLSHQGFYSFPHPVRQNQQ 

SEQ ID 2685 

ATGACTAAATTAGCAACAATTTGTTACATTGACAATGGCAAGGAATTACTTCTATTGCACCGCAACAAAAAAGAGAATGATGTTCATGAGGGAAAG 
TGGATCTCGGTAGGTGGTAAACTGGAGGCAGGTGAAACTCCTGATGAATGTGCTAAGCGTGAAATTCTAGAAGAAACCCATTTAACGGTAAAAAAA 
ATGGATTTTAAAGGAGTCATCACTTTTCCTGAATTTACGCCAGGTCATGATTGGTATACCTATGTCTTTAAAGTAACAGATTATGAAGGAGAGTTA 
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ATTTCAGATGATGAATCACGAGAAGGAACTTTAGAATGGGTACCATATGATCAAGTTCTTTCTAAGCCAACGTGGCAAGGAGATTACGAAATTTTT 
AAATGGATTTTAGAAGATGTTCCTTTCTTTTCTGCTAAGTTTGTTTATGATGAACACCAAAATTTAATTGAAAAGACGGTTAATTTTTATGAAAAA 

SEQ ID 2686 

MTKLATICYIDNGKELLLLHRNKKENDVHEGKWISVGGKLEAGETPDECAKREILEETHLTVKKMDFKGVITFPEFTPGHDWYTYVPKVTDYEGEL 
ISDDESREGTLEWVPYDQVLSKPTWQGDYEIFKWILEDVPFFSAKFVYDEHQNLIEKTVNFYEK 

SEQ ID 2687 

ATGACTCAATTAGCAACCATTTGTTACATTGATAATGGCGATTCTTTGCTATTATTACACCGCAATAAAAAAGAAAATGATGTCCACAAAGGCAAG 
TGGATTTCAGTTGGGGGTAAGCTCGAGGCTGGTGAGACCCCAGATGAGTGTGCCCGTCGTGAGATTTTAGAGGAAACCCATTTGACTGTTACAGAG 
ATGGCCTTTAAAGGAATCATTACTTTTCCAGAATTTACCCCTGGTCATGACTGGTATACCTATGTTTTTAAAGTAACAGGATTTGAAGGAGACCTC 
ATTTCAGATGAAGAGTCACGAGAAGGAACCTTGGAATGGGTACCTTACGATCAAGTGTTGGAAAAGCCAACTTGGGAAGGTGATTATGACATTTTT 
AAATGGATTTTAGAAGACCGTTCTTTTTTCTCTGCCAAATTTACCTATGACCAAAACAACCAACTCATGGATAAATCTGTGACCTTTTAT 

SEQ ID 2688 

MTQLATICYIDNGDSLLLLHRNKKENDVHKGKWISVGGKLEAGETPDECARREILEETHLTVTEMAFKGIITFPEFTPGHDWYTYVFKVTGFEGDL 
ISDEESREGTLEWVPYDQVLEKPTWEGDYDIFKWILEDRSFFSAKFTYDQNNQLMDKSVTFY 

SEQ ID 2689 

TTGAAAAGACGGTTAATTTTTATGAAAAATAGAGATTTTAGGGTTAGAGAACAGCTCGAAACATTCGGAGTCAGAGTTTCTGCTTTAATCATAGAA 
AATCAAAAACTGCTATTAATATATGCTCCTCATCTCGATAAATACTATTTGCCAGGTGGGGCGCTTCAAGTTGGAGAAGATAGCAATAAGGCTGTT 
GCGAGAGAAGTACTTGAGGAAATAGGrCTTCACAGCCAAGTTGGTGATTTAGCCTATATTATTGAGAATCAGTTTAATATTAAGAGACATCATTAT 
CACTCAGTTGAATTTTTATATTTTGTTAATCTCTTGGGTCAGGCGCCAGAATCTATCAAAGAAGGAACGCATAAGCGACATTTTGTATGGCTTCCA 
ATAAAAGAATTAACAAAAATTGATTGTAATCCTAATTTTTTAGCACAGGATTTGATAGAATGGCCAGGTCATGTTGTGCATAAAATTGTTCAAAAT 

SEQ ID 2690 

MKRRLIFMKNRDFRVREQLETFGVRVSALIIENQKLLLIYAPHLDKYYLPGGALQVGEDSNKAVAREVLEEIGLHSQVGDLAYIIENQFNIKRHHY 
HSVEFLYFVNLLGQAPESIKEGTHKRHFVWLPIKELTKIDCNPNFLAQDLIEWPGHWHKIVQN 

SEQ ID 2691 

TTGATTGTTAGAAATGGTAAGAATTTTTTAACTAGAGATGCAGATGACCAATATTACACCATTGGTGGTACAAGTTTGGTAGGTGAAAAAACGCAT 
GAAACTGTTTTACGTGAAACCTTAGAGGAAGTTGGTATTCGAGCTAAGGTTAATCAACTGGCTTTTATGGTTGAGAATCATTTTGATATCGATGAT 
■ GTTTTCTGGCATAATATTGAATTTCATTATTTGGTAAGCCCCTTAGAAGACCCTAAACTAGAAATGATAGAGAATGCAAGCGACAGGTTTGTGAAT 
GGATTCCAATCAATCAACTGGATCAAA 

SEQ ID 2692 

LIVRNGKNFLTRDADDQYYTIGGTSLVGEKTHETVLRETLEEVGIRAKVNQLAFMVENHFDIDDVFWHNIEFHYLVSPLEDPKLEMIENASDRFVN 
GFQSINWIK 

SEQ ID 2693 

ATGAATCGACCATCAGAAAAAGAATTTAftAAATAGTTTGTTTTTTAAATGGATCTTAAATAATCAAGCAGTTATTGCTCTCATGATTACCTTTTTG 
GTATTTTTAACGATTTTTATTTTTACCAAAATCTCTTTTATGTTTAAACCTGTGTTTGATTTTCTTGCTGTGCTGATATTGCCGCTTGTAATTTCT 
GGCTTGCTTTATTACCTATTAAAACCTATGGTTACATTTTTAGAGAAGCGGGGAATTAAGCGTGTAACAGCGATATTATCAGTTTTTACTATTATA 
ATCCTTCTGTTAATTTGGGCAATGTCTAGTTTTATTCCCATGATGAGTAATCAATTACGCCATTTTATGGAAGATCTCCCTTCATATGTGAATAAA 
GTGCAAATGGAAACAAGTTCGTTTATAGATCACAACCCTTGGTTAAAATCTTATAAAGGGGAAATATCGAGCATGTTATCTAATATCAGTAGCCAA 
GCGGTCTCTTATGCTGAAAAATTTTCAAAGAATATTTTAGATTGGGCAGGAAATTTAGCTAGTACAGTTGCACGTGTGACAGTAGCAACAATCATG 
GCTCCCTTTATTTTGTTTTATCTTTTAAGAGATAGTCGCAACATGAAGAATGGTTTCTTAATGGTTTTACCAACCAAACTACGCCAACCAACTGAT 
CGTATTTTGCGAGAAATGAATAGTCAAATGTCAGGGTATGTGCAAGGACAAATCATTGTTGCTATTACTGTTGGTGTTATTTTTTCAATAATGTAT 
AGTATTATAGGCCTTAGATATGGCGTGACATTAGGGATTATTGCCGGTGTGTTAAATATGGTTCCCTATTTGGGAAGTTTTGTCGCCCAAATTCCA 
GTGTTTATCTTAGCGCTTGTCGCAGGACCTGTTATGGTTGTTAAAGTTGCGATTGTTTTTGTTATTGAGCAAACTCTAGAAGGACGCTTTGTCTCA 
CCCTTGGTTTTAGGTAATAAACTTAGCATTCATCCAATTACAATTATGTTTATTTTATTAACCTCTGGAGCGATGTTTGGTGTTTGGGGAGTATTC 
CTCAGTATTCCGATTTATGCATCTATCAAAGTTGTTGTTAAAGAATTGTTTGATTGGTACAAAGCTGTCAGTGGGCTATATACAGTAGATGTTGTT 
ACTGAAGAAAGAAGTGAAGAAGTTAAAAATGTTGAA 

SEQ ID 2694 

MNRPSEKEFKNSLFFKWILNNQAVIALMITFLVFLTIFIFTKISFMFKPVFDFLAVLILPLVISGLLYYLLKPMVTFLEKRGIKRVTAILSVFTII 
. ILLLIWAMSSFIPMMSNQLRHFMEDLPSYVNKVQMETSSFIDHNPWLKSYKGEISSMLSNISSQAVSYAEKFSKNILDWAGNLASTVARVTVATIM 
APFILFYLLRDSRNMKNGFLMVLPTKLRQPTDRILREMNSQMSGYVQGQIIVAITVGVIFSIMYSIIGLRYGVTLGIIAGVLNMVPYLGSFVAQIP 
VFILALVAGPVMWKVAIVFVIEQTLEGRFVSPLVLGNKLSIHPITIMFILLTSGAMFGVWGVFLSIPIYASIKVWKELFDWYKAVSGLYTVDW 
TEERSEEVKNVE 

SEQ ID 2695 

ATGCCCTTAATACCTGAAAAGTCTAGAACAGATAGCTTATTTTACAAATGGTTTTTAAATAATCAAGCTACCATGGCTTTAGTAATAACACTTTTA 
GCCTTTTTAACGATTTTTGTTTTTACTAAAATCTCTTTTTTATTTATGCCAGTGATTTCTTTTTTTGCGGTCATCATGTTGCCCTTGGTTATTTCG 
ACCATTCTGTATTATCTGACCAAACCCTTAGTTGACCTTATTAATCACTTGGGCCCGAATCGTACCACCTCTATTTTTATTGTTTTTGGTTTGATT 
ACCTTACTTTTTGTCTGGGCGATTTCAGGCTTTGTTCCCATGGTACAGACCCAACTTACCAGTTTTATTGAGGATCTGCCCAAATACGTGGGCAAG 
GTCAATGAAGAAGCCAATAAACTTCTTGAAAATGAATGGTTAGTCAGCTATAAGCCCCAACTCCAAGACATGCTTACCCATACAAGTCAAAAGGCT 
TTGGATTACGCGCAAAGTTTTTCAAAAAATGCTATTGACTGGGCTGGTAATTTTGCTGGTGCCATTGCTCGGATTACCGTGGCTATTATTATTTCG 
CCCTTTATTCTCTTTTATTTTTTACGAGACAGTAGCCACATGAAAAATGGCCTTGTGAATGTCTTACCTCTCAAATTACGGGTGCCTATGGTTCGA 
GTCTTGGGAGATATTAACAAGCAATTATCAGGCTATGTGCAAGGGCAGGTTACGGTTGCAATTGTTGTCGGCTTTATGTTTTCTATCATGTTTAGC 
CTTGrGGGACTGAAATATGCCATCACTTTTGGGATTATTGCTGGCTTTCTTAACATGATACCTTACTTAGGAAGTTTCCTTGCCATGATACCTGTT 
GTGATTATGGCTATGGTACAAGGCCCATTTATGTTGGTTAAGGTGCTTGTTATCTTTATGATTGAGCAAACCATCGAAGGGCGTTTTGTAGCACCG 
CTTGTTTTGGGAAATAAGCTGAGCATTCATCCTATTACCATTATGTTCTTGTTATTGACTGCAGGCTCTATGTTTGGTGTCTGGGGTGTTTTCCTT 
GTCATCCCAATCTACGCTTCTGTCAAAGTTGTGATTAAAGAATTATTTGACTGGTACAAAAAAGTTAGCGGTTTGTATGACGAAGAAGTATTGGTG 
ATTGAGGAGGTTAAGGACCATGTTAAA 

SEQ ID 2696 

MPLIPEKSRTDSLFYKWFLNNQATMALVITLLAFLTIFVFTKISFLFMPVISFFAVIMLPLVISTILYYLTKPLVDLINHLGPNRTTSIFIVFGLI 
TLLFVWAISGFVPMVQTQLTSFIEDLPKYVGKVNEEANKLLENEWLVSYKPQLQDMLTHTSQKALDYAQSFSKNAIDWAGNFAGAIARITVAIIIS . 
PFILFYFLRDSSHMKNGLVNVLPLKLRVPMVRVLGDINKQLSGYVQGQVTVAIWGFMFSIMFSLVGLKYAITFGIIAGFLNMIPYLGSFLAMIPV 
VIMAMVQGPFMLVKVLVIFMIEQTIEGRFVAPLVLGNKLSIHPITIMFLLLTAGSMFGVWGVFLVIPIYASVKWIKELFDWYKKVSGLYDEEVLV 
IEEVKDHVK 

SEQ ID 2697 

ATGTTGTTACTGAAGAAAGAAGTGAAGAAGTTAAAAATGTTGAATAGTGAAAAAATGATTGTTTCTATCCAAAATCAGGATTTAGAACATGCTAAC 
AAGTATTTCGAAAAAGCGTTGAAAAATGATCCTGAGGAAGTCTTGTTGGAACTAGGAGCTTATTTGGAGAGTATTGGTTTTTTACCCCAAGCAAAA 
CGTCTCTATGATCAAATCCGACCAAATTATCCAGAAGTTGCTATCAATTTAGCTCAAATTGTTGCCGAAGATGGAGATATTGAACAAGCATTCTTA 
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TACTTAGATTATATCTCAGAAGATAGTCAAGAGTATGTTTCAGCCCTCCTTGTTATGGCTGACTTATATGATATGGAAGGCTTGACTGATGTTGCG 
CGTGAAAAGCTTTTGCTAGCCAGCAAACTTAGCGATGACCCATTGGTTACATTTGGTTTAGCTGAAATGAACCTTAGTTTGGAACATTATCAAGAA 
GCGATAGAAGGATATGCCTCACTTGACAATCGAGAAATCTTAGAAACGACTGGAGTTTCAACTTATCAGCGTATTGGTAAATCCTACGCTATTATG 
GGGAAATTTGATGCAGCTATCGAATTTTTAGAAAAAGCGGTTGACATTGAGTATGATGATTTAACAGTTTTTGAGTTAGCAACAATCCTTTATGAT 
CAAGAAGAATATCAAAAAGCTAACCTTTATTTTAAACAGTTGGATACTATTAATCCAGACTTTGCTGGCTATGAATATATCTATGGTTTATCTCTT 
CGTGAGGAGCATAAATCTGAAGAAGCTTTACGTCTAGTTCAGCAAGGTATTCGTAAAAATAGTTTTGATGGTCAACTTCTCTTACTAGCCTCACAA 
TTATCGTATGAATTACATGATGTTCATTCGTCGGAGTCTTATTTGAAACAAGCTGAAAAAGTTTCTGAAAATCAAGATGAAATTGTTATGAGATTG 
TCAAATTTGTATCTTGAAGAAGAGCGGTTTGAGGAAGTCTTGGAATTAGACAATGATAATTTAGAAAATATCCTTGCAAAATGGAATATCGCTAAA 
GCACACAAGGCTTTAGAAATGGATGATAGTGTAGACTATTATCAATCTTTGTATAATGATTTAAAAGATAATCCAGAATTTTTACAAGATTATGCT 
TACATTTTGAGAGAATTTGGTTACCTTGATAAGGCACAAGAAGTAGGAAAGGCTTATTTAAAATTAGTTCCAGATGATATAGAGATGTCAGAATGG 
GTGAATAACATT 

SEQ ID 2698 

MLLLKKEVKKLKMLNSEKMIVSIQNQDLEHANKYFEKALKNDPEEVLLELGAYLESIGFLPQAKRLYDQIRPNYPEVAINLAQIVAEDGDIEQAFL 
YLDYISEDSQEYVSALLVMADLYDMEGLTDVAREKLLLASKLSDDPLVTFGLAEMNLSLEHYQEAIEGYASLDNREILETTGVSTYQRIGKSYAIM 
GKFDAAIEFLEKAVDIEYDDLTVFELATILYDQEEYQKANLYFKQLDTINPDFAGYEYIYGLSLREEHKSEEALRLVQQGIRKNSFDGQLLLLASQ 
LSYELHDVHSSESYLKQAEKVSENQDEIVMRLSNLYLEEERFEEVLELDNDNLENILAKWNIAKAHKALEMDDSVDYYQSLYNDLKDNPEFLQDYA 
YILREFGYLDKAQEVGKAYLKLVPDDIEMSEWVNNI 

SEQ ID 2699 

TTGAGGAGGTTAAGGACCATGTTAAATAGTGAAAAAATGATTGCTTCCTTGGATCAGCAAGACCTAGCGCACGCTGAAAAATATTTCCAAAAAGCT 
TTAAAAGAAGATGATGCAGATAGTTTAATCGCCTTAGGAGAATACTTAGAAAGTATAGGTTTTTTGCCACATGCCAAGCGTATTTATTTGCAGTTA 
GCTGATGATTACCCAGAACTCAATATAAATTTAGCTCAGATTGCAGCAGAAGACGACGCCATTGAAGAAGCTTTCTTGTATTTGGATAAGGTTTCA 
AAAGATAGCCCCAATTATTTGTCAGCTCTCTTAGTAATGGCTGACCTCTATGACATGGAAGGACTGACAGAGGTGGCGCGTGAAAAATTGCTTCAA 
GCAGTGGGCATCAGCCCAGAGCCATTGGTCATTTTTGGTTTGGCAGAAATTGACATGTCCTTGCAGCATTTTAAAGAAGCTATTGATTACTATGCA 
CAGTTAGACAATCGTCAAATCCTTGAATTGACAGGTATTTCCACTTATCAACGCATTGGACGAGCCTATGCTAGCTTAGGGAAATTTGAGGCAGCC 
ATCGAATTCTTGGAAAAGGCCGTGGCCATTGAATACGAAGATGAAACTGTTTTTGAATTGGCGACCCTCATGTATGACCAAGAAAATTATCAAAAA 
GCCAATCTTTACTTTAAACAGTTGGAAACCATCAATCCAGATTATCCAGGTTATGAATATGGTTATGCTTTGAGTCTTCATGAAGAGCATAAGACG 
TCAGAAGCTTTGCGCTTGGTTCAACAGGGCCTACGTAAAAATGCATTTGACAGTCAATTATTATTACTAGCATCGCAGCTTTCTTATGAATTACAC 
GATAGGCAGAATGCTGAAAATTACCTGCTTCAAGCAAAGGAAGTAGCTGTTGATGACGAAGAGATTCTCATGCGTTTAGTGACCCTTTATTTTGAT 
GCCGAGCGTTTTGAGGAGGTTATTGCTCTTAATCGTGAGACGATTGATAATGTCTTAACCAAATGGACCATTGCAAAGGCTTACCACGCCTTGGAA 
CAAGAAGAAGTTGCCTTGGCTCTTTATAATGAGATTTCGGCTGATTTGGCAGAAAATCCAGAGTTTTTACAGGATTATGCCTATTTATTAAGGGAG 
TTTGGCCAGTTTCACAAGGCTATCCAAATGGCTACCGCTTACCTCAGACAAGTGCCTGATGATGTGAATATGCAAGACTTTCTTGACCATATCAAG 
CACCAACAATCAGAA 

SEQ ID 2700 

LRRLRTMLNSEKMIASLDQQDLAHAEKYFQKALKEDDADSLIALGEYLESIGFLPHAKRIYLQLADDYPELNINLAQIAAEDDAIEEAFLYLDKVS 
KDSPNYLSALLVMADLYDMEGLTEVAREKLLQAVGISPEPLVIFGLAEIDMSLQHFKEAIDYYAQLDNRQILELTGISTYQRIGRAYASLGKFEAA 
IEFLEKAVAIEYEDETVFELATLMYDQENYQKANLYFKQLETINPDYPGYEYGYALSLHEEHKTSEALRLVQQGLRKNAFDSQLLLLASQLSYELH 
DRQNAENYLLQAKEVAVDDEEILMRLVTLYFDAERFEEVIALNRETIDNVLTPCWTIAKAYHALEQEEVALALYNEISADLAENPEFLQDYAYLLRE 
FGQFHKAIQMATAYLRQVPDDVNMQDFLDHIKHQQSE 

SEQ ID 2701 • 

ATGACAGAATCACATAATCAATATGGGGCTGACTTAATTGTCGATAGCCTCATTAATCATGATGTCAAATATGTTTTTGGTATCCCAGGAGCTAAG 
ATTGACCGCGTATTTGACACTCTAGAAGATAAAGGTCCAGAGTTAATTGTTGCTCGTCATGAGCAGAACGCGACTTTTATGGCTCAGGCTGTCGGG 
CGTATTACGGGAGAACCAGGAGTTGTTATTGCAACTAGTGGACCTGGGATCTCGAACTTGGCAACAGGGTTAGTTACTGCGACAGATGAAGGTGAT 
GCTGTTCTAGCAATTGGTGGACAGGTTAAGCGAGGAGATTTATTGAAACGTGCTCATCAATCAATGAATAACGTTGCTATGCTGGAACCTATTACA 
AAATATTCTGCTGAGGTTCATGACCCTAATACTTTGTCAGAAACTGTTGCAAACGCCTATCGTCTTGCTAAATCTGGTAAACCAGGAGCAAGTTTT 
ATCTCTATTCCTCAAGACGTTACAGACAGTCCAGTCTCAGTAAAAGCAATCAAACCTGTTAGTGCACCTAAATTGGGTTCGGCATCTGTTTTAGAT 
ATTAATTATTTAGCGCAAGCTATTAACAATGCTGTTTTACCGGTACTGTTATTAGGAAATGGCGCATCTTCAGAGGGAGTAACTGCTGCCGTACGT 
CGACTTCTTGATGCTGTTAAACTACCAGTAGTAGAAACTTTCCAAGGTGCGGGTATTGTGTCACGTGAGCTCGAGGATGAAACATTCTTTGGTCGT 
GTAGGCCTCTTCCGTAATCAACCTGGAGATATGCTTTTGAAGCGTGCAGACCTAGTTATTGCTATCGGGTATGACCCTATTGAATATGAGGCGCGT 
AACTGGAATGCTGAAATTTCTGCTCGTATTATTGTTATTGACGTTGAACAAGCAGAAATTGATACGTATTTCCAACCCGAGCGAGAACTGATTGGA 
GACATGGCACATACACTTGATTTACTTTTACCAGCTATTAAAGGATATGAATTGCCAGAAGGTTCAAAAGAGTATTTGAAAGGTCTTCGTAATAAT 
ATTGAAAACGTTAGCGATGTTAAATTTGATCGTGACTCAGCTCATGGACTTGTTCATCCTCTTGATCTCATTGATGTACTCCAAGAAAATACCACC 
GATGACATGACTGTTACAGTTGATGTGGGAAGCCATTATATTTGGATGGCTCGCTACTTTAAATCATATGAAGCGCGTCACTTGCTTTTCTCAAAC 
GGAArGCAAACATTAGGAGTTGCTCTACCTTGGGCAATTTCrGCGGCTCTTTTGCGTCCCAACACAAAAGTTATrTCAGTTTCTGGTGATGGTGGC 
TTCTTATTCTCAGCTCAAGAGTTAGAAACTGCAGTTCGTCTTCATCTACCAATTGTTCACATTATTTGGAACGATGGAAAATATAACATGGTTGAA 
TTCCAAGAAGAAATGAAGTATGGGCGTTCTTCAGGTGTTGACTTTGGACCAGTTGATTTTGTAAAATACGCTGAAAGTTTCGGTGCTAAAGGTTAC 
CGTGTAGACAGCAAAGACAGTTTTGAAGAAACACTCAAACAAGCTCTAATCGATGCTGAAAATGGACCAGTGTTGATTGATGTGCCTATTGACTAT 
AAAGATAACGTGACACTAGGTGAAACAATCTTACCTGACGAGTTCTAC 

SEQ ID 2702 

MTESHNQYGADLIVDSLINHDVKYVFGIPGAKIDRVFDTLEDKGPELIVARHEQNATFMAQAVGRITGEPGWIATSGPGISNLATGLVTATDEGD 
AVLAIGGQVKRGDLLKRAHQSMNNVAMLEPITKYSAEVHDPNTLSETVANAYRLAKSGKPGASFISIPQDVTDSPVSVKAIKPLSAPKLGSASVLD 
INYLAQAINNAVLPVLLLGNGASSEGVTAAVRRLLDAVKLPWETFQGAGIVSRELEDETFFGRVGLFRNQPGDMLLKRADLVIAIGYDPIEYEAR 
NWNAEISARIIVIDVEQAEIDTYFQPERELIGDMAHTLDLLLPAIKGYELPEGSKEYLKGLRNNIENVSDVKFDRDSAHGLVHPLDLIDVLQENTT 
DDMTVTVDVGSHYIWMARYFKSYEARHLLFSNGMQTLGVALPWAISAALLRPNTKVISVSGDGGFLFSAQELETAVRLHLPIVHIIWNDGKYNMVE 
FQEEMKYGRSSGVDFGPVDFVKYAESFGAKGYRVDSKDSFEETLKQALIDAENGPVLIDVPIDYKDNVTLGETILPDEFY 

SEQ ID 2703 

GTGAAACAATCTTACCTGACGAGTTCTACTAAGACGAGGTCTAATATGTCAGAAACAGTTAAATTATTTCAATACAGTACCTTGAGTTCACTGATG 
GCAGGATTGTACAAAGGCAGTCTAACTATCGGAGAATTATTAACTCACGGTGACTTAGGAATCGGTACTGTTCATATGATTGATGGTGAATTGATT 
GTATTGGATGGGAAAGCTTATCAAGCTATTGGTACAGATGGTAAAGCAGAGATTATCCAATTATCAGATGATGTGACAGTACCCTATGCAGCGGTT 
TTACCACACCATATCCAAAAACAATTTGATATCAATGCTGAGATAGATAATAAGGATTTGGAAGAGATGATTCTAAAAAACTTTGAAGGTCAAAAT 
CTCTTTAAGTCTTTAAAAATCAAAGGAACGTTTTCAAGAATGCACGTTCGTATGATTCCAAAATCTCCACAACATAAACGTTTTGCAGATATTGCA 
TCTAATCAGCCAGAATTTACCAGAGAGAATGTATCTGGTACGTTGGTTGGGATTTGGACGCCGGAATTATTTCATGGTGTGGGGGTAAAAGGGTTC 
CATGTCCACTTTATTTCAGACGATTTAACTTTCGGTGGGCATGTTATGGATTACTCGCTCACACAAGGAAAAGTTGAAATTGGAAAGGTTGACCAA 
CTTGACCAATGTTTCCCAACTCAAGATCAAGAATTTTTGAAAGCTAACTTTGACCTACAAAAGCTTAGAGAAGATATTGATTTAAGTGAA 

SEQ ID 2704 
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MKQSYLTSSTKTRSNMSETVKLFQYSTLSSLMAGLYKGSLTIGELLTHGDLGIGTVHMIDGELIVLDGKAYQAIC3TDGKAEIIQLSDDVTVPYAAV 
LPHHIQKQFDINAEIDNKDLEEMILKNFEGQNLFKSLKIKGTFSRMHVRMIPKSPQHKRFADIASNQPEFTRENVSGTLVGIWTPELFHGVGVKGF 
HVHFISDDLTFGGHVMDYSLTQGKVEIGKVDQLDQCFPTQDQEFLKANFDLQKLREDIDLSE 

SEQ ID 2705 

ATGTCTTTTGATGGATTTTTTTTACATCACCTCACAAATGAATTACAAGAACAGATTGAAAAAGGACGTATCCAAAAAGTTAACCAACCTTTTGAC 
CATGAATTGGTATTAACAATACGCAACAATCGTCGCAACTATAAACTACTCCTATCTGCTCATCCTGTATTTGGACGTATCCAAACTACCGAAGCA 
AATTTCCAAAATCCTCAAAATCCAAATACTTTTACAATGATCATGAGAAAGTATTTGCAAGGTGCAGTGATTGAAACCATTCAACAAATTGAAAAT 
GACCGTATATTAGAAATCGTCGTGTCTAATAAAAACGAAATCGGTGATCACATTAAAGCAACACTTGTTGTTGAAATCATGGGAAAACACAGTAAC 
ATTATCTTGATTGATAAAAATGAACATAAAATTATTGAATCAATTAAGCATGTTGGTTTCTCACAAAACTCCTATCGTACTATCCTTCCTGGTTCG 
. ACTTACATTGCCCCACCCAAAACAAAAGCAATCAATCCTTTTGATATTTCTGATCAAACCCTATTTGAGCTGCTTCAAACCAATGATCTAAGCCCT 
AAAAACCTCCAACAGCTCCTCCAAGGTTTAGGACGCGATACTGCGCTAGAATTATCTCACTGTTTGAAAGACAATAAACTTAACGATTTTCGTCAA 
TTCTTTTCGAGAGAATATTATCCCAGCCTAACAGAAAAATCCTTTTCCGCTGTCCAATTCTCAAGCAGTCACGAAACATTTCAGTCTCTTGGACAA 
TTGTTAGATTATTACTACCAAGAGAAGGCTGAAAAAGATCGCATAGCACAGCAAGCTAGTGACCTCATCCACCGTGTTCAAAGTGAGTTAGAGAAA 
AATATCAAAAAACTAGCTAAGCAACAAGACGAACTTCTAGCTACTGAAAATGCAGAGGAGTTTCGCCAAAAAGGAGAGCTTCTAACTACCTATCTC 
TCTATGGTACCAAATAATCAAGATGTCGTTGTGCTTGATAATTATTACACCAACCAAACCATTGAGATTTCACTTGATCGAGCTTTAACACeCAAC 
CAAAATGCCCAACGCTACTTTAAAAAATATCAAAAATTAAAAGAAGCTGTAAAACATTTAAAAGGAATTATTTCAGATACGGAAAATACAATCACC 
TACCTTGAATCTGTTGAAACATCGCTAAATCATGCTTCTATGGAAGATATCAATGATATTCGTGAAGAACTTGTTGAAACTGGATTTATTAAGCGA 
CGCGCACATGATAAACAACATAAGCGTAAAAAACCTGAACAATATTTAGCATCCGATGGCAAGACTATTATTATGGTGGGACGTAATAATCTCCAA 
AATGACGAGTTAACATTTAAAATGGCTCGTAAAGGGGAGTTGTGGTTTCATGCCAAGGATATCCCCGGAAGCCATGTGTTAATTCGGGATAACCTC 
AATCCAAGTGACGAGGTTAAGACAGATGCCGCCGAGTTAGCTGCTTATTACTCTAAAGCTCGTCTCTCCAATCTTGTTCAAGTAGACATGATTGAA 
GCAAAAAAACTCAATAAACCAAGTGGTACTAAGCCAGGTTTTGTAACTTACACTGGTCAAAAAACCTTACGAGTCACTCCCACACAAGAAAAAATA 
GATAGCCTTAAACTAAAAAAA 

SEQ ID 2706 

MSFDGFFLHHLTNELQEQIEKGRIQKVNQPFDHELVLTIRNNRRNYKLLLSAHPVFGRIQTTEANFQNPQNPNTFTMIMRKYLQGAVIETIQQIEN 
DRILEIWSNKNEIGDHIKATLWEIMGKHSNIILIDKNEHKIIESIKHVGFSQNSYRTILPGSTYIAPPKTKAINPFDISDQTLFELLQTNDLSP 
KNLQQLLQGLGRDTALELSHCLKDNKLNDFRQFFSREYYPSLTEKSFSAVQFSSSHETFQSLGQLLDYYYQEKAEKDRIAQQASDLIHRVQSELEK 
NIKKDAKQQDELLATENAEEFRQKGELLTTYLSMVPNNQDWVLDNYYTNQTIEISLDRALTPNQNAQRYFKKYQKLKEAVKHLKGIISDTENTIT 
YLESVETSLNHASMEDINDIREELVETGFIKRRAHDKQHKRKKPEQYLASDGKTIIMVGRNNLQNDELTFKMARKGELWFHAKDIPGSHVLXRDNL 
NPSDEVKTDAAELAAYYSKARLSNLVQVDMIEAKKLNKPSGTKPGFVTYTGQKTLRVTPTQEKIDSLKLKK 

SEQ ID 2707 

TTGCAAGCTCTTTCGTCCATATTTTTAGTCAAGTATTTGTGGTATAATGAAGAGATTAGAAT-TCAGAAAGGAGAAACCATGTCTTTTGACGGCTTT 
TTCTTACACCATTTAACCAACGAATTAAAAGAGAACTTGCTTTACGGTCGTATCCAAAAGGTCAATCAACCCTTTGAACGGGAACTTGTCTTAACC 
ATTCGTAACCATCGCAAGAATTATAAATTGCTATTGTCTGCCCATCCTGTTTTTGGAAGGGTACAAATCACCCAAGCAGACTTTCAAAATCCTCAG 
.GTACCTAATACCTTTACCATGATTATGGGTAAATACCTCCAGGGTGCAGTCATTGAGCAGTTAGAACAGATTGATAATGACCGCATTATCGAAATC 
AAGGTATCTAATAAAAATGAAATCGGAGATGCTATTCAGGCAACCCTAATCATTGAAATCATGGGGAAGCACAGTAATATCATCTTGGTGGACCGT 
GCAGAAAATAAAATCATCGAATCCATTAAACATGTTGGTTTTTCACAAAACTCTTACCGCACCATTTTACCTGGCTCTACCTACATTGAGCCTCCT 
AAAACAGCTGCTGTTAATCCTTTTACAATTACAGATGTGCCTCTATTTGAAATCCTCCAAACACAAGAACTAACAGTTAAAAGCTTGCAACAGCAT 
TTTCAAGGTTTGGGGCGAGACACCGCAAAAGAGTTGGCCGAGCTTCTGACCACAGACAAATTAAAACGGTTCCGTGAGTTTTTTGCTAGACCTACT 
CAGGCAAATCTGACCACAGCTTCTTTTGCGCCTGTTCTTTTCTCAGATAGTCATGCGACGTTTGAGACTTTGTCTGACATGCTTGACCACTTTTAT 
CAAGACAAGGCTGAGCGTGACCGTATCAATCAGCAAGCCAGTGATTTGATCCACCGTGTGCAAACTGAACTGGACAAAAATCGCAACAAGCTAAGT 
AAGCAAGAAGCTGAGCTGCTAGCCACTGAAAATGCTGAGTTGTTCCGTCAAAAAGGAGAATTATTGACCACCTACCTCAGTCTGGTCCCAAACAAC 
CAAGACTCTGTGATTTTAGACAATTATTATACAGGGGAAAAAATTGAGATTGCCTTAGACAAGGCTCTGACACCAAATCAAAATGCTCAACGTTAT 
TTTAAAAAATACCAAAAGCTAAAAGAAGCTGTCAAACACTTATCTGGATTGATTGCCGATACCAAGCAAAGTATTACTTACTTTGAGAGCGTAGAC 
TACAATTTATCTCAAGCAAGTATCGACGACATCGAAGATATTCGCGAAGAATTATATCAGGCTGGCTTTTTGAAAAGTCGCCAAAGAGACAAACGC 
CATAAACGTAAAAAGCCTGAGCAGTACCTGGCTTCAGATGGAACAACCATTCTCATGGTGGGACGCAATAACTTGCAAAATGAAGAACTCACCTTT 
AAAATGGCTAAAAAAGGAGAACTCTGGTTCCATGCTAAGGATATCCCTGGAAGTCATGTCATCATCAAAGACAATCTTGACCCAAGTGACGAGGTT 
AAAACTGATGCTGCCGAACTAGCTGCTTATTATTCGAAAGCTAGGTTATCAAATCTCGTTCAGGTCGATATGATTGAAGCTAAAAAATTACACAAA 
CCTAGTGGCGCCAAGCCAGGATTTGTGACTTATACTGGTCAAAAAACTTTACGGGTTACTCCTGACCAAGCCAAAATTCTCTCTATGAAATTATCC 

SEQ ID 2708 

LQALSSIFLVKYLWYNEEIRIQKGETMSFDGFFLHHLTNELKENLLYGRIQKVNQPFERELVLTIRNHRKNYKLLLSAHPVFGRVQITQADFQNPQ 
VPNTFTMIMRKYLQGAVIEQLEQIDNDRIIEIKVSNKNEIGDAIQATLIIEIMGKHSNIILVDRAENKIIESIKHVGFSQNSYRTILPGSTYIEPP 
KTAAVNPFTI.TDVPLFEILQTQELTVKSLQQHFQGLGRDTAKELAELLTTDKLKRFREFFARPTQANLTTASFAPVLFSDSHATFETLSDMLDHFY 
QDKAERDRINQQASDLIHRVQTELDKNRNKLSKQEAELLATENAELFRQKGELLTTYLSLVPNNQDSVILDNYYTGEKIEIALDKALTPNQNAQRY 
FKKYQKLKEAVKHLSGLIADTKQSITYFESVDYNLSQASIDDIEDIREELYQAGFLKSRQRDKRHKRKKPEQYLASDGTTILMVGRNNLQNEELTF 
KMAKKGELWFHAKDIPGSHVIIKDNLDPSDEVKTDAAELAAYYSKARLSNLVQVDMIEAKKLHKPSGAKPGFVTYTGQKTLRVTPDQAKILSMKLS 

SEQ ID 2709 

ATGAAAAATAAAGGGCTGATAGCTACGCTAATTCTATTGACTATATTAGTGGTTGGAGAATTATTTTATAACAAATCAGAAAAACGTCTTAATTTA 
TCAGAAAAGCAAGTTGTTAAAATTGGTATTTTACAGTATGTAACCCATGATGCTTTGGATGCTATTGAAAAGGGAGTTGAAGATGGTCTAGCTCAA 
GAAGGATATAAAGGGAAAAAAGTTAAATTAACCGTTTTAAACGCCGAAGCTGATCAAAGTAAAATTCAAGCGATGAGTAAACAATTAGTTAATCAT 
CACAATGATATTTTGATTGGAATTGCGACACCATCAGCACAAGGTTTAGCAGCTTCGACTAAGGACACTCCTATAATCATGGGAGCTGTTTCTGAT 
CCTTTAGGGGCCAAGTTAGTAACGAATATGAAGAAACCAACAACTAATGTTACAGGATTATCAAACGTTGTTCCGACCAAGCAAACTGTGCAATTA 
ATCAAGGATATAACTCCCAATATTAAACGTATAGGAATTCTTTATGCTAGTAGCGAAGATAATTCTGTATCACAAGTAACTGAGTTTACAAAATAT 
GCTCAAAAAGCAGGGCTAGAAGTTCTTAAATATTCTGTACCATCTACAAATGAAATTAAGACAAGTATGTCAGTCATGACCAAAAAAGTAGACGCT 
GTCTTTGTTCCACAAGATAATACTATTGCGAGTGCTTTTAGAACAGTTATCGTAGCAGCAAACCAAGCTAATATACCTGTGTATTCCAGTGTTGAT 
ACCATGGTTGAACAAGGAAGTATAGCATCAGTAGCGCAGAGTCAATATGGCTTAGGGTTAGAAACTGCAAAACAGGCCATTAAAGTCCTAAGAGGG 
AAGCCGGTTAAAGATGTACCAGTCAAAGTTATTGATACAGGGAAGCCAAGCCTCAATTTGAAAGCAGCCAAACACTTAGGAATTAAAATTCCTAAG 
AAGATTATGAAACAGGCAGAAATTACCGTTAAGGTTGACGAT 

SEQ ID 2710 

mknkgliatlilltilvvgelfynksekrlnlsekqvvkigilqyvthdaldaiekgvedglaqegykgkkvkltvlnaeadqskiqamskqlvnh 
hndiligiatpsaqglaastkdtpiimgavsdplgaklvtimkkptt1wtglsiwvptkqtvqlikditpnikrigilyassednsvsqvteftky 
aqkaglevlkysvpstneiktsmsvmtkkvdavfvpqdntiasafrtvivaanqanipvyssvdtmveqgsiasvaqsqyglgletakOaikvlrg 
kpvkdvpvkvidtgkpslnlkaakhlgikipkkimkqaeitvkvdd 
SEQ ID 271 1 

ATGAAAAACAAGAGTTTAATAGCTACCCTCCTTGTTTTAACTGTAATAGTGATAGGCTCTCTATTATCAAAAGGAGTATCAAAGGAAAACCGTGAT 
TTGGCTAACCAACAAAACATTACAATTGGCATCTTACAATTCGTTACTCATGAGGCTCTTGATGATATTAAGCGAGGTATTGAAGATCAACTCAAA 
AAGCAGATGCCTCAAAAACAAAATGTAGTGATTAAGGTTATGAATGCTGAGGGGGATCAGAGTAAAATCCAAACAATGAGTAGGCAATTAGTGCAA 
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TCAGGAAGTGATATCGTGATTGGTATCGCAACCCCGGCGGCGCAAGGCTTAGCAGCCACCAGCAAGGATATCCCAGTTGTCATGTCAGCAGTATCT 
GATCCAGTAGGATCTAGATTAGTGATGCAATTGGATCAACCTGAAGCTAATGTAACTGGTCTATCTAATAAAGTGCCTGTTAAACAGACAATTGAT 
TTAATGAAAAAGCTGACACCACATGTCAAAACAGTTGGAATTTTATATGCAAGTAATGAGGATAATTCCTTATCTCAAGTTAAAGAGTTTAGGCGG 
TTAGCTCGCAAAAAGGGCTACCAAGTTATTTCATACGCGGTTCCTTCTACTAATGAAGTTCCTGCCACGATGTCAGTTATGTTAGGTAAAGTAGAC 
GCGGTATTTATCCCCCAAGACAATACTATAGCAAGTGCATTTTCATCAGTCATGACAACCAGCAAGGCTGCAAAGATTCCTGTCTACACTAGCGTT 
GATCGAATGGTTGAAAAAGGTGGTTTGGCAGCTATTTCTCAAAATCAGTACGATTTGGGAGTTCAAACAGCTAATCAGGTGTTAAAATTAATCAAA 
GGAAAGCGTGTTGTAGATGTTCCTGTCAAAGTTGTGGATATTGGTCAACCGCTAATTAATAAGAATGTAGCAGCAGAATTAGGTATTGCTATTAAA 
AAAGAAGATTTTCCTTCAGCTTCTTTTATTGAGAAT 

SEQID2712 

MKNKSLIATLLVLTVIVIGSLLSKGVSKENRDLANQQNITIGILQFVTHEALDDIKRGIEDQLKKQMPQKQNWIKVMNAEGDQSKIQTMSRQLVQ 
SGSDIVIGIATPAAQGLAATSKDIPWMSAVSDPVGSRLVMQLDQPEANVTGLSNKVPVKQTIDLMKKLTPHVKTVGILYASNEDNSLSQVKEFRR 
LARKKGYQVISYAVPSTNEVPATMSVMLGKVDAVFIPQDNTIASAFSSVMTTSKAAKIPVYTSVDRMVEKGGLAAISQNQYDLGVQTANQVLKLIK 
GKRWDVPVKWDIGQPLINKNVAAELGIAIKKEDFPSASFIEN 

SEQ ID 2713 

ATGATTATTTCATCAGTTTCACAAGGTTTATTATGGGGGATATTAGGATTAGGGATATACTTAACCTTTAGAATCTTAAAATTTCCAGACATGACA 
ACAGAGGGCTCCTTCCCTCTAGGGGGAGCGGTTTGTGTTACCTTAATGAATCAAGGGGTTAATCCTATTTTGGCGACGATTCTAGGCATGCTATCA 
GGGATGTTAGCGGGATTTGTTACTGGTTTACTTTATACTAAAGGAAAGATACCGACGATTTTAGCAGGGATTTTAGTAATGACCTCATGCCACTCT 
ATTATGCTAATGGTTATGAAAAGAGCAAATCTAGGTTTAAATGAGATTCAAACATTGAAAGATTTTCTTCCGTTTTCAAATGATTTAAATCTTCTC 
GTATTAGGCTTGATAGCTATTCTCTTGGTGATTTCTGCCTTAATTTATTTTCTCTATACACGCTTGGGGCAAGCTTATATTGCAACAGGAGATAAC 
CCTGATATGGCAAAGAGCTTCGGCATTGATACeGACAAAATGGAAATGCTTGGCTTAATTGTATCAAATGGCTTAATTGCTTTATCAGGAGCTTTA 
GTAAGTCAACAAGATGGATATGCTGATGTATCAAAAGGTATAGGTGTTATTGTTATTGGGTTAGCTAGTATTATTATTGGAGAGGTACTTTACTCT 
ACTGGTTTAACTCTCTTTGAACGTTTAATTGCTATAGTGGTGGGTTCTATTCTTTATCAATTTTTAATAACGGCAGTAATCGCCTTAGGATTTAAT 
ACGAATTACCTAAAATTATTTAGTGCAATAGTGCTTGGAATTTGTTTAATGGTTCCTGTCCTAAAAACGAAGATTTTGAAAGGAGTACGCTTA 

SEQ ID 2714 

MIISSVSQGLLWGILGLGIYLTFRILKFPDMTTEGSFPLGGAVCVTLMNQGVNPILATILGMLSGMLAGFVTGLLYTKGKIPTILAGILVMTSCHS 
IMLMVMKRANLGLNEIQTLKDFLPFSNDLNLLVLGLIAILIiVISALIYFLYTRLGQAYIATGDNPDMAKSFGIDTDKMEMLGLIVSNGLIALSGAL 
VSQQDGYADVSKGIGVIVIGLASIIIGEVLYSTGLTLFERLIAIWGSILYQFLITAVIALGFNTNYLKLFSAIVLGICLMVPVLKTKILKGVRL 

SEQ ID 2715 

ATGAGGAAAAATATGATTATTTCATCAGTTTCACAAGGCCTTATATGGGGAGTTTTAGGATTAGGAATCTACCTGACCTTTAGGATTTTAAACTTC 
CCTGACATGACTACAGAAGGTTCTTTTCCTTTAGGAGGAGCTGTTGCGGTCACCGCTATTAGCTTAGGGTGGAATCCATTTCTATCAACCTTACTT 
GGTATGTTATCAGGTGCTTTAGCAGGTTTTTTAACAGGGCTGTTATATACGAAAGGAAAAATGCCAACACTTTTAGCGGGAATTTTGGTGATGACG 
TCATGTAACTCCATTATGCTAATGGTAATGGGAAGAGCAAACTTGGGTTTACATGATCATAAACGTATTCAGGATTGTTTACCTTTTTCAATTGAT 
TTAAATAGCCTTTTAACAGGTCTGATAACTGTTGTGATTGTTATTAGCGTTTTGATCTATTTCCTTTACACTAATCTAGGTCAAGCTTATATCGCT 
ACGGGAGACAATAAAGATATGGCTAAGAGTTTTGGTATTAACACGGATTGGATGGAAGTTATGGGACTTGTGGTTTCTAATAGTTTAATAGCTTTA 
TCAGGTGCTCTAGTGAGCCAACAAGATGGCTATGCAGATGTCTCAAAAGGGATTGGAGTTATTGTTATTGGTTTGGCGAGCATAATTGTTGGTGAA 
GTACTATACTCAACTGGACTGACTCTTTTAGAACGTTTGATTGCTATTGTAATAGGCTCGATTCTTTATCAATTTTTAATTTCAGTAGTTATTACG 
CTAGGTTTTAATACAAGTTATTTGAAATTAATTAGTGCTCTTGTTTTAGCACTGTGCCTCATGATACCAGTGGTAAAAGAGCGCTTCTTTAAGGGA 
GTGAGGTTAACACGA 

SEQ ID 2716 

MRKNMIISSVSQGLIWGVLGLGIYLTFRILNFPDMTTEGSFPLGGAVAVTAISLGWNPFLSTLLGMLSGALAGFLTGLLYTKGKMPTLLAGILVMT 
SCNSIMLMVMGRANLGLHDHKRIQDCLPFSIDLNSLLTGLITWIVISVLIYFLYTNLGQAYIATGDNKDMAKSFGINTDWMEVMGLWSNSLIAL 
SGALVSQQDGYADVSKGIGVIVIGLASIIVGEVLYSTGLTLLERLIAIVIGSILYQFLISWITLGFNTSYLKLISALVLALCLMIPWKERFFKG 
VRLTR 

SEQ ID 2717 

TTGTTTAATGGTTCCTGTCCTAAAAACGAAGATTTTGAAAGGAGTACGCTTATAATGGTGATGAAAATCATAGAGTTAAAAGAAGCAACCGTACAA 
GTCAGTAATGGTTTAGCAGAAATGAAAACGATATTAGATCATGTTAATTTGAGTATTTATGAACATGACTTCATTACAATATTGGGTGGAAATGGA 
GCTGGAAAATCAACGCTTTTTAATGTAATTGCAGGTACCTTGATGTTAAGCAGTGGAAATATTTACATCATGGGACAAGATGTTACTAATTTATCA 
GCAGAAAAACGAGCTAAATATTTATCACGGGTATTTCAAGATCCGAAAATGGGAACAGCACCTAGGATGACAGTTGCTGAAAATTTATTAGTTGCT 
AAATTTCGAGGTGAAAAGAGACCGCTAGTTCCTAGAAAGATTATTAACTATACGGAAGAATTTCAAAAATTGATTGCTAGAACTGGTAATGGACTT 
GATCGCCATTTAGAGACACCTACAGGTTTATTATCAGGTGGACAAAGACAAGCGCTTAGTTTATTAATGGCAACTTTGAAAAAACCAAATCTGTTA 
TTATTGGACGAACACACAGCAGCGCTTGATCCTAGAACAAGTGTTTCGCTTATGGGCTTGACTGATGAGTTTATCAAACAAGATTCGTTGACTGCC 
TTAATGATTACACATCATATGGAAGATGCTCTCAAATATGGAAATCGTGTATTAGTAATGAAAGATGGCAAGATTGTCAGAGATTTAAATCAGGCA 
CAAAAAAACAAGATGGCTATAGCTGACTATTATCAATTATTTGAT 

SEQ ID 2718 

MFNGSCPKNEDFERSTLIMVMKIIELKEATVQVSNGLAEMKTILDHVNLSIYEHDFITILGGNGAGKSTLFNVIAGTLMLSSGNIYIMGQDVTNLS 
AEKRAKYLSRVFQDPKMGTAPRMTVAENLLVAKFRGEKRPLVPRKIINYTEEFQKLIARTGNGLDRHLETPTGLLSGGQRQALSLLMATLKKPNLL 
LLDEHTAALDPRTSVSLMGLTDEFIKQDSLTALMITHHMEDALKYGNRVLVMKDGKIVRDLNQAQKNKMAIADYYQLFD 

SEQ ID 2719 

' ATGACAAAAATTATTGAATTGATCAATGCAACAGTTGACGTAGATAATGGTTTTGAAGATGCTAAAACAATATTGGACAATGTGACACTAACTATC 
TATGAACATGATTTTTTAACTATTTTAGGAGGAAATGGAGCTGGAAAATCAACCCTTTTTAATGTAATTGCAGGAACGCTAAGTTTGACACGGGGG 
CAAATTAGGATTCTTGGTCAGGATGTGACGCATTGGCCAGCAGAAAAAAGAGCTCTTTACCrATCGCGAGTCTTrCAAGATTCCAAAATGGGAACA 
GCCCCTCGGATGACAGTGGCTGAAAATCTCTTAATCGCACGTCAAAGAGGAGGAAAACGCTCCTTGGCTTCTCGAAAAATAACAGAGCACTTAGCT 
AGTTTTGAGGATTTGGTTAAACGAACAGGAAATGGCCTAGAAAAGCATTTAGAAACACCAGCAGGTCTTTTGTCTGGTGGACAAAGACAAGCTTTA 
AGTTTATTAATGGCAACGTTGAAAAAGCCAGCTCTCTTATTATTAGATGAACATACGGCTGCTCTTGACCCTAAGACGAGTCAATCTTTAATGCAA 
TTGACAGATGAGTTTGTGACAAAAGATGGCTTAACAGCTTTGATGATTACCCACCATATGGAAGATGCATTAACTTATGGGAATCGTCTGATTGTA 
ATGAAAGATGGAAACATTATTAAAGATTTAAATCAAATGGAAAAAGAACAACTGACGATTACTGACTATTACCAACTATTTGAT 

SEQ ID 2720 

MTKIIELINATVDVDNGFEDAKTILDNVTLTIYEHDFLTILGGNGAGKSTLFNVIAGTLSLTRGQIRILGQDVTHWPAEKRALYLSRVFQDSKMGT 
APRMTVAENLLIARQRGGKRSLASRKITEHLASFEDLVKRTGNGLEKHLETPAGLLSGGQRQALSLLMATLKKPALLLLDEHTAALDPKTSQSLMQ 
LTDEFVTKDGLTALMITHHMEDALTYGNRLIVMKDGNIIKDLNQMEKEQLTITDYYQLFD 

SEQ ID 2721 

ATGAGCGACATAAAAATCATGGCTCTTGGAGGTGTTCGTGAAAACGGAAAAAACCTATATGTAGTAGAAGTCAATGATTCTATCTTTGTTTTGGAT 
GCTGGACTCAAATATCCTGAAAATGAACAACTGGGTGTTGATGTTGTTATTCCAAATCTTGATTACTTAATTGAAAATAAAAAACGTGTTCAGGGG 
ATTTTCTTAACCCATGGACATGCGGATGCTATTGGTGCATTGCCTTATATTATCGCCGAAGTCAAAGCACCTGTGTTTGGCTCACCTCTCACAATT 
GAATrAGCTAAGTTATTCGTTAAAAATAGTACAGCAGTCAAGAAATTCAATAATTTCCATGTGATTGATAGTGAAACGGAAATTGAATTTCAAGAr 
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GCGGTGATTTCGTTCTTTAAAACGACTCATTCAATTCCAGAGTCAATGGGAATTGTTATTGGGACAAAAGAGGGAAATATCGTTTACACAGGTGAC 
TTTAAATTTGATCAAGCTGCAAGGAAATATTACCAAACAGATCTGGCGCGTTTAGCTGAAATTGGTCGTGATGGTGTTTTAGCACTTTTATCAGAT 
TCTGCAAATGCTACAAGCAATGAGCAAGTTGCTAGCGAATATGAGGTCGGTGATGAAATTAAGAGCGTTATTGAAGACGCAGAAGGTAGAGTCATC 
GTAGCGGCAGTTGCAAGTAATCTCATTCGTATTCAACAAGTCTTTGATGCAGCGGCAGAAAACGGTCGTCGAGTAGTTTTAACGGGTTTTGATATT 
GAAAATATTGTTCGTACGGCCATTCGTATGAAACGCATTCATATTGCTGATGAAAATATGATTATCAAACCTAAAGATATGACACGTTACGAAGAT 
AACGAATTATTAATCCTTGAAACTGGACGTATGGGAGAGCCGATAAATGGTCTCCAAAAAATGGCGATCGGACGTCATCGTTATGTTCAAATTAAA 
GATGGTGATTTAGTATTTATCGTAACAACACCAAGTATTGCAAAAGAGGCAGTTGTAGCGCGTGTTGAAAATCTGATTTATAAAGCTGGTGGCTCA 
GTTAAATTGATAACACAGAATTTGCGCGTATCAGGTCATGCAAATGGTCGCGAATTACAATTATTAATGAATCTATTGAAACCTAAATACCTTTTC 
CCAATTCAAGGAGAGTATAGGGATTTGTCAGCACATGCGGGCTTAGCTCAAGAGGTAGGAATGTCAGCAGATGATATTTATATTGTGAAGCGTGGT 
GACATCATGGTTCTTGAAAAAGATGGCTTCTTCCATAGTGGATCTGTTCCTGCTGGAGATGTTATGATTGATGGAAATGCTATTGGTGACGTTGGT 
AATATTGTACTTCGTGACCGCAAGGTATTATCTGAAGATGGAATTTTTATTGTTGTTATAACTGTCAGCAAAAAAGAAAAGAAAATTATTTCTAAA 
GCTCGTGTTAATACGCGTGGTTTTGTGTATGTGAAAAAAAGCAGAGATATTTTGCGTGAGAGCGCAGAATTAGTTAATACAACGGTAGAAGATTAC 
TTAAGTAAAGATACATTTGACTGGGGTGAACTTAAAGGGAAAGTGCGTGATGAGGTCAGCAAGTTCTTATTTGACCAAACGAAACGTCGCCCAGCA 
ATCCTTCCTGTGGTTATGGAAGTTCGT 

SEQ ID 2722 

MSDIKIMALGGVRENGKNLYWEVNDSIFVLDAGLKYPENEQLGVDWIPNLDYLIENKKRVQGIFLTHGHADAIGALPYIIAEVKAPVFGSPLTI 
ELAKLFVKNSTAVKKFNNFHVIDSETEIEFQDAVISFFKTTHSIPESMGIVIGTKEGNIVYTGDFKFDQAARKYYQTDLARLAEIGRDGVLALLSD 
SANATSNEQVASEYEVGDEIKSVIEDAEGRVIVAAVASNLIRIQQVFDAAAENGRRWLTGFDIENIVRTAIRMKRIHIADENMIIKPKDMTRYED 
NELLILETGRMGEPINGLQKMAIGRHRYVQIKDGDLVFIVTTPSIAKEAWARVENLIYKAGGSVKLITQNLRVSGHANGRELQLLMNLLKPKYLF 
PIQGEYRDLSAHAGLAQEVGMSADDIYIVKRGDIMVLEKDGFFHSGSVPAGDVMIDGNAIGDVGNIVLRDRKVLSEDGIFIWITVSKKEKKIISK 
ARVNTRGFVYVKKSRDILRESAELVNTTVEDYLSKDTFDWGELKGKVRDEVSKFLFDQTKRRPAILPWMEVR 

SEQ ID 2723 

ATGACTGATATTAAAATGATTGCCTTGGGAGGGGTCCGTGAATACGGAAAAAACTTCTATTTGGTAGAAATTAACGATTCTATGTTTATTTTAGAC 
GCAGGGCTCAAGTACCCTGAAAATGAGCAACTTGGGGTAGATTTAGTCATCCCCAATTTAGATTATGTAATTGAAAACAAAGGTAAAGTACAAGGG 
ATTTTCTTGAGTCATGGCCATGCTGACGCCATTGGAGCCCTTCCTTATTTGTTAGCTGAAGTATCAGCTCCTGTATTTGGATCTGAATTGACTATT 
GAATTAGCCAAGCTATTTGTGAAAAGTAATAACAGCACTAAGAAATTTAATAATTTTCATGTGGTAGACAGTGATACTGAAATTGAATTTAAAGAT 
GGCCTAGTTTCGTTCTTTAGAACAACGCATTCAATCCCAGAAAGTATGGGTATTGTTATTGGAACAGATAAAGGAAACATTATTTATACCGGTGAC 
TTCAAATTTGATCAAGCAGCAAGAGAAGGTTATCAGACGGATTTGCTACGTTTAGCTGAGATTGGGAAAGAAGGGGTTCTAGCTCTTTTATCAGAT 
TCAGTCAATGCGACAAGCAACGATCAGATTGCCAGCGAATCTGAAGTTGGTGAAGAAATGGACAGTGTTATCTCTGATGCTGATGGCCGTGTCATT 
GTAGCTGCAGTAGCCTCAAATCTTGTTCGGATTCAGCAAGTATTTGATTCCGCCACTGCCCATGGGCGTCGTGTTGTTTTAACCGGAACAGATGCA 
GAAAATATTGTCAGAACAGCTTTACGTCTAGAAAAATTAATGATTACGGATGAGCGTCTTTTAATTAAACCTAAGGATATGTCTAAATTCGAAGAC 
CATGAATTAATCATCCTTGAAGCTGGTCGTATGGGTGAGCCAATTAATAGCTTACAAAAAATGGCAGCGGGACGTCACCGTTATGTTCAAATCAAA 
GAAGGAGACCTTGTTTATATTGTAACAACACCAAGTACGGCTAAAGAAGCTATGGTGGCGCGTGTTGAAAACTTGATTTACAAGGCCGGTGGTTCT 
GTTAAATTAATCACTCAAAACTTACGTGTTTCAGGCCATGCTAATGGGCGTGATTTGCAACTATTGATGAATTTGTTAAAACCCCAGTATCTTTTT 
CCAGTACAAGGAGAATATCGTGATTTAGCTGCCCATGCAAAGCTAGCTGAM 

GATATCATGGTGCTTAATGACGAAGGTTTTCTCCATGAAGGAGGTGTACCTGCCAGTGATGTCATGATTGACGGTAATGCTATCGGTGATGTGGGT 

AATATCGTTTTACGAGACCGTAAAGTCTTGTCAGAAGATGGTATTTTCATTGTTGCTATTACTGTTTCTAAAAAAGAAAAACGCATTATTTCTAAG 

GCTAAAGTTAATACGCGTGGATTTGTGTATGTCAAGAAAAGTCATGATATTTTAAGAGAAAGTGCAGAATTAGTTAATACAACTGTTGGCAATTAC 

TTAAAAAAAGATACCTTTGACTGGGGCGAATTAAAAGGGAATCTCAGAGATGATTTC 

ATTCTGCCGGTTGTGATGGAAGTTCGT 

SEQ ID 2724 

MTDIKMIALGGVREYGKNFYLVEINDSMFILDAGLKYPENEQLGVDLVIPNLDYVIENKGKVQGIFLSHGHADAIGALPYLLAEVSAPVFGSELTI 
ELAKLFVKSNNSTKKFNNFHWDSDTEIEFKDGLVSFFRTTHSIPESMGIVIGTDKGNIIYTGDFKFDQAAREGYQTDLLRLAEIGKEGVLALLSD 
SVNATSNDQIASESEVGEEMDSVISDADGRVIVAAVASNLVRIQQVFDSATAHGRRWLTGTDAENIVRTALRLEKLMITDERLLIKPKDMSKFED 
HELIILEAGRMGEPINSLQKMAAGRHRYVQIKEGDLVYIVTTPSTAKEAMVARVENLIYKAGGSVKLITQNLRVSGHANGRDLQLLMNLLKPQYLF 
PVQGEYRDLAAHAKLAEEVGIFPENIHILKRGDIMVLNDEGFLHEGGVPASDVMIDGNAIGDVGNIVLRDRKVLSEDGIFIVAITVSKKEKRIISK 
AKVWTRGFVYVKKSHDILRESAELVNTTVGNYLKKDTFDWGELKGKVRDDLSKFLFEQTKRRPAILPWMEVR 

SEQ ID 2725 

TTGATAGTGTTAAGAGGTTACCAAATTTTGGTAGCCTTTCTTGCTAGAATGGAGGTTTTrATGGCATTTTTTAATATTGAATATCACTCTAAGGTA 
CTAGGAACGGAACGTCAAGTCAATGTTATTTACCCAGATGCTTTTGAGATGTCTGATGATAAAATTGATGATTGTGACATTCCTGTTTTGTATCTT 
CTCCATGGAATGGGGGGAAATGAGAATTCTTGGCAAAAACGCACAAATATAGAGCGTCTTTTACGTCATACTAATCTTATCGTCGTGATGCCATCA 
ACAGACTTAGCATGGTATACCAACACAAAGTATGGGTTGGATTATTTTGATGCAATAGCTATCGAGTTACCAAAAGTTTTGAAACGTTTCTTTCCT 
AATATGTCTGATAAGAGAGAGAAAAATTTCATTGCCGGATTATCTATGGGGGGATATGGAGCATATAAAATAGCTCTACrGACTAATCGTTTTTCT 
CATGCTGCCTCTTTGTCAGGTGCACTTTCTTTTGACTTTGATTTATTATTCAATAATGGCAACAATAACATTAACTATTGGTCGGGAATTTTTGGC 
GATTTGAATAACACTGATAACATAGAGCGTCATTCACTAAGGCGTTACGTTGAGTCTTTTGATATGAAGACTAAATTTTATGCATGGTGTGGTTAT 
GAAGATTTTCTTTTTGAAGCTAATGAAGTCGCAATTGATGAACTTCGTCAATTAGGTTTAACTATTGACTATTTCAATGATCATGGTAAACATGAA 
TGGTATTACTGGAATCAACAATTAGAAAAAGTCTTAGAATGGCTCCCTGTTGATTATGTCAAAGAAGAGCGCCTTTCT 

SEQ ID 2726 

MIVLRGYQILVAFLARMEVFMAFFSTIEYHSKVLGTERQVNVIYPDAFEMSDDKIDDCDIPVLYLLHGMGGNENSWQKRTNIERLLRHTNLIVVMPS 
TDLAWYTNTKYGLDYFDAIAIELPKVLKRFFPNMSDKREKNFIAGLSMGGYGAYKIALLTNRFSHAASLSGALSFDFDLLFNNGNNNINYWSGIFG 
DLNNTDNIERHSLRRYVESFDMKTKFYAWCGYEDFLFEANEVAIDELRQLGLTIDYFNDHGKHEWYYWNOQIiEKVLEWIiPVDYVKEERLS 

SEQ ID 2727 

ATGGCAAGTATTGCAATTGAATACCATTCGGTAGTTTTAGGAATGGAGCGTAAGGTAAATGTGATTTATCCTGACCAGTCTGAAATCCCTAAAAAA 
GATCAAGGGGATAAGGATATTCCTGTTTTATATTTGTTACATGGTATGGGAGGCAATGAAAACTCTTGGCAAAAACGAACAGCTATTGAACGCTTG 
TTGCG.GCATACCAATTTGATAGTCGTTATGCCTTCGACAGACCTAGGTTGGTATACAGACACGGCTTATGGACTTAACTATTATCGGGCGTTGTCA 
CAAGAGTTACCGCAGGTCTTAGCAGCTTTCTTTCCTAATATGACCCAGAAACGAGAAAAAACCTTTGTTGCTGGGCTCTCTATGGGTGGCTATGGT 
GCCTTTAAGTGGGCACTCAAAAGCAATCGGTTTTCTTATGCGGCATCGTTTTCAGGCGCTTTGGATTTTTCTCCTGAGACCTTGCTTGAGGGAAAA 
CTGGGAGAATTAGCCTATTGGCAGGGCGTTTTTGGCCAGTTTGATGACCCTGACCTTGACAAGCATTACCTTAAAAATATGGTGGCAGAAAGTGAT 
GGAAAAACCAAATTTTATGCTTGGTGTGGCTATGAGGATTTTCTTTTTGCCACTAATGAAAAAGCTATTGCTGATTTTCAGGCTCAAGGTCTTGAC 
ATTGATTATCATAAAGGTCATGGTAAACATGAGTGGTACTATTGGAACCAGCAATTAGAAGTCCTGTTAGAGTGGTTACCGATAAACTACCAAAAA 
GAAGAAAGGTTGTCT 

SEQ ID 2728 

MASIAIEYHSWLGMERKVNVIYPDQSEIPKKDQGDKDIPVLYLLHGMGGNENSWQKRTAIERLLRHTNLIWMPSTDLGWYTDTAYGLNYYRALS 
QELPQVLAAFFPNMTQKREKTFVAGLSMGGYGAFKWALKSNRFSYAASFSGALDFSPETIiLEGKLGELAYWQGVFGQFDDPDLDKHYLKNMVAESD 
GKTKFYAWCGYEDFLFATNEKAIADFQAQGLDIDYHKGHGKHEWYYWNQQLEVLLEWLPINYQKEERLS 

SEQ ID 2729 
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ATGAGAACACTATTTAGAATGATATTTGCTATTCCAAAGTTTATCTTTAGATTGATTTGGAATATCATTTGGGGAATATTCAAGACAGTTCTTGTT 
ATTGCGATTATTTTATTTGGCTTGTATTACTATGCGAATCACAGTCAATCAGAATTTGCTAATCAACTTAGTGACATTATTCAGACAGGAAAAACA 
TTTTTAAATTTTGCTGACACTAATCAGCTCAAAAATTCCTTTACTAATCTAGCTACGGATAATGTTCATCATTCAGAAAATACCAGATGGGATAAA 
AATCAGGCAACTATCTATATAGCAACTAGAGATTCTGAGTTGGTCTCTGCTTACAAGCAAGCAATCTCCAATTGGAATGCAACAGGTGCTTTTGTG 
TTACAAACAACAGATAATCCTAATGCTGATATTATTGCTAAGGATTACTCAGATGCTAAAACACAAGCTGCGGGTGTAGCTGAAACCGAGAAAAAT 
GCTTTAACTAATCGTATTTCAAAGGTAACAGTTGAATTAAACACATTTTACCTTAAGAATAAACAGTTTGGTTATGACCATACTAGGATTGTTAAT 
ACGGCCGAACATGAATTAGGACATGCGTTAGGTCTAGGACATAATGATCAACAACATTCCGTTATGCAGTCAAAAGGTTCGCATTATGGCATTCAA 
GAAGTTGATATTCAAACGCTAAAAAACTTATATGCA . 

SEQ ID 2730 

MRTLFRMIFAIPKFIPRLIWNIIWGIFKTVLVIAIILFGLYYYANHSQSEFANQLSDIIQTGKTFLNFADTNQLKNSFTNLATDNVHHSENTRWDK 
NQATIYIATRDSELVSAYKQAISNWNATGAFVLQTTDNPNADIIAKDYSDAKTQAAGVAETEKNALTNRISKVTVELNTFYLKNKQFGYDHTRIVN 
TAEHELGHALGLGHNDQQHSVMQSKGSHYGIQEVDIQTLKNLYA 

SEQ ID 2731 . . 

ATGAAACAATTACTGGCGATCATTTTGTGGCTGCCTAAGCTAATAGTGAAAATGTTTTGGCACCTTATCAAAGGGTTTTTACAAACTATCTTATTA 
GTAACGATTATTATTATAGGGCTGATGTACTATTCTAATCACAGTGATTCCGTTTTAGCCAATAAGATCTCGATAGTTACTGAGCAAGTGGTGCAA 
ATTTTTGATATCTTAACACAAAAGCCATCTGCAAAGACGCGTCATGGGAGTGGTAATAGTCATTCCACTTTCCTTGTTAGCGCTAAAGAAGGTAAT 
CAACGACTTAAAAAGAGTTCGATTTCTTTTGGAAAC 

SEQ ID 2732 

MKQLLAIILWLPKLIVKMFWHLIKGFLQTILLVTIIIIGLMYYSNHSDSVLANKISIVTEQWQIFDILTQKPSAKTRHGSGNSHSTFLVSAKEGN 
QRLKKSSIS FGN 

SEQ ID 2733 

ATGGACGAACtAAAAAAACTTGCTGGAGTGACCGCTGCAAAATACGTTAAAAACGGTATGATTGTAGGTTTAGGGACAGGTTCTACAGCATATTTT 
TTTGTTGAAGAAATTGGACGCCGTGTCAAAGAAGAGGGATTGCAAGTCGTAGGCGTTACAACGTCAAACCGTACGACTGAGCAGGCAAGAGGATTA 
GGTATTCCGTTGAAATCAGCAGATGATATTGATGTCATTGATGTCACTGTGGATGGAGCAGATGAAGTAGACCCTGATTTTAATGGTATCAAGGGT 
GGCGGTGGTGCGCTGCTCATGGAAAAAATAGTAGCTACTCCAACTAAAGAATATATCTGGGTTGTCGATGAGAGCAAACTTGTTGAAACGTTAGGT 
GCATTTAAATTGCCTGTTGAGGTTGTTAGATATGGTTCTGAGCGTCTTTTTCGGGTTTTTAAATCAAAAGGTTATTGTCCTTCTTTCCGTGAAACA 
GAAGGTGACCGCTTTATCACTGATATGGGGAACTACATTATCGACCTAGATTTGAAAAAAATAGAGGATCCAAAGCAGTTAGCGAATGAACTTGAC 
CATACAGTTGGTGTTGTTGAACATGGTTTATTTAATGGTATGGTTAATAAAGTTATAGTAGCAGGCAAAAACGGTCTTGACATACTTGAAAAA 

SEQ ID 2734 

MDELKKLAGVTAAKYVKNGMIVGLGTGSTAYFFVEEIGRRVKEEGLQWGVTTSNRTTEQARGLGIPLKSADDIDVIDVTVDGADEVDPDFNGIKG 
GGGALLMEK1VATPTKEYIWWDESKLVETLGAFKLPVEWRYGSERLFRVFKSKGYCPSFRETEGDRFITDMGNYIIDLDLKKIEDPKQLANELD 
HTVGWEHGLFNGMVNKVIVAGKNGLDIL'EK 

SEQ ID 2735 

ATGGAAGCACTCAAAAAAATTGCCGGTGTTACCGCTGCGCAATATGTGACTGATGGCATGACCATTGGGCTTGGAACTGGGTCAACGGCTTACTAT 
TTTGTTGAGGAAATTGGCCGTCGCGTAAAGCAAGAAGGACTGCAAGTGGTTGGTGTGACTACGTCAAGTGTGACTAGCAAGCAAGCAGAAGTCTTG 
GGCATTCCTTTAAAATCGATAGATGATATTGATAGCATTGACCTCACCGTAGATGGTGCTGATGAAGTGGATAAGAATTTCAATGGAATCAAGGGT 
GGCGGCGCAGCCTTACTAATGGAAAAAATTGTTGCAACACCAACAAAAGAATACATCTGGGTTGTTGATGCTTCTAAAATGGTAGAGCATCTGGGT 
GCCTTTAAGTTACCAGTCGAAGTCGTTCAATATGGTGCTGATCGTTTGTTCCGTGTCTTTGAAAAAGCTGGTTACAAACCGTCTTTTCGTATGAAA 
GGTGATAGTCGTTTGGTGACAGACATGCAAAACTATATTATTGATCTTGATTTGGGTTGTATTAAAGATCCTGTTGCTTTTGGTCACCTGCTAGAT 
GGAACAGTTGGTGTTGTGGAACACGGTCTCTTTAATGGTATGGTTGATAAGGTGATTGTTGCTAGTAAAGACGGCGTTACTGTTTTAGAAGCGCCT 
ACAGCAGGC 

SEQ ID 2736 

MEALKKIAGVTAAQYVTDGMTIGLGTGSTAYYFVEEIGRRVKQEGLQWGVTTSSVTSKQAEVLGIPLKSIDDIDSIDLTVDGADEVDJCNFNGIKG 
GGAALLMEKIVATPTKEYIWWDASKMVEHLGAFKLPVEWQYGADRLFRVFEKAGYKPSFRMKGDSRLVTDMQNYIIDLDLGCIKDPVAFGHLLD 
GTVGWEHGLFNGMVDKVIVASKDGVTVLEAPTAG 

SEQ ID 2737 

ATGTCACAATTTGATCGCATTCACTTAGTTGTCTTAGATTCAGTGGGGATTGGAGCGGCACCAGATGCCAATGATTTTGTCAATGCAGGAGTTCCT 
GATGGTGCTTCAGACACGCTTGGCCACATTTCAAAAACAGTTGGACTTGCGGTGCCAAACATGGCTAAAATCGGACTTGGTAATATTCCTCGTCCC 
CAAGCGCTTAAGACCGTCCCTGCAGAAGAAAATCCAAGTGGCTACGCGACGAAGTTACAAGAAGTATCACTTGGTAAAGATACAATGACAGGGCAT 
TGGGAGATCATGGGCTTAAATATTACAGAGCCATTTGATACTTTCTGGAATGGTTTTCCAGAAGATATTATTACAAAGATTGAGGATTTTTCAGGA 
CGTAAAGTTATTCGTGAAGCGAATAAACCTTATTCAGGGACAGCTGTTATTGATGACTTCGGACCACGCCAAATGGAAACTGGTGAGCTCATCATC 
TATACCTCAGCTGATCCAGTCCTACAAATTGCAGCTCATGAGGATATCATTCCTCTAGAAGAACTCTACCGTATTTGTGAATATGCTCGTAGTATC 
ACAATGGAGCGTCCAGCTCTCCTTGGTCGTATTATCGCTCGTCCATATGTAGGTGAACCAGGCAACTTTACGCGTACAGCCAACCGTCACGACTAT 
GCAGTATCACCATTTGAAGATACCGTATTAAATAAACTAGATCAAGCTGGCATCGATACTTATGCTGTTGGTAAAATCAATGATATTTTCAATGGT 
TCAGGCATTAATCATGATATGGGACATAACAAATCAAATAGTCATGGTATTGATACTTTGATAAAAACAATGGGGTTATCAGAGTTTGAAAAAGGC 
TTCTCCTTTACTAATTTGGTTGACTTTGATGCTCTCTATGGTCACCGTCGTGATCCTCATGGTTATCGTGATTGTCTTCATGAGTTTGATGAGCGT 
CTTCCAGAGATCATTTCAGCGATGCGTGACAAAGACTTACTTTTGATCACTGCCGATCATGGTAATGACCCAACTTATGCAGGTACAGACCATACA 
AGAGAATACATTCCTCTCTTAGCCTATAGCCCATCTTTCACAGGAAACGGCCTTATCCCAGTAGGGCATTTCGCAGATATTTCAGCAACAGTTGCG 
GATAACTTTGGTGTTGATACTGCGATGATTGGAGAGAGCTTCTTGCAGGACTTGGTA 

SEQ ID 2738 

MSQFDRIHLWLDSVGIGAAPDANDFVNAGVPDGASDTLGHISKTVGLAVPNMAKIGLGNIPRPQALKTVPAEENPSGYATKLQEVSLGKDTMTGH 
WEIMGLNITEPFDTFWNGFPEDIITKIEDFSGRKVIREANKPYSGTAVIDDFGPRQMETGELIIYTSADPVLQIAAHEDIIPLEELYRICEYARSI 
TMERPALLGRIIARPYVGEPGNFTRTANRHDYAVSPFEDTVLNKBD'QAGIDTYAVGKINDIFNGSGINHDMGHNKSNSHGIDTLIKTMGLSEFEKG 
FSFTNLVDFDALYGHRRDPHGYRDCLHEFDERLPEIISAMRDKDLLLITADHGNDPTYAGTDHTREYIPLLAYSPSFTGNGLIPVGHFADISATVA 
DNFGVDTAM I GE S FLQDLV 

SEQ ID 2739 

ATGTCAAAATTTAATCGTATTCACTTGGTTGTTTTAGACTCTGTCGGTATTGGTGCAGCACCAGATGCTGACAAATTCTTTAATGCTGGTGTAGCT 
GATACAGATTCTGACACCCTCGGTCATATTTCAGAAGCAGCAGGCTTATCGGTTCCAAATATGGCAAAAATTGGACTTGGAAACATTTCTCGTCCA 
ATACCACTAAAAACTGTTCCAACAGAAGACAATCCTACTGGTTACGTGACCAAATTGGAAGAAGTATCTCTTGGAAAAGATACCATGACAGGCCAT 
TGGGAAATTATGGGCTTGAACATTACGGAACCTTTTGACACTTTCTGGAATGGTTTCCCAGAAGAGATTTTAACTAAGATTGAAGAATTCTCAGGC 
CGCAAAATCATTCGCGAGGCCAACAAACCTTATTCAGGAACTGCGGTTATTGATGATTTTGGTCCGCGTCAAATGGAAACAGGTGAGTTGATTGTT 
TACACCTCAGCAGACCCAGTGCTTCAAATTGCAGCCCATGAAGACATTATTCCTGTGGAAGAGCTTTACAAGATTTGTGAATATGCTCGCTCCATC 
ACGCTTGAACGCCCTGCCCTTTTAGGCCGTATTATTGCGCGTCCTTATGTAGGCGACCCAGGAAACTTTACACGTACGGCTAACCGTCATGACTAT 
GCAGTGTCTCCTTTCCAAGATACCGTTTTGAACAAACTGGCTGACGCAGGTGTCCCAACTTATGCCGTTGGTAAGATTAATGACATCTTTAATGGT 
TCAGGTATTACAAACGACATGGGACATAATAAGTCGAACAGCCATGGTATTGACACGCTTATTAAGACTCTTCAATTACCTGAGTTTACTAAGGGA 
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TTCTCCTTTACTAACCTCGTTGATTTTGATGCCAACTTTGGTCATCGTCGTGACCCAGAGGGTTATCGCGACTGCTTGCATG2^ATTTGACAATCGC 
CTACCTGAAATCATCGCAAATATGAAAGAAGACGATTTGCTTCTCATCACTGCTGACCATGGTAATGACCCAACCTATGCAGGCACCGACCACACT 
CGTGAATACATTCCATTGCTTGCCTACTCTGTATCCTTTACTGGAAATGGTCTTATTCCACAAGGGCATTTTGCGGATATTTCAGCAACTGTTGCA 
GAAAATTTTGGAGTTGATACAGCCATGATTGGGGAGTCATTCCTTAGTCACTTAAAA 

SEQ ID 2740 

MSKFNRIHLWLDSVGIGAAPDADKFFNAGVADTDSDTLGHISEAAGLSVPNMAKIGLGNISRPIPLKTVPTEDNPTGYVTKLEEVSLGKDTMTGH 
WEIMGLNITEPFDTFWNGFPEEILTKIEEFSGRKIIREANKPYSGTAVIDDFGPRQMETGELIVYTSADPVLQIAAHEDIIPVEELYKICEYARSI 
TLERPALLGRIIARPYVGDPGNFTRTANRHDYAVSPFQDTVLNKLADAGVPTYAVGKINDIFWGSGITNDMGHNKSNSHGIDTLIKTLQLPEFTKG 
FSFTNLVDFDANFGHRRDPEGYRDCLHEFDNRLPEIIANMKEDDLLLITADHGNDPTYAGTDHTREyiPLLAYSVSFTGNGLIPQGHFADISATVA 
ENFGVDTAMIGESFLSHLK • • 

SEQ ID 2741 

ATGACATTATTAGAAAAAATTAATGAGACTAGAGACTTTTTGCAAGCAAAAGGCGTCACAGCACCAGAATTTGGCCTTATTTTAGGCTCTGGTTTA 
GGAGAATTAGCTGAAGAAATCGAAAATCCCATTGTTGTGGATTATGCAGACATCCCAAATTGGGGACAGTCAACAGTAGTTGGTCATGCTGGAAAA 
TTAGTGTATGGGGATTTATCAGGCCGTAAGGTATTAGCACTTCAAGGTCGTTTTCACTTTTATGAAGGAAATACAATGGAAGTCGTTACTTTCCCA 
GTACGTATCATGAGAGCATTGGCTTGCCACAGTGTGCTTGTGACTAATGCAGCGGGTGGGATTGGATACGGACCAGGAACTTTAATGCTGATCAAA 
GACCACATCAATATGATTGGGACTAACCCTCTCATAGGTGAGAACCTTGAAGAATTTGGACCACGTTTCCCAGACATGTCGGATGCTTATACAGCA 
ACATATCGACAAAAAGCTCACCAAATTGCTGAAAAACAGAATATCAAACTCGAAGAAGGTGTGTAGTTGGGTGTATCAGGACCCACTTATGAAACA 
CCTGCAGAAATTCGTGCATTCCAAACAATGGGCGCACAGGCGGTAGGTATGTCCACGGTTCCAGAGGTGATCGTTGCAGCTCACTCAGGGCTTAAA 
GTGTTAGGAATTTCAGCAATTACTAACTTTGCCGCTGGCTTCCAATCTGAGCTCAATCATGAGGAGGTCGTTGAAGTTACTCAGCGTATTAAAGAA 
GATTTCAAGGGATTAGTTAAATCATTAGTTGCTGAACTT 

SEQ ID 2742 

MTLLEKINETRDFLQAKGVTAPEFGLILGSGLGELAEEIENPIWDYADIPNWGQSTWGHAGKLVYGDLSGRKVLALQGRFHFYEGNTMEWTFP 
VRIMRALACHSVLVTNAAGGIGYGPGTLMLIKDHINMIGTNPLIGENLEEFGPRFPDMSDAYTATYRQKAHQIAEKQNIKLEEGVYLGVSGPTYET ' 
PAEIRAFQTMGAQAVGMSTVPEVIVAAHSGLKVLGISAITNFAAGFQSELNHEEWEVTQRIKEDFKGLVKSLVAEL • 

SEQ ID 2743 

ATGTCATTGATGACTAAAATTAACGAAACAAAAGACTTTTTAGTTACTAAAGGAATTGAAACTCCAGAATTTGGATTAATTCTGGGTTCAGGCCTT 
GGTGAACTTGCTGAAGAAGTAGAAAATGCTATTGTTATTGATTATGCAGATATTCCAAACTGGGGCAAGTCAACGGTTGTTGGCCATGCTGGAAAG 
TTAGTTTACGGAGATTTAGCTGGCCGTAAAGTGCTCGCCTTACAAGGACGTTTCCATTTTTACGAAGGAAATCCGCTTGAAGTGGTGACTTTCCCT 
GTTCGTGTCATGAAAGCTCTGGGATGTGAAGGCGTTCTTGTCACAAATGCAGCTGGTGGTATCGGCTACGGCCCAGGTACCTTGATGGCAATCACA 
GACCATATCAATATGACCGGAAATAACCCACTAATCGGTGAAAACTTGGACGAGTTTGGTCCACGCTTTCCTGATATGTCTGATGCCTATACTAAG 
GTTTATCGCAATAAGGCACATGAAGTGGCTGAAAAAATGAACATCAAACTAGAAGATGGTGTTTATATGGGCTTGACTGGTCCAACTTATGAAACA 
CCAGCAGAAATCCGTGCTTTCAAAGTATTAGGAGCAGATGCTGTTGGCATGTCAACTGTACCGGAAGTTATTGTGGCTGCTCATTCTGGACTTAAA 
GTGCTTGGTATTTCAGCTATTACAAACTTTGCAGCTGGTTTCCAATCAGAATTGAACCATGAAGAAGTTGTGGAAGTGACCCAACATATCAAAGAA 
GATTTCAAAGGTCTTGTTAAAGCTATTTTAGCGGAGTTG 

SEQ ID 2744 

MSLMTKINETKDFLVTKGIETPEFGLILGSGLGELAEEVENAIVIDYADIPNWGKSTWGHAGKLVYGDLAGRKVLALQGRFHFYEGNPLEWTFP ■ 

VRVMKALGCEGVLVTNAAGGIGYGPGTLMAITDHINMTGNNPLIGENLDEFGPRFPDMSDAYTKVYRNKAHEVAEKMNIKLEDGVYMGLTGPTYET 

PAEIRAFKVLGADAVGMSTVPEVIVAAHSGLKVLGISAITNFAAGFQSELNHEEWEVTQHIKEDFKGLVKAILAEL 

SEQ ID 2745 • • 

TTGCTGAACTTTAAAATGGTTTCTCGATTATACTATGCTGTCAAGTTTATGATAGCCGTTCTATTTATGACAGTTATGGCAGGAGTTGGAGCTATC 
TTAATGCACTATGTATTAATGTTTACAGAGTGGTTAGCATTTGGTGATAGTAGAGAAAATACTCTGTCTTTGTTAAATAGTGTCACACCAA.TTAAA 
AGAGTGTTATCACTTACTTTAGTCTCCTTTTTAGCATCCCTTAGTTGGTATTACTTACAAATCAAACCAAAGCAAATAACTAGTATTAAACAACAG 
GTTGTTTTTAAGGATTTTTCTGTAAAAAAATCACCTTACTGGCTACATATAGGTCACGCATTTTTGCAATTGATTTATGTAGGAACTGGTGGCCCT 
ATTGGAAAAGAAGGAGCGCCACGAGAGTTTGGAGCCATAAATGCTGGGAAAATATCGGATTTATTAGCACTTAAAGTGCTGGATAAACGTTTATTA 
ATCATTAGTGGTGCAGCTGCAGGTTTGTCAGCAGTTTATCAAGTCCCCCTAGCTAGTGTATTCTTTGCTTTTGAAACTTTAGCTTTAGGAATCTCA 
CTGAAAAATATTGTGACATTGCTAGCCTCTACTTTTGGTGCAGCTAGTATTGCTCAATTAGTTATTTCGACAGCCCCTCTTTATCATATTTCAAAG 
ATGAGTCTGAATTCACAGTCATTAGCTTTTATGTTCTTGATCGTTTTATGTGTAACTCCGATTGCGATTAGCTTTAGATATTTAAATCAAAAAGTG 
ACAGAGAGACGTATTAAAAATATAAAAATATTGTTAAGTTTGCCAGTAGTGTCATTGATAGTATCTGTTTTATCAATCGTCTATCCCCAGATTTTA 
GGAAATGGTAATGCCCTAGTTCAAGAAGTCTTTAAAGGGACCACAGTTAGCTTAATCGCTATTTTAGTTGTTCTCAAGATGATAGCAACATTATCC 
ACTCTTTACGCTGGTGCTTATGGCGGTATACTGACACCATCTTTTTCCATTGGTGCTTGTTTAGGTTTTTTGTTAGCTAGTATTTCTATTCCTTTA 

ATATCTTTTACTGGTCAATCTGTTATAACTATTGTTCCCCTAACTATAGCAGTACTTTTTGCTACTGCCTATGATTATTTTATAAGAAAAATGAGG 
AGT TTATATGTC AAT C CAT AT 

SEQ ID 2746 

MLNFKMVSRLYYAVKFMIAVLFMTVMAGVGAILMHYVLMFTEWLAFGDSRENTLSLLNSVTPIKRVLSLTLVSFLASLSWYYLQIKPKQITSIKQQ 
WFKDFSVKKSPYWLHIGHAFLQLIYVGTGGPIGKEGAPREFGAINAGKISDLLALKVLDKRLLIISGAAAGLSAVYQVPLASVFFAFETLALGIS 
LKNIVTLLASTFGAASIAQLVISTAPLYHISKMSLNSQSLAFMFLIVLCVTPIAISFRYLNQKVTERRIKNIKILLSLPWSLIVSVLSIVYPQIL 
GNGNALVQEVFKGTTVSLIAILWLKMIATLSTLYAGAYGGILTPSFSIGACLGFLLASISIPLLPHISIVTSMLVGAAIFLAITMRAPLTAVGLV 
ISFTGQSVITIVPLTIAVLFATAYDYFIRKMRSLYVNPY 

SEQ ID 2747 

ATGACGATTATAATTATGGACTCTAATAGTGCTCACGAGACTGATAATCTATCAGTCTCTTTTCTTAACTTTTGTTATAATAGTCTTATGAAACGA 
CACTTTTTACTCTTGACCTTTTACCTCTTTTTAACAGGTTTAACAGCTGGCCTTGTTGCTTTTATCTTAACAAAAGCCATTCACCTGATTCAGTCC 
CTCAGTTTTGGATTCAGTCAAGGTTCTTTTAGCACTATGATTGCTAGTGTTCCACCACAAAGACGAGCTCTTTCACTCCTCTTTGCTGGACTTCTT 
GCAGGTCTTGGGTGGCACCTATTGGCTAAAAAAGGAAAGGACATTCAATCTATTCAGCAAATCATTCAAGATGACATCTCATTTAGTCCCTGGACA 
CAGTTTTGGCATGGTTGGCTCCAATTAACGACCGTATCTATGGGAGCTCCTGTCGGCCGAGAAGGAGCTTCACGGGAAGTCGCTGTTACCTTGACG 
TCTCTTTGGAGCCAAAGATGCAACTTGTCAAAAGCCGATCAAAAACTTTTATTAGCCTGCGCTTCTGGCGCTGCCCTTGGTGCTGTCTACAATGCT 
CCCTTAGCCACTATTTTATTTATCTTAGAAGCTATTCTTAACCGTTGGTCCCTTAAAAATATATACGCTGCCTGCCTAACGAGCTATGTGGCTGTG 
GAAACAGTTGCTTTATTACAAGGCCGACATGAGATTCAATACCTAATGCCTCAGCAACATTGGACGCTAGGAACCCTTATTGGGTCCGTCCTGGCT 
GGTCTTATCCTTTCCCTCTTTGCTCACGCTTACAAACATCTTTTGA2iACACCTTCCTAAGGCTGATGCCAAAAGTCAGTGGTTTATTCCGAAAGTT 
CTCATCGCTTTTAGCCTTATCGCAGGACTCAGCATTTTCTTCCCAGAGATTTTAGGAAATGGCAAAGCTGGATTACTCTTTTTTCTCCATGAAGAA 
CCACATCTGAGCTATATTAGCTGGCTACTTGTTGCCAAAGCTGTCGCTATCTCTTTAGTTTTTGCTTCTGGAGCAAAAGGGGGTAAAATTGCTCCT 
TCTATGATGCTTGGAGGTGCTAGTGGCTTACTACTAGCTATCCTTAGTCAGTACCTTATTCCCTTGTCTCTATCAAATACGTTAGCCATTATGGTT 
GGTGCAACAATCTTTTTAGGTGTGATCAATAAGATACCCTTGGCGGCACCAGTTTTTCTGGTTGAAATTACAGGCCAATCGTTACTAATGATTATC 
CCTTTAGCATTAGCTAACCTCATTTTTTATTTTAGCTATCAGTTTTATCGTTTCATCCTTAAA 

SEQ ID 2748 
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MTIIIMDSNSAHETDNLSVSFLNFCYNSLMKRHFLLLTFYLFLTGLTAGLVAFILTKAIHLIQSLSFGFSQGSFSTMIASVPPQRRALSLLFAGLL 
AGLGWHLLAKKGKDIQSIQQIIQDDISFSPWTQFWHGWLQLTTVSMGAPVGREGASREVAVTLTSLWSQRCNLSKADQKLLLACASGAALGAVYNA 
PLATILFILEAILNRWSLKNIYAACLTSYVAVETVALLQGRHEIQYLMPQQHWTLGTLIGSVLAGLILSLFAHAYKHLLKHLPKADAKSQWFIPKV 
LIAFSLIAGLSIFFPEILGNGKAGLLFFLHEEPHLSYISWLLVAKAVAISLVFASGAKGGKIAPSMMLGGASGLLLAILSQYLIPLSLSNTLAIMV 
GATIFLGVINKIPLAAPVFLVEITGQSLLMIIPLALANLIFYFSYQFYRFILK 

SEQ ID 2749 

ATGTCAATCCATATTGAAGCAAAACAAGGTGAAATTGCAGATAAAATTTTACTTCCAGGAGATCCACTCCGTGCGAAATTTATTGCCGAGAATTTT 
TTAGAAGATGCGGTGTGTTTTAACACAGTTCGCAATATGTTTGGTTATACAGGTACCTATAAAGGACATCGTGTTTCTGTTATGGGAACTGGTATG 
GGTATGCCTTCAATTTCAATTTATGCTCGCGAACTAATTGTTGATTATGGGGTTAAAACATTGATTCGCGTAGGAACAGCAGGTGCTATTAATCCT 
GATATCCATGTTCGTGAACTTGTTTTGGCACAAGCAGCAGCAACAAATTCTAATATTATCCGTAATGATTGGCCTGAATTTGATTTTCCGCAAATT 
GCTGATTTTAAACTTTTGGATAAAGCTTATCACATCGCAAAGGAAATGGATATTACAACTCATGTAGGCAGTGTATTATCTTCAGACGTGTTTTAT 
TCAAACCAACCAGATCGTAATATGGCCTTGGGTAAACTAGGTGTTCATGCTATTGAGATGGAAGCAGCAGCTCTCTACTATCTTGCAGCTCAACAC 
AATGTTAATGCTCTTGCTATGATGACGATTTCAGATAACTTGAATAATCCAGAAGAAGATACAAGTGCAGAAGAGCGTCAAACAACATTTACTGAT 
ATGATGAAAGTTGGGCTCGAAACACTTATTTCTGAA 

SEQ ID 2750 

MSIHIEAKQGEIADKILLPGDPLRAKFIAENFLEDAVCFNTVRNMFGYTGTYKGHRVSVMGTGMGMPSISIYARELIVDYGVKTLIRVGTAGAINP 
DIHVRELVLAQAAATNSNIIRNDWPEFDFPQIADFKLLDKAYHIAKEMDITTHVGSVLSSDVFYSNQPDRNMALGKLGVHAIEMEAAALYYLAAQH 
NWALAMMTISDNLNNPEEDTSAEERQTTFTDMMKVGLETLISE 

SEQ ID 2751 

ATGTCTATCCATATTTCTGCCAAAAAAGGCGATATTGCTGATAAAATTCTTCTACCTGGAGATCCTTTGCGCGCGAAATTTATCGCTGAAAATTTC 
CTAGAAGATGCAGTGTGTTTTAACGAAGTGCGTAACATGTTTGGCTACACAGGAACTTACAAAGGGCACCGCGTTTCTGTCATGGGAACTGGTATG 
GGGATGCCTTCGATCTCTATCTATGCTCGTGAATTAATCGTTGATTACGGTGTCAAAACATTGATCCGTGTTGGTACTGCGGGTGCGATTGACCCA 
GAAGTTCATGTGCGTGAATTGGTGCTTGCCCAAGCAGCAGCAACCAACTCAAATATTATCCGTAATGACTTCCCAGAATTTGATTTCCCACAAATT 
GCTGATTTTGGTTTACTTGACAAGGCTTACCATATCGCCAGAGAAATGGGAGTAACAACTCACGTTGGGAATGTGCTTTCTTCTGATGTCTTTTAC 
ACTAACATGCCTGAGCGTAATATGGCTCTTGGTAAATTGGGTGTTAAAGCCATCGAAATGGAAGCAGCAGCTCTTTACTATTTAGCTGCTCAGCAC 
CATGTCAAAGCCCTTGGAATCATGACGATCTCAGATAACTTGAATGATCCAACCGAAGATACTACAGCTGAAGAGCGCCAAACAACTTTCACTGAT 
ATGATGAAGGTCGGCTTGGAAACCTTAATTGCCAATGAC 

SEQ ID 2752 ' • 

MSIHISAKKGDIADKILLPGDPLRAKFIAENFLEDAVCFNEVRNMFGYTGTYKGHRVSVMGTGMGMPSISIYARELIVDYGVKTLIRVGTAGAIDP 
EVHVRELVLAQAAATNSNIIRNDFPEFDFPQIADFGLLDKAYHIAREMGVTTHVGNVLSSDVFYTNMPERNMALGKLGVKAIEMEAAALYYLAAQH 
HVKALGIMTISDNLNDPTEDTTAEERQTTFTDMMKVGLETLIAND 

SEQ ID 2753 

ATGAGGATAGAAATGACAGATTTTTCAACTGCTCTTAAAGTATTAGTGGATCAGTATTCTTATCATAATGCTTTCTTATTATTACAAAAACATGGT 
CCTTTAAACTCAGATTTATTATTTTTATTGGAAATGATGAAAGAGCGTCGAGAGTTAAACATTGATTTTCTTTTTGCTCATCAAGAACAAGTTGTT 
ATATTACAAGAAAAATACAATATAAAGCTTTTGCATAACCCGTATGATTTAGAGTTGCTGGCAAATTACATCATGGATTTAGAAGCAAAAGTAAAA 
AACGC3ATTAATCATAGATTTTGTCCGTAGTGTTAGTCCTATTTTATATCGTCTATTTATGATTTTACTTGCACAAGAAGTACCTCACTTGCATGAT 
TACATCCATAATGCAAGAGATGATCACTACGATACTTGGAAGTTTAAAGAATTAAAGGAGTCAAACCACCCAGTCCTTTTGGCATTCTCTGAAAGG 
TGGCACGATAGTCGCTTGACTTCTAAAAGCCTGGCAGAATGTTTACAATTAACCGACCTTGATGAAGAAGTGAAATCGACCATCATTCAATTAAGA 
CAGTTCGAAAAATCAGTCAGAAATCCTTTGGCTCACCTGATTAAACCTTTTGATGAGCAAGAACTATATCGTACAACTCAATTTTCTTCTCAAGCA 
TTTTTAGACCAGATTATCTTCTTGGCAAAGGTAATTGGTGTTGAGTATGATACTGTTAATTTTCACTACGATACGGTTAACAAGCTTATTATAAAT 
ATACTTGAG 

SEQ ID 2754 

MRIEMTDFSTALKVLVDQYSYHNAFLLLQKHGPLNSDLLFLLEMMKERRELNIDFLFAHQEQWILQEKYNIKLLHNPYDLELLANYIMDLEAKVK 
NGLIIDFVRSVSPILYRLFMILLAQEVPHLHDYIHNARDDHYDTWKFKELKESNHPVDLAFSERWHDSRLTSKSLAECLQLTDLDEEVKSTIIQLR 
QFEKSVRNPLAHLIKPFDEQELYRTTQFSSQAFLDQIIFLAKVIGVEYDTVNFHYDTVWKLIINILE 

SEQ ID 2755 

TTGCCAATGACTAATAATCAAACACTAGACATCCTTTTGGATGTCTATGCTTATAATCACGCCTTTAGAATTGCTAAAGCCTTGCCAAATATCCCT 
AAAACTGCCCTCTATTTACTAGAGATGTTAAAAGAGCGCAGAGAATTGAACCTTGCCTTTCTAGCGGAACATGCAGCAGAGAATCGGACCATTGAA 
GACCAGTATCACTGTTCATTATGGCTTAACCAATCGCTTGAAGATGAGCAGATTGCCAATTACATTTTGGATTTAGAAGTTAAAGTAAAAAACGGT 

TTTGATACAAAGAATGACCAATATGATACCTGGCATTTTCAGGCCATGTTGGAATCTGATCACGAGGTTTTCAAGGCTTACCTGTCTCAAAAGCAG 
TCTCGCAATGTGACGACCAAAAGCTTAGCAGACATGTTGACGTTGACCTCCTTACCTCAGGAAATCAAGGACTTGGTTTTTTTGTTACGACATTTT 
GAAAAGGCTGTCCGTAATCCTCTGGCTCATTTGATTAAGCCTTTTGATGAAGAGGAACTGCATCGCACCACTCATTTTTCTTCTCAGGCTTTTTTG 
GAAAACATTATCACCTTGGCGACTTTTTCTGGTGTAATCTACCGACGTGAGCCTTTTTACTTTGATGACATGAATGCCATTATTAAAAAGGAGTTG 
AGCCTTTGGAGACAATCTATTGTC 

SEQ ID 2756 

LPMTNNQTLDILLDVYAYNHAFRIAKALPNIPKTALYLLEMIiKERRELNLAFLAEHAAENRTIEDQYHCSLWLNQSLEDEQIANyiLDLEVKVKNG 
AIIDFVRSVSPILYRLFLRLITSEIPNFKAYIFDTKNDQYDTWHFQAMLESDHEVFKAYLSQKQSRNVTTKSLADMLTLTSLPQEIKDLVFLLRHF 
EKAVRNPLAHLIKPFDEEELHRTTHFSSQAFLENIITLATFSGVIYRREPFYFDDMNAIIKKELSLWRQSIV 

SEQ ID 2757 

ATGAGAATTCAACAATTACAATATGTTATTAAGATTGTAGAAACTGGTAGCATGAATGAAGCCGCTAAACAACTCTACATTACCCAACCTTCACTT 
TCAAACGCTGTTAGGAACCTTGAGACTGAGATGGGTATCCAAATTTTTATTCGAAATCCAAAAGGAATAACGTTAACAAAAGATGGTATGGAATTT 
CTGTCATATGCGCGACAAATTCTAGAACAAACAGCACTTCTTGAAGAGCGTTATAAGGGTGATAATACAAGTCGTGAGCTGTTCAGCGTTTCTTCA 

GAAATTATTGATGATGTTAAAAATTTCCGTTCAGAGATTGGTGTTCTGTTTCTTAATAGCTATAATAGAGATGTATTAACCAAATTATTCGACGAT 
AATTCCTTAATTGCCACAACTCTTTTTACTACTACACCTCATATTTTCGTGAGCAAATCCAATCCCTTAGCTAATAGAAAAAAATTAAATATGAAA 
GATTTAGAAGATTATCCTTATCTGAGTTATGATCAAGGCCTGCATAATTCTTTCTACTTTTCTGAGGAAATGATGTCTCAAATTCCTCACCCAAAA 
TCCATTGTTGTCAGTGATAGAGCAACTCTGTTTAATTTAATGATTGGATTAGATGGTTATACAGTGGCAACTGGTATCCTCAACTCAAAATTGAAC 
GGTGACGAAATTGTCGCAATCCCTCTTGACGTGGATGATGTTATTGATATTGTCTATATCCGACACGACAAAGCAAACCTTTCAAAAATGGGACAA 
AAATTTATTGACTATTTATTAGAGGAAGTTTCGTTTAATCATAAAAATAAACAGTCC 

SEQ ID 2758 

MRIQQLQYVIKIVETGSMNEAAKQLYITQPSLSNAVRNLETEMGIQIFIRNPKGITLTKDGMEFLSYARQILEQTALLEERYKGDNTSRELFSVSS 
QHYAFWNAFVALFNGTDMTQYELFLRETRTWEIIDDVKNFRSEIGVLFLNSYNRDVLTKLFDDNSLIATTLFTTTPHIFVSKSNPLANRKKLNMK 
DLEDYPYLSYDQGLHNSFYFSEEMMSQIPHPKSIWSDRATLFNLMIGLDGYTVATGILNSKLNGDEIVAIPLDVDDVIDIVYIRHDKANLSKMGQ 
KFIDYLLEEVSFNHKNKQS 
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SEQ ID 2759 

ATGAGAATTCAACAACTGCATTATATTATCAAAATTGTTGAGTGCGGCTCTATGAATGAAGCTGCTAAGCAATTATTTATCACACAACCAAGTCTA 
TCCAATGCGGTCAAGGATTTGGAAATGGAGATGGGCATTACCATTTTCAACCGAAA.TCCTAAAGGGATCACCTTGACAAAAGATGGGGTGGAATTT 
TTATCTTATGCTCGCCAAATTATAGAGCAAACATCACTGTTAGAAGACCGCTATAAAAACCACAATACTGGCCGAGAGCTCTTTAGCGTTTCATCT 
CAACATTATGCCTTCGTAGTCAATGCATTTGTCTCACTCCTCAAGCGGACCGACATGACTCGGTATGAACTCTTTTTGCGCGAGACAAGAACTTGG 
GAAATCATTGATGATGTCAAAAACTTTCGATCTGAAATTGGTGTTCTCTTTATCAACGACTATAACCGAGATGTCTTGACCAAATTATTTGATGAC 
AATCATTTGACCGCCTCTCCATTATTTAAGGCACAGCCTCATATTTTTGTCAGCAAATGAAATCCTCTAGCAACTAAAAGCCTATTAAGCATGGAC 
GACTTGAGAGATTTTCCTTACCTGAGCTATGACCAAGGGATTCACAACTCCTTTTATTTTTCAGAAGAGATGATGTCCCAGATGCCCCACAACAAA 
TCAATTGTGGTCAGTGACCGTGCCACCCTCTTTAACTTAATGATTGGTTTAGATGGCTACACCGTTGCCAGTGGTATTCTAAATAGCAATCTAAAT 
GGTGACCAGATTGTGGCTATCCCGCTAGATGTCCCTGACGAAATTGACATTGTTTTTATCAAGCATGAAAAAGCCAACTTGTCCAAAATGGGGGAA 
CGTTTTATCGAATACCTTCTCGAAGAAGTAACCTTTGAT 

SEQ ID 2760 

MRIQQLHYIIKIVECGSMNEAAKQLFITQPSLSNAVKDLEMEMGITIFNRNPKGITLTKDGVEFLSYARQIIEQTSLLEDRYKNHNTGRELFSVSS 
QHYAFWNAFVSLLKRTDMTRYELFLRETRTWEIIDDVKNFRSEIGVLFINDYNRDVLTKLFDDNHLTASPLFKAQPHIFVSKSNPLATKSLLSMD 
DLRDFPYLSYDQGIHNSFYFSEEMMSQMPHNKSIWSDRATLFNLMIGLDGYTVASGILNSNLNGDQIVAIPLDVPDEIDIVFIKHEKANLSKMGE 
RFIEYLLEEVTFD 

SEQ ID 2761 

ATGTCTAATCATTCGCGCCGTCACCAAAAGAAACACTCACATACACCTCTACGGGTGATTAATTTATTTCTTTTGGTGATTTTTATTTTGTTAAGT 
GTAGTCTCATTATTTCTTATGTATCGTCACCATTTTTTGGCATTTAGACACCTGAACGTCATTTATGGAGTTGTAATTGTTTTAATCATTTTAGTA 
AGTTTATTTCTTTGTATTAAGAATAAAGCTAGAATTTTTACAACTATAATTTTAGTATTAGCTTCTATTTTCGTTGCTACTACTTTATATGGATTT 
AAGTCAACCATTGATTTGACAAATAATCTAAATAAAACTGCTTCATACTCTGAAATTGAGATGAGTGTAGTTGTACCAAAAGATTCTAAAATAACC 
AATATAGAAGCTGTCAGCAAATTAGCCGCACCAGTTAAAAACGATACTTCAAATATTACTGATTTGATAGAACATATAAAATCAGAAAAAGGAATC 
TCTATTACACCACAAAAAACAGATTCTTACCAGGATGCATACAATAGAATTAAAAGTGGTGATAGTCAGGCTATGGTTTTAAATAATGCTTATGTT 
AGCTTAATTGAACTTAGCACCCCTGATTTTAAATCGCAGATAAAAACGATTTATACTTACAAAATTAAGAAAAAAATTAATCGTAAAAATACTAAT 
CATAAAGAAGGGGTATTTAATATCTATATTAGCGGTATTGATACTTTTGGCTCTATATCAACAGTATCAAGATCTGATGTAAATATTATTATGACG 
GTTAATACCAATACCCACAAAGTATTGTTAACGACAACACCACGAGATGCCTATGTAAAAATTCCAGATGGTGGGGGCAATCAATATGATAAATTA 
ACCCATGCAGGTTTGTATGGCGTTGAGACATCAATGAAAACACTTGAAAACCTTTACGACATCAACCTTGATTATTATGCTAGAATTAATTTTTCA 
TCATTTTTAAAATTAATAGACCTCTTGGGAGGAGTGACAGTTTATAACGATCAAGCTTTTACAAGTAAACATGGTAATTTTGACTTCCCTGTTGGT 
CAAGTAACATTGAATTCTGAGCAGGCTTTGGGCTTTGTTAGAGAACGTTATTCTCTACAAGGAGGCGATAACGATAGAGGTAGAAATCAAGAAAAA 
GTGATTGCAGCTATTATAAA.TAAGTTAGCTTCTAGTCAGTCAGTAACAAAATTAAATAGCATTACCTCACAGCTCCAAACGTCCGTTCAAACTAAT 
ATGACTATTGATAACATTAATGATTTGATTAACAATCAATTGTCAACTGGACAACGCTTCACTGTCGAGTCACAAGCATTAACTGGTCATGGTTCA 
ACGGGTGAACTCCCTTCATATGCAATGCCAGGAGCTCAACTTTATATGATGTCAATTGATCAATCTAGCTTATCTAATGCAAAATCAAAAATTAAG 
AACACAATGGAGGAA 

SEQ ID 2762 

MSNHSRRHQKKHSHTPLRVINLFLLVIFILLSWSLFLMYRHHFLAFRHLNVIYGWIVLIILVSLFLCIKNKARIFTTIILVLASIFVATTLYGF 
KSTIDLTNNLNKTASYSEIEMSVWPKDSKITNIEAVSKLAAPVKNDTSNITDLIEHIKSEKGISITPQKTDSYQDAYNRIKSGDSQAMVLNNAYV 
SLIELSTPDFKSQIKTIYTYKIKKKINRKNTNHKEGVFNIYISGIDTFGSISTVSRSDVNIIMTVHTNTHKVLLTTTPRDAYVKIPDGGGNQYDKL 
THAGLYGVETSMKTLENLYDINLDYYARINFSSFLKLIDLLGGVTVYNDQAFTSKHGNFDFPVGQVTLNSEQALGFVRERYSLQGGDNDRGRNQEK 
VIAAIINKLASSQSVTKLNSITSQLQTSVQTNMTIDNINDLINNQLSTGQRFTVESQALTGHGSTGELPSYAMPGAQLYMMSIDQSSLSNAKSKIK 
NTMEE 

SEQ ID 2763 

ATGAAAATTGGAAAAAAAATAGTTTTAATGTTCACAGCTATTGTGTTAACAACTGTCTTGGCATTAGGTGTCTATCTAACTAGTGCTTATACCTTC 
TCAACAGGAGAATTATCAAAGACCTTTAAAGATTTTTCGACATCTTCAAACAAAAGTGATGCCATTAAACAAACAAGAGCTTTTTCTATCTTGTTG 
ATGGGTGTTGATACAGGCTCTTCAGAGCGTGCCTCCAAGTGGGAAGGAAACAGTGATTCGATGATTTTGGTTACGGTTAATCCAAAGACCAAGAAA 
ACAACTATGACTAGTTTAGAACGAGATACCTTAACCACGTTATCTGGACCCAAAAATAATGAAATGAATGGTGTTGAAGCTAAGCTTAACGCTGCT 
TATGCAGCAGGTGGCGCTCAGATGGCTATTATGACCGTGCAAGATCTTTTGAATATCACCATTGATAACTATGTTCAAATTAATATGCAAGGCCTT 
ATTGATCTTGTGAATGCAGTTGGAGGGATTACAGTTACAAATGAGTTTGATTTTCCTATCTCGATTGCTGAAAACGAACCTGAATATCAAGCTACT 
GTTGCGCCTGGAACACACAAAATTAACGGTGAACAAGCTTTGGTTTATGCTCGTATGCGTTATGATGATCCTGAGGGAGATTATGGTCGACAAAAG 
CGTCAACGTGAAGTCATTCAAAAGGTATTGAAAAAAATCCTTGCTCTTGATAGCATTAGCTCTTATCGGAAGATTTTATCTGCTGTAAGTAGTAAT 
ATGCAAACGAATATCGAAATCTCTTCTCGCACTATCCCTAGTCTATTAGGTTATCGTGACGCACTTAGAACTATTAAGACTTATCAACTAAAAGGA 
GAAGATGCCACTTTATCAGATGGTGGATCATACCAAATTGTTACCTCTAATCATTTGTTAGAAATCCAAAATCGTATCCGAACAGAATTAGGACTT 
CATAAGGTTAATCAATTAAAAACAAATGCTACTGTTTATGAAAATTTGTATGGGTCAACTAAGTCTCAGACAGTAAACAACAACTATGACTCTTCA 
GGCCAGGCTCCATCTTATTCTGATAGTCATAGCTCTTACGCTAATTATTCAAGTGGAGTAGATACCGGCCAGAGTGCTAGTACAGACCAGGACTCT 
ACTGCTTCAAGCCATAGGCCAGCTACGCCGTCTTCTTCATCAGATGCTTTAGCAGCTGATGAGTCTAGCTCATCAGGGTCTGGATCATTAGTTCCT 
CCTGCTAATATCAACCCTCAGACC 

SEQ ID 2764 

MKIGKKIVLMFTAIVLTTVLALGVYLTSAYT,FSTGELSKTFI03FSTSSNKSt)AIKQTRAFSILLMGVDTGSSERASKWEGNSDSMILVTVNPKTKK 
TTMTSLERDTLTTLSGPKKNEMNGVEAKLNAAYAAGGAQMAIMTVQDLLNITIDNYVQINMQGLIDLVNAVGGITVTNEFDFPISIAENEPEYQAT 
VAPGTHKINGEQALVYARMRYDDPEGDYGRQKRQREVIQKVLKKILALDSISSYRKILSAVSSNMQTNIEISSRTIPSLLGYRDALRTIKTYQLKG 
EDATLSDGGSYQIVTSNHLLEIQNRIRTELGLHKVNQLKTNATVYENLYGSTKSQTVNNNYDSSGQAPSYSDSHSSYANYSSGVDTGQSASTDQDS 
TASSHRPATPSSSSDALAADESSSSGSGSLVPPANINPQT 

SEQ ID 2765 

ATGATTGATATTCATTCTCATATCGTTTTTGATGTAGATGATGGGCCTAAAACGCTTGAAGAGAGTTTATCTTTAATAGAAGAAAGTTATCGACAA 
GGTGTTAGAATAATTGTTTCGACATCACATAGAAGAAAAGGTATGTTTGAAACACCTGAAGATATTATCTTCAAAAACTTTTCTATAGTTAAACAC 
GAAGCGGAAAAAAGATTTGAACATCTTCAAATCTTATATGGTGGAGAATTGTACTATACAAGTGATATGTTAGAAAAACTGAAGTTAAAGCAAATT 
CCAACTTTAAACAATACGAAATTTGCTTTAATTGAATTTTCTATGCAAACTTCTTGGAAAGATATTCATACAGCTTTGTCAAATGTTTTAATGCTT 
GGTArTACACCAGTCGTTGCGCATATAGAGAGGTATAACGCTTrAGAGAATCAAAAAGAACGGGTGAAGGAAATTATTAATATGGGGTGTTACACA 
CAAATAAATAGTTCCCATATTTTGAAACAAAAACTTTTTAATGATAAGCATAAACGCTTTAAGAAAAGAGCCCGTTATTTTTTAGAGGAAAATTTA 
GTGCATTTTGTAGCGAGTGATATGCATAACCTTGATGTTAGACCGCCATTTTTAGCAGAAGCTTATAAGATTATCTGTAGAGATTTCGGTAAAGAA 
CGTGCTAACCAACTTTTTATTGAAAATGCTCAATCTATATTAAAAAACCATTACATT 

SEQ ID 2766 

MIDIHSHIVFDVDDGPKTLEESLSLIEESYRQGVRIIVSTSHRRKGMFETPEDIIFKNFSIVKHEAEKRFEHLQILYGGELYYTSDMLEKLKLKQI 
PTLNNTKFALIEFSMQTSWKDIHTALSNVLMLGITPWAHIERYNALENQKERVKEIINMGCYTQINSSHILKQKLFNDKHKRFKKRARYFLEENL 
VHFVASDMHNLDVRPPFLAEAYKIICRDFGKERANQLFIENAQSILKNHYI 

SEQ ID 2767 
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ATGAATAAAATAGCTAATACAGAAGTTGAAATAAATATATTCAACCTTTTAAAAAAATTGTGGAAAAAGAAATTTTTAATCACATTTC3TTGCCATT 
GCATTTGCAACAGCTGGACTTTTCTATAGTCTTTTTATTGTTACGCCACAATATACTTCTTCAACAAGGATATATGTCATTAACCCTAATACCCCT 
AATAATAGTATTACTGCACAAGATCTACAAGCGGGGAGTTTTCTTGCAAATGACTATAAGGAGATTATTACGTCTACTGACGTTCTAGAAAAAGTT 
ATTTCTTCTGAAAAATTGAATTATCCTTCGTCTCAGTTGTTGCAAAAAATAACAGTTTCTATTTTAAAAGATACACGTGTTATTTCAATATCGGTC 
GAAGATGCTAATCCAAAAATGTCTCAAAAATTAGCAAATTCAGTTAGAGAAGCAGCAGTTTCAAAAATCAAGGCAGTTACTCAAGTAGAGGATATC 
ACTACTCTTGAGAAGGGAAATTTACCTAAAGCACCATCTTCTCCTAATATTAAAAAGAATGTACTAATCGGGTTTATTGTTGGTGCAGGATTATCA 
ACTATTGTTTTAGTTATTATGGGTATTTTGGATGATCGTGTTAATACTGAAGAAGATATTGAAAAGGTCCTAGGACTTACTTCTTTAGGTATAGTA 
CCAGATTTGAATAAACTT 

SEQ ID 2768 

MNKIANTEVEINIFNLLKKLWKKKFLITFVAIAFATAGLFYSLFIVTPQYTSSTRIYVINPNTPNNSITAQDLQAGSFLANDYKEIITSTDVLEKV 
ISSEKLNYPSSQLLQKITVSILKDTRVISISVEDANPKMSQKLAKSVREAAVSKIKAVTQVEDITTLEKGNLPKAPSSPNIKKNVLIGFIVGAGLS 
TIVLVIMGILDDRWTEEDIEKVLGLTSLGIVPDLNKL 

SEQ ID 2769 

ATGACTCGTTTAGAAATAGTTGATAGCAAGTTAAGACAAGCAAAAAAAACAGAAGAATACTTCAATGCGATCCGTACAAACATACAGTTTAGTGGA 
AAGGAAAATAAAATTCTTGCAATTACCTCTGTTAGGGAAGGGGAAGGAAAATCCACTGCTTCAACAAGTTTAGCTTTATCTTTAGCTCAAGCAGGA 
TTTAAAACATTATTAATTGATGCGGATACTAGGAACTCTGTTATGTCTGGAACCTTTAAAGCAACTGGAACTATTAAAGGCTTGACGAATTATTTA 
TCAGGTAATGCAGATCTTGGAGATATTATCTGTGAAACCAATGTTCCTAGACTGATGGTCGTTCCTTCAGGGAAAGTACCACCAAATCCAACAGCA 
TTACTTCAGAACGCTTATTTTAATAAGATGATTGAAGCTATTAAAAATATATTTGATTATATTATCATCGATACTCCACCTATTGGTTTAGTTGTT 
GATGCCGCAATAATCGCTAATGCTTGCGATGGTTTTATTTTAGTAACCCAAGCAGGCAGAATAAAACGTAATTATGTTGAAAAAGCAAAAGAACAG 
ATGGAACAAAGTGGTTCAAAGTTCTTAGGTATTATTCTTAATAAAGTTAATGAATCTGTTGCTACTTACGGCGATTATGGAAATTACGGAAAAAGG 
GATAGAAAAAGGAAG 

SEQ ID 2770 

MTRLEIVDSKLRQAKKTEEYFNAIRTNIQFSGKENKILAITSVREGEGKSTASTSLALSLAQAGFKTLLIDADTRNSVMSGTFKATGTIKGLTNYL 
SGNADLGDIICETNVPRLMWPSGKVPPNPTALLQNAYFNKMIEAIKNIFDYIIIDTPPIGLWDAAIIANACDGFILVTQAGRIKRNYVEKAKEQ 
MEQSGSKFLGIILNKVNESVATYGDYGNYGKRDRKRK 

SEQ ID 2771 

ttgaaagaaaaagaaaatatacaaaagattattatagcgatgattcaaacagttgtggtttatttttctgcaagtttgacattaacattaattact 
cccaattttaaaagcaataaagatttattgtttgttctattgatacattatattgtcttttatctttctgatttttacagagacttttggagtcgt 
ggctatcttgaagagtttaaaatggtattgaaatacagcttttactatattttcatatcaagttcattattttttatttttaaaaactcttttaca 
acgacacgactttccttttttacttttattgctatgaattcgattttattatatctattgaattcatttttaaaatattatcgaaaatattcttac 
gctaagttttcacgagataccaaagttgttttgataacgaataaggattctttatcaaaaatgacctttaggaataaatacgaccataattatatc 
gctgtctgtatcttggattcctctgaaaaggattgttatgatttgaaacataactcgttaaggataataaacaaagatgctcttacttcagagtta 
acctgcttaactgttgatcaagcttttattaacatacccattgaattatttggtaaataccaaatacaagatattattaatgacattgaagcaatg 
ggagtgattgtcaatgttaatgtagaggcacttagctttgataatataggagaaaagcgaatccaaacttttgaaggatatagtgttattacatat 
tctatgaaattctataaatatagtcaccttatagcaaaacgatttttggatatcacgggtgctattataggtttgctcatatgtggcattgtggca 
atttttctagttccacaaatcagaaaagatggtggaccgggtatcttttctcaaaatagagtaggtcgtaatggtaggatttttagattctataaa 
ttcagatcaatgcgagtagatgcagaacaaattaagaaagatttattagttcacaatcaaatgacagggctaatgtttaagttagacgatgatcct 
agaattactaaaataggaaaatttattcgaaaaacaagcatagatgagttgcctcaattctataatgttttaaagggtgatatgagtttagtagga 
acacgccctcccacagttgatgaatatgaaaagtataattcaacgcagaagcgacgccttagttttaagccaggaatcactggtttgtggcaaata 
tctggtagaaataatattactgattttgatgaaatcgtaaagttagatgttcaatatatcaatgaatggtctatttggtcagatattaagattatt 
ctcctaacactaaaggtagttttactcgggacaggagctaag 
SEQ ID 2772 

MKEKENIQKIIIAMIQTVWYFSASLTLTLITPNFKSNKDLLFVLLIHYIVFYLSDFYRDFWSRGYLEEFKMVLKYSFYYIFISSSLFFIFKNSFT 
TTRLSFFTFIAMNSILLYLLNSFLKYYRKYSYAKFSRDTKWLITNKDSLSKMTFRNKYDHNYIAVCILDSSEKDCYDLKHNSLRIINKDALTSEL 
TCLTVDQAFINIPIELFGKYQIQDIINDIEAMGVIVNVNVEALSFDNIGEKRIQTFEGYSVITYSMKFYKYSHLIAKRFLDITGAIIGLLICGIVA 
IFLVPQIRKDGGPAIFSQNRVGRNGRIFRFYKFRSMRVDAEQIKKDLLVHNQMTGLMFKLDDDPRITKIGKFIRKTSIDELPQFYNVLKGDMSLVG 
TRPPTVDEYEKYNSTQKRRLSFKPGITGLWQISGRNNITDFDEIVKLDVQYINEWSIWSDIKIILLTLKWLLGTGAK 

SEQ ID 2773 

ATGAAAATTTGTCTGGTTGGTTCAAGTGGTGGTCATCTAGCACACTTGAACCTTTTGAAACCCATTTGGGAAAAAGAAGATAGGTTTTGGGTAACC 
TTTGATAAAGAAGATGCTAGGAGTATTCTAAGAGAAGAGATTGTATATCATTGCTTCTTTCCAACAAACCGTAATGTCAAAAACTTGGTAAAAAAT 
ACTATTCTAGCTTTTAAGGTCCTTAGAAAAGAAAGACCAGATGTTATCATATCATCTGGTGCCGCTGTAGCAGTACCATTCTTTTATATTGGTAAG 
TTATTTGGTTGTAAGACCGTTTACATAGAGGTTTTCGACAGGATGGATAAACCAACTTTGACAGGAAAATTAGTGTATCCTGTAACAGATAAATTT 
ATTGTTCAGTGGGAAGAAATGAAAAAAGTTTATCCTAAGGCAATTAATTTAGGAGGAATTTTT 

SEQ ID 2774 . 

MKICLVGSSGGHLAHLNLLKPIWEKEDRFWVTFDKEDARSILREEIVYHCFFPTNRNVKNLVKNTILAFKVLRKERPDVIISSGAAVAVPFFYIGK 
LFGCKTVYIEVFDRMDKPTLTGKLVYPVTDKFIVQWEEMKKVYPKAINLGGIF 

SEQ ID 2775 

ATGATTTTTGTCACAGTGGGGACACATGAACAGCAGTTCAACCGTCTTATTAAAGAAGTTGATAGATTAAAAGGGACAGGTGCTATTGATCAAGAA 
GTGTTCATTCAAACGGGTTACTCAGACTTTGAACCTCAGAATTGTCAGTGGTCAAAATTTCTCTCATATGATGATATGAACTCTTACATGAAAGAA 
GCTGAGATTGTTATCACACATGGCGGCCCAGCGACGTTTATGAATGCAGTTTCTAAAGGAAAAAAAACTATTGTGGTTCCTAGACAAGAACAGTTT 
■ GGAGAGCATGTGAATAATCATCAGGTGGACTTTGTTAATAAGGTAAAAACAATGTATAATTTTGATATCGTTGTAGATATTGAAAGGTTACAAAAT 
GTAGTCTATGAGGGAATGATGAATCGTCCGTTTTTAGAAACTAATAGTAGTAATTTTATTGAAGAATTTAAGGTAATATTAAAGGAGTTGTGCGAT 
GAAAATCAA 

SEQ ID 2776 

MIFVTVGTHEQQFNRLIKEVDRLKGTGAIDQEVFIQTGYSDFEPQNCQWSKFLSYDDMNSYMKEAEIVITHGGPATFMHAVSKGKKTIWPRQEQF 
GEHVNNHQVDFVNKVKTMYNFDIWDIERLQNWYEGMMNRPFLETNSSNFIEEFKVILKELCDENQ 

SEQ ID 2777 

ATGAAAATCAATAAAAACTCTTTATTTTATATTGCAATATTTTTAGTT^ 

ATAGTGATGTTAGTTGCAATTTTACTGTGTGGAATAAAATTTTTATTAGATAGCCTTTATTTTGAAAGAAGAAAACTCGTGATCATCTTTTTATTA 
TTTATCGCGACCATTTTGAATTTATTCTTTGTTCATAAGGTTACTTTTATATTAACTTTAATTTTTTTTCTAGCATTAAAGGACATCTCTCTAAAA 
AAAGCTTTCTCTATAATAATAGGATCGCGTATTTTGGGAGTTCTATTAAATCAAATTTTTGTGAAATTAGATTTAATAGAAATTAAGTATGTCAAT 
TTTTATAGGGATGGACAATTTATTCTGAGAAGTGACTTAGGTTTTGGTCATCCTAACTTTATTCATAATTTTTTTGCTCTAACTATTTTCTTGTAT 
ATTGTACTCAATTATAAACGACTAAAGCCTGTTGTGATGGTTTTATTTTTAACATTAAATTATTTATTGTACCAATATACTTTTTCAAGGACAGGG 
TATTATATCGTAATTTTATTTATTGTACTCATTTATGTGACAAAGAATAGCTTAATAAAAAGAGTATTTATGAAATTAGCACCCTATGTACAATTT 
TTTTTATTAGTATTTACCTTTTTGAGTTCTACAATTTTTTTTAATTCAAATTTTGTTCAAAAATTAGATGTTCTTTTAACAGGTAGATTACACTAT 
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GCTCATTTACAACTTGTAGATGGTTTAACTCCTTTTGGAAATAGTTTTAAGGAAACAAGTGTCCTATTTGATAATAGCTACTCTATGTTATTGAGT 
ATGTATGGTGTAGTACTTACCATGTTTTGTATGATAATCTATTATATCTATAGTAAAAAGATAATCATAATTGAACTTCAACTACTCCTATTTATA 
ATGTCTATAATATTATTTACTGAAAGTTTTTATCCCAGTGTGGTAATGAATATTAGTTGGCTAGTTTTTGGTAAAATATTTTGTGATGGTATCGAA 
CCTATAAAAAAGGAATTTACTATT'GTGAATAATATA 

SEQ ID 2778 

MKINKNSLFYIAIFLVNFFKSLGLGEGNSAYKIVMLVAIBLCGIKFLLDSLYFERRKLVIIFLLFIATILNLFFVHKVTFILTLIFFLALKDISLK 
KAFSIIIGSRILGVLLNQIFVKLDLIEIKYVNFYRDGQFILRSDLGFGHPNFIHNFFALTIFLYIVLNYKRLKPWMVLFLTLNYLLYQYTFSRTG 
YYIVILFIVLIYVTKNSLIKRVFMKLAPYVQFFLLVFTFLSSTIFFNSNFVQKLDVLLTGRLHYAHLQLVDGLTPFGNSFKETSVLFDNSYSMLLS 
MYGWLTMFCMI I YYI YSKKI III ELQLLLFIMS I ILFTESFYPS WMNISWLVFGKI FCDGIEPIKKEFTI VNNI 

SEQ ID 2779 

ATGATACCTAAA.GTTATACATTATTGTTGGTTTGGAGGAAATCCCTTACCAGATAATTTAAAGAAATATATAAAAACTTGGAGAGAACAATGTCCG 
GATTATGAAATTATTGAATGGAATGAGCATAATTATGATGTTAGTAAAAA.TGTTTTTATGAGAGAAGCATATACTAAGAAGAATTTTGCTTATGTT 
TCTGACTATGCAAGATTGGATATTATTTATACTTATGGGGGGTTCTATCTAGATACTGATGTGGAGCTTTTAAAAAGTTTAGATCCTTTGAGGATT 
CATGAGTGTTTTCTAGCAAGGGAGATTAGTTGTGATGTGAATACAGGATTAATAATTGGCGCTGTTAAAGGACATCACTTTTTAAAATCAAATATG 
TCTATATATGACAAAAGTGATTTAACTTCTCTTAATAAGACATGTGTAGAGGTTACAACTAATTTATTGATAAACAGAGGGCTTAAGAATAAGAAT 
ATTATTCAAAAGATTGATGATATAACAATATATCCGAGAAATTATTTTAATCCAAAGAATTTATTAACAGGTAAGGTTGATTGTCTGACTAGTGTT 
ACCTATTCTATACATCATTACGAAGGAAGTTGGAAAAGTTCTTCATTTATTTCAGATTCTCTAAAGATTAGAGTAAGGCTCATAATTGATTTTTTA 
TTTGGATATGGTACTTATAGAATGCTTCTAAGGTTTCTAAAGTTAAAGAAA 

SEQ ID 2780 

MIPKVIHYCWFGGNPLPDNLKKYIKTWREQCPDYEIIEWNEHNYDVSKNVFMREAYTKKNFAYVSDYARLDIIYTYGGFYLDTDVELLKSLDPLRI 
HECFIiAREISCDVNTGLIIGAVKGHHFLKSNMSIYDKSDLTSLNKTCVEVTTNLLINRGLKNKNIIQKIDDITIYPRNYFNPKNLLTGKVDCLTSV 
TYSIHHYEGSWKSSSFISDSLKIRVRLIIDFLFGYGTYRMLLRFLKLKK 

SEQ ID 2781 

atgttatatatttttactcctacatttaacagaggctaccgattatcctatctgtatgattctctatgtaatcagacaaataaaaattttatatgg 
ttgattgttgatgatggttctgaggacagtactaaggaaattgtaagtaattatataaaagagaataaagttagtattgtatatctgtAtaaacgt 
aatggcggtaagcattcagcctataatctagcaatgagatatatgcaaccaagtgattatcatgtatgtgtagatagtgatgattggttattagaa 
gatgcagttgaaattatttttaaagatttagagagcctaacgttgtctaatagatatgtaggccttgtttatcctcgatattcattaaaccaaggt 
aataattggttgaatcccaaaatattagaagttaatattcctgatttaaaatataaatatcacttaaaaattgaaacttgtattgttattaataat 
gcttatttagtagatttcgaatttccttgtttcgaaggggagaatttcttatcagaagaaataatgtatatatatttatcaaaaaagggatacttt 
tgtccccaaaataggaaaatctattgttttgactacttagaagatggtttgacttctaatatttttaaattatggagaaaaaatttcaaagggact 
attttttcattagaaaattcatatatgtatgtaatgtcttttcctaatatatttgatcgctggtggtcagctataaagataaaaatgaacatacag 
gctttgaaaatgactactttaggggtaatacctacactaaagagtgaagaggctgggtggaaaattttgttgggttttagctatctttggaaggta 
gcaaggtttaaaaagagcgag 
SEQ ID 2782 

MLYIFTPTFNRGYRLSYLYDSLCNQTNKNFIWLIVDDGSEDSTKEIVSNYIKENKVSIVYLYKRNGGKHSAYNLAMRYMQPSDYHVCVDSDDWLLE 
DAVEIIFKDLESLTLSNRYVGLVYPRYSLNQGNNWLNPKILEVNIPDLKYKYHLKIETCIVINNAYLVDFEFPCFEGENFLSEEIMYIYLSKKGYF 
CPQNRKIYCFDYLEDGLTSNIFKLWRKNFKGTIFSLENSYMYVMSFPNIFDRWWSAIKIKMNIQALKMTTLGVIPTLKSEEAGWKILLGFSYLWKV 
ARFKKSE 

SEQ ID 2783 

ATGGAATTAATTTCAATAATAGTGCCTGTATATAATGGAGAAATATATATTGGGAGATGTCTAGATAGTATTCTTGAGCAAACTTATCAGAATTTA 
GAGATTATCATAATTGATGATGGCTCTAGTGATCGCACAGGGGATATTTGCGAAAAGTATTTTTTGGAAGACAGGCGAATAAAATATTTCTATCAA 
GAAAACAGAGGCCAATCAGTTGCACGTAACAACGGAGTACTTAGGTGTACAGGAGATTGGATTGCTTTTTTAGACAGTGATGATGTTTATCTTCCT 
TATTCAATTGAGGTTATGTACAACATACAGAAAGCTACCAATGCCGATATTGTTTTAACTAGTATTGGTAACTTCAACAATACTTACAATACTAGT 
ATTAATTCACAGTATTTAAAAGAGATTAAACTTTATACTTTAGAGGTGGCGTTGGAAGAAATGTATTATGGGAAAACTTATGGAGTTTCCCCGTTA 

gcaaaattatatccgagaagtaatttattgagtaatccatatccagaaggaaaaattcatgaagatatggatacaacttttaagcttatatcttgc 
gcttcaaaaatagcagtttgtgatattgtcactgcagtggtgtattttagcgataatagtactactaggacaaaattcaatgagagaatgttgtat 
ttttttgaggcaattcaaaataatattgtatttataaatctaaattttccacataatacatctttaatctctgctgtaatatataatgaagtattt 
ggtggaatagatatatgtgggaagatgattgattttaaattatatgatacagttgattattacagaaaaaaatatagaaaatattttaagactatt 
ctctttaataataggattagtgtgaaggagaaggttaaatatatattatttatttcctctataagatatttcactattgtaagaaaaatatataat 
ttgaggttatcaaggaatgga 
SEQ ID 2784 

MELISIIVPVYNGEIYIGRCLDSILEQTYQNLEIIIIDDGSSDRTGDICEKYFLEDRRIKYFYQENRGQSVARNNGVLRCTGDWIAFLDSDDVYLP 
YSIEVMYNIQKATNADIVLTSIGNFNNTYNTSINSQYLKEIKLYTLEVALEEMYYGKTYGVSPLAKLYPRSNLLSNPYPEGKIHEDMDTTFKLISC 
ASKIAVCDIVTAWYFSDNSTTRTKFNERMLYFFEAIQNNIVFINLNFPHNTSLISAVIYNEVFGGIDICGKMIDFKLYDTVDYYRKKYRKYFKTI 
LFNNRISVKEKVKYILFISSIRYFTIVRKIYNLRLSRNG 

SEQ ID 2785 

ATGGATAAAGTTAGTATCATTATCCCAGTTTATAACGTTCAATCTTTCCTAAACGAGTGTATAGAAAGTGTTTTAGCTCAAACTTATTCAAATTTA 
GAAATTATTCTAGTTAACGATGGCTCTACAGATAATTCCGGGGATATCTGTGATTATTATTCAGAAATAGATGGGCGTATATTCGTTTTTCACAAA 
AATAATGGTGGTTTATCAGATGCTCGTAATTATGGAATTAGTAGAGCTACTGGCGATTATATTTATTTACTTGATTCGGATGATTATCTATATAAA 
GAAGATGCAATCGAGAGAATGGTTGAATTTAGCGAGAAATATAATTCAGAAATTGTTTTAGGGTGTTATGTTGAAAAAAGAGAACAACATATTATA 
AATATCGTTTTAGAAGATGAAATGATAGAAACTATTAGTCCAGTACAAGCAATACAAAATATTTATAATTATGATGCCTATAGAGCTATTTTTACT 
GTAGCACATAATAAATTATATAAGAGAGAATTATTTTCTACGCTGTGCTATCCAGTAGGGAAGTTACACGAAGATGAATTTTTAACCTATAAATTA 
TATTTGAAAGCCAAAAATATAATTTTCTTTAGATATAATACTTATGCATATCGTATTAGAGAAAATAGCATAATGACTGGTTCCTACAATATTAAA 
AGGCTACATGCTGTAGAAGCACTTAAGGAAAGAATTTATTTATTAGAAAAGTATCCAGACTTAGTATTTCAAAGTGAGAGAGCTTTAATTAAAACT 
ATGGAAGTAAATTTGATAGAGTTATATAAAAATAATTTTTATAAGGAATTTCATACTCTGAAAACTGAATATAAAAAAACTATTTTTGATTTTATA 
AAAAAACAACGTATGCTACTAAAAATAAAGTATTATTTAAAGTATTGTGTAGTGCATTTTAAAATATTAAATTGTAA2VAGAAAGAAAAAGATAAAT 
AAA 

SEQ ID 2786 

MDKVSIIIPVYNVQSFLNECIESVLAQTYSNLEIILVNDGSTDNSGDICDYYSEIDGRIFVFHKNNGGLSDARNYGISRATGDYIYLLDSDDYLYK 
EDAIERMVEFSEKYNSEIVLGCYVEKREQHIINIVLEDEMIETISPVQAIQNIYNYDAYRAIFTVAHNKLYKRELFSTLCYPVGKLHEDEFLTYKL 
YLKAKNIIFFRYNTYAYRIRENSIMTGSYNIKRLHAVEALKERIYLLEKYPDLVFQSERALIKTMEVNLIELYKNNFYKEFHTLKTEYKKTIFDFI 
KKQRMLLKIKYYLKYCWHFKILNCKRKKKINK 

SEQ ID 2787 

ATGTATAAAGTTTCAATTATTTGCACCAATTATAACAAAGCTCCTTGGATATCTGATGCACTTGACAGTTTTTTAAGCCAAGTGACAGATTTTGAG 
GTTGAAATTATTGTTATTGATGATGCTTCTACAGATGACTCACGAGAGATTTTAAAGAGTTATCAAAAAAAGTCTTCAGGAAAAATTAAATTACTC' 
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TTTAACGAAACTAATATTGGAATAACAAAGACTTGGATAAAAGCATGCCTTTATGCAAAAGGCAAATATATTGCTAGATGTGATGGTGATGATTAC 
TGGACGGATAGTTTTAAACTCCAAAAACAAGTTGATGTCTTAGAAGCTTCCAAACGGTCACGATGGTGTAATACTGATTTTGACTTTGTAAATAGT 
CAAGGCGACTTATTATATGCTAATGCTTTTTCATCTGGTCATACACCTTTGACAGATACTTACGAAAAAGTTTTAGCCTTAAAAGGGATGACGATG 
GCATCGACATGGTTAGTTGATGCTGATTTAATGAGACAAGTAAACCAAAAAATCAATGTAGATACACCAGACGATACTTTTGATATTCAACTAGAG 
TTATTTCAACTGACTCAACTGACCTATATTAAAGACTCAACGACGATTTATCGCATGACAACCGATTCTGATTCAAGACCTACTGATACACCAAAA 
ATGATTTATCGTATTCAAAAACTACTTGATACTCAGTTAAATTACTTAAAAAAGTATAATCAGGTAGATACAAAAGAAGTGTCTGAACTATTATTA 
CAACAAGATGCTAAGCAAGAAATACGAATTCATGAGTTGAGTTGCTTTATTCAAGAATTACAACAAACTATCGTAGATAAAACAAAGCAGCAAGAA 
ACACGTGAAGTGGAGTTGCAAAATGTCATAGAAGAACAAAAAAATCAACTATCTGAATTAAGACAACAATACCATGCCATTATTAATTCACGTCAA 
TGGAAATACACGTCTAAGCTCATTGCTTTTATTAGGAGA!\AAAAA 

SEQ ID 2788 

MYKVSIICTNyNKAPWISDALDSFLSQVTDFEVEIIVIDDASTDDSREILKSYQKKSSGKIKLLFNETNIGITKTWIKACLYAKGKYIARCDGDDY 
WTDSFKLQKQVDVLEASKRSRWCNTDFDFVNSQGDLLYANAFSSGHTPLTDTYEKVLALKGMTMASTWLVDADLMRQVNQKINVDTPDDTFDIQLE 
LFQLTQLTYIKDSTTIYRMTTDSDSRPTDTPKMIYRIQKLLDTQLNYLKKYNQVDTKEVSELLLQQDAKQEIRIHELSCFIQELQQTIVDKTKQQE 
TREVELQNVIEEQKNQLSELRQQYHAIINSRQWKYTSKLIAFIRRKK 

SEQ ID 2789 

ATGAATAATTTTGTGTGTCATACTTTATACCATTTACTGATTACTATAATAAAGTTAAAAGATAAAGAAAATACTAGAATATTTATTTGTGACACT 
. ATCACGAATTATGAAACTTGGGTAAAAACATTAAATGAACAGGGAATAAGGACGGAAGCAGTTAAAGAGTTTGCTTATCGGGAGCAGTTACAAAGT 
AAAAATATTGAAGAAGTGATGGAGCTTGTAGATTCAGACTTAAATCACTACTTTGAGAGAGTAGATACACAAGTCTATCTATTTAATGATGATACT 
TTAATAGGTCGCTATATGGTGTATTTGGGTAAAAATTATCATCTAATTGAAGATGGTTATAACTGTTTTCAAGCCAAGTTATTCTTGGGTGGTTCT 
. GTCGTAAAACGAGTAATTAAAACTTACTTATTTAAAAAGTATGTTCCGTATGGTTTTTCAAAATATTGTCTCTCAATTGAGGTTAATTCTTTAGTG 
GGGCTACCTCATGACATAAGGAGTAAGAAATATAAAGAACTACCGAGAAAAAAATTATTTGATAGTCTTAACAAAGAGCAAAAATCACTGATTTTC 
AAAATATTTAAAACAAAACCATTAACTATAACTCCAAAGTCAGTATTATTGTTGACACAGCCACTTGCACAAGATAAATGTTATAAAACACCTACA 
GAGAGGTTTCAAAGTATTCAAGAGCAATACGATTATTTTGACGATATTGTCCAGGAATATAGAACGTTAGGGTACAATGTTTATTTAAAAGTTCAT 
CCTAGAGATGTAGTAGATTATTCCAAATTGCCGGTAGAGCTATTACCATCAAATATCCCTATGGAAATTATAGAGTTGATGTTAACAGGACGGTTC 
GAATTTGGGATAACACATTCGTCCACCGCGCTGGATTTTTTAACTTGTGTTGATAAAAAAATAACTTTAGTAGATCTGAAGGATATTAAA 

SEQ ID 2790 

MNNFVCHTLYHLLITIIKLKDKENTRIFICDTITNYETWVKTLNEQGIRTEAVKEFAYREQLQSKNIEEVMELVDSDLNHYFERVDTQVYLFNDDT 
LIGRYMVYLGKNYHLIEDGYNCFQAKLFLGGSWKRVIKTYLFKKYVPYGFSKYCLSIEVNSLVGLPHDIRSKKYKELPRKKLFDSLNKEQKSLIF 
KIFKTKPLTITPKSVLLLTQPLAQDKCYKTPTERFQSIQEQYDYFDDIV'QEYRTLGYNV'YLKVHPRDVVDYSKLPVELIiPSNIPMEIIELMLTGRF 
EFGITHSSTALDFLTCVDKKITIjVDLKDIK 

SEQ ID 2791 

ATGAAAAATCAAAGGAATAGACACAGTGACAATGAACCGAARATACTTAGGATTGTAAAAAGATTTGCTATGATAATAAATATAAGCAAAGGCAAC 

tattccagttattatagtaggaacaaaagctccaaaaaccctaga 
SEQ ID 2792 

MKNQRNRHSDNEPKILRIVKRFAMIINISKGNYSSYYSRNKSSKNPR 

SEQ ID 2793 

atgaatactaagaaattacttcaatctggttttatttatacactcgggaatttattggtgcaaggattagcctttatcacacttcccatctacact 
cgagtcatctcaacagaagtttatggccaatatagtttatatgttgcttggatgggaattattactctgtxtattggtcttcagacgagcggttct 
ttaagttcggctcgagtcaaatatggagaagagtttaaaagctactctgggagtgccttttctgtaggtaatatatggtttcttattgtacttttg 
atagcttttctatttagaagttttcttgcaccattagttggtttttctgaatctatttttttattaatggtgtgtcaaagttacgctaactatgtg 
gtgactttctttggtcagtattttatacaacaacagaggagcttggctaatttaatactatccttagccaatgcagtttcatctgttgcactatct 
ctatttttaatttttcattggtccgatgactttttatctagggtttttggagcttttgttcctactataataactggaatagttgcctttgcttat 
atttattatcatagcaaatctttttacaatcctaagtattttcggttcattgtcactgtgtctattcctttgatttttcatttgttaggacatcag 
ttattaaatcaattagataggattatgctagctcgcttatatagtactaaagaagttgcaatgtatagtttcggttattcgcttggaatgattatt 
cagattgttttgaatagtattaatatggcttggattccatggttttttgatgctagaaaagaaaaattactggaactttcaacttatattagccgt 
tatctctatttaggagttttcttaacattaggttatttgactgtttttcctgagttagctcaaataatgggaggagacaagtatagtagtagtgtt 
caatttatttctttaattattgtcagctattttttagtctttctctatacatttcctgtaaatatccaattcttctatgctaatacgacatggatt 
cctattgggacattattagctgctggtgtaaattggttactaaaccttgtattaattcctcattatgcagcctatggcgctgctatggctacaata 
atatcttatttagccttgttgatttttcatcatattgtttcgaaagttaaataccattattcagatgtctcagttaggcagtacattattttaagt 
ggtatagtatttagttatgctatgttaatgaacatgttcctaggtaatatcgttattagatggagtttaggaataattattcttatagtatatagc 
attgtttttcaaaaagtcattttagacttattgggtaaaaaaagaaggagaaga 
SEQ ID 2794 

MNTKKLLQSGFIYTLGNLLVQGLAFITLPIYTRVISTEVYGQYSLYVAWMGIITLFIGLQTSGSLSSARVKYGEEFKSYSGSAFSVGNIWFLIVLL 
IAFLFRSFLAPLVGFSESIFLLMVCQSYANYWTFFGQYFIQQQRSLANLILSLANAVSSVALSIjFLIFHWSDDFLSRVFGAFVPTIITGIVAFAY 

iyyhsksfynpkyfrfivtvsiplifhllghqllnqldrimlarlystkevamysfgyslgmiiqivlnsinmawipwffdarkekllqlstyisr 
ylylgvfltlgyltvfpelaqimggdkysssvqfisliivsyflvflytfpvniqffyanttwipigtllaagvnwllnlvliphyaaygaama'ti 
isylallifhhivskvkyhysdvsvrqyiilsgivfsyami,mnmfi.gnivirwslgiiilivysivfqkvildli,gkkrrrr 
SEQ ID 2795 

ATGGTTTATATTATTGCAGAGATTGGTTGCAATCATAATGGAGATATTAATCTTGCGAAAAAAATGGTAGATGTTGCCGTGTCTTGTGGTGTTGAT 
GCTGTTAAATTTCAGACTTTTAAAGCTGAGAAACTTATTTCTAAATTTGCTCCCAAAGCTGAATATCAAAAAGCAACTACAGGAACAGCAGACAGT 
CAACTTGAGATGACGAAACGTTTAGAGTTAAGCTTTGAAGAATACTTAGAAATGCGTGATTATGCAATTTCAAAAGGTGTGGAGACCTTTTCAACA 
CCTTTTGATGAAGAGTCATTAGAGTTCTTAATTTCTACAGATATGCCAATTTACAAAATTCCATCAGGAGAAATCACTAATTTACCTTACTTAGAA 
AAGATTGGCAAGCAACAAAAGAAAGTTATTCTTTCGACGGGTATGGCGGTAATGGAAGAGATCCATCAAGCGGTGAATATTTTACGTCAGAATGGT 
ACAACCGACATTTCTATTTTACATTGTACAACAGAGTACCCAACACCTTACCCCTCTCTAAATTTAAACGTTATTCATACTTTGAAAGATGAATTT 
AAAGATTTAACGATAGGTTATTCGGATCATTCAATTGGATCAGAAGTACCTATCGCAGCAGCAGCAATGGGTGCAGAAGTTATTGAAAAACACTTT 
ACTTTAGATACTAATATGGAAGGTCCGGATCATAAAGCCAGTGCAACACCTGATATTTTAGCTGCTTTAGTTAAAGGGGTTCGCATTGTTGAACAA 
GCCTTAGGTAGATTTGAAAAAATCCCAGATCCAGTAGAAGAAAAAAa.TAAGATTGTTGCTCGTAAATCAGTCGTTGCTTTAAAACCAATTAAAAAA 
GGCGATATTTATTCAATAGAAAATATTACGGTGAAGCGCCCAGGTAATGGTATTTCTCCTATGAACTGGTATGACATCTTGGGACAAGAAGCGCAA 
GATGATTTCGAAGAGGATGAAGTTATTCGTGATTCACGCTTTGAAAATCAATTGCCCGAGTTA 

SEQ ID 2796 

mvyiiaeigcnhngdinlakkmvdvavscgvdavkfqtfkaekliskfapkaeyqkattgtadsqlemtkrlelsfeeylemrdyaiskgvetfst 
pfdeesleflistdmpiykipsgeitnlpylekigkqqkkvilstgmavmeeihqavnilrqngttdisilhctteyptpypslmlnvihtlkhef 
kdltigysdhsigsevpiaaaamgaeviekhftldtnmegpdhkasatpdilaalvkgvriveqalgrfekipdpveeknkivarkswalkpikk 
gdiysienitvkrpgngispmnwydilgqeaqddfeedevirdsrfenqlpel 
SEQ ID 2797 
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ATGAAAAAAATTTGTTTAGTAACCGGATCGCGTGCTGAATACGGAATAATGAAGCCATTGATTCAAAGATTGTCAAAAGATAAAGAAGTCAACTTA 
CAAATTATTGCAACAGCAATGCATCTGGAAGAAAAGTACGGCTATACTTATCGTCAAATTGAAGAAGACGGTTTTGATATTGCTTATAAAGTTCCC 
TTACATCTTTATGATACTGACAGAAGAACTGTATCTACTGCAATGGCGCATTTACAACTAGGATTGACCAAAATTTTTGACAAGGAAGACTATGAT 
CTAGTCATCATTTTAGGGGATCGTTATGAAATGTTACCAGTTGTGAATGTAGCGTTGATTTATAATGTCCCAGTATGCCACCTTCATGGAGGGGAG 
ACCTCATTAGGCAATTTTGATGAGTATATTCGCCATGCAATTACTAAGATGAGTCACCTACACTTAGTCTCTACAGAGGACTTTCGTCAACGTGTG 
ATTCAGATGGGAGAACAACCTCAATTTGTAATTAACACAGGAGCTCTCGGAGTGGAAAATGCTCTATCAATCCCTTCTCTAACCAAAGAAGCAATA 
GAAAAGCAATTAGGTATTGCACTAGAGGAATCCTATTTTGTTGTTCTCTATCATCCTGTTACTTTTGAACAAGGAAAAAGTGCTGGAGAGCAGATG 
AAAGCGGTACTATCAGCCCTTTCTAAGTTTGGTGTCCAGTGTCTATTTATAGGATCCAATTCAGATACTGGTTCTGATGATATTGCAAAGGCTATC 
AATACTTATTTGACAAATCATGAAAATAGTCATTGCTTTGCTTCTTTATCAACCCAACTTTATCATTCCTTAATTCGTCATTCACTAGGACTGATT 
GGTAATTCGTCTTCTGGTTTAATAGAAGTTCCTTCTTTGATGAAACCTACTCTTAATATTGGTGATCGCCAAAAAGGTAGGCTACATGGAGAAAGT 
GTAGTAAGTGTACCAGTCGAAACCTCCTCTGTATTGGAGGGATTATCAAAATTGAATGAAGTGACCAACTTTGACAATCCCTACTACAAAGAGAAT 
GCTTCATCTATTGCATATGAAGCAATAAAGCTGTATTTGAAAGATGAACCTTCAATTTCCCAACCATTTTATGATTTAAAGGAGAATAATCTAAAA 

SEQ ID 2798 

MKKICLVTGSRAEYGIMKPLIQRLSKDKEVNLQIIATAMHLEEKYGYTYRQIEEDGFDIAYKVPLHLYDTDRRTVSTAMAHLQLGLTKIFDKEDYD 
LVIILGDRYEMLPWNVALIYNVPVCHLHGGETSLGNFDEYIRHAITKMSHLHLVSTEDFRQRVIQMGEQPQFVINTGALGVENALSIPSLTKEAI 
EKQLGIALEESYFWLYHPVTFEQGKSAGEQMKAVLSALSKFGVQCLFIGSNSDTGSDDIAKAINTYLTNHENSHCFASLSTQLYHSLIRHSLGLI 
GNSSSGLIEVPSLMKPTLNIGDRQKGRLHGESWSVPVETSSVLEGLSKLNEVTNFDKPYYKENASSIAYEAIKLYLKDEPSISQPFYDLKENNLK 

SEQ ID 2799 

ATGAAAAAAAAGTTGGCATTTTTAGGCGCAGGAAGTCATGCTGATGCGATTGCTCCGGTTATTGATCCTCTTGTGTATGATTTCGTAGGTTTTTTT 
GATGATAAAGATATTACGGAGCATGATGGTTATCCTGTTCTTGGAAAACTTTATGATGTGCTACCTTACCTTGAAGATGGCTCAATAGATGCAGTA 
TTTATTACAATAGGTGATAATGCTAAAAGGAAAGAACTATTTGAATATGTAGCAAAGGATTATTATGACTTTATTATTAACATCATTAGTCCCAAT 
GCTTTAGTATTGACACCAGATAGTATTTGTGGACGTGGTATCTTTATTGGTTTTGGGGCTTTTATAGGTTCTAAAGTGAAGCTGTTTGATAACAAT 
GTTGTTAATACAGGAGCGCTCATTGAACATCATACTGTTGTAGAATCACACTGTAATATAGCACCTAATGCTACCATAAATGGTCTTTGTTATATT 
AGAGAAGAAGTTTATGTAGGTAGTGCCAGTGTTATTATTCAAACCTTGGATATTTCATCATGTACGACAATTGGAGCAGGAGCTGTTGTTGTAAAA 
GATATTATAGAACCTGGAACCTATGTAGGGGTTCCAGCCAAAAAAATAAAA 

SEQ ID 2800 

MKKKLAFLGAGSHADAIAPVIDPLVYDFVGFFDDKDITEHDGYPVLGKLYDVLPYLEDGSIDAVFITIGDNAKRKELFEYVAKDYYDFIINIISPN 
ALVLTPDSICGRGIFIGFGAFIGSKVKLFDNNVWTGALIEHHTWESHCNIAPNATINGLCYIREEVYVGSASVIIQTLDISSCTTIGAGAWVK 
DIIEPGTYVGVPAKKIK 

SEQ ID 2801 

ATGAAGCCAATTTGTATTATTCCTGCGCGATCAGGGTCAAAAGGATTACCAGATAAGAATATGTTATTCCTATCTGGTAAACCCATGATTTTCCAT 
ACTATAGATGCTGCAATTGAATCTGGAATGTTTGATAAGAAAGATATTTTTGTTAGTACAGATTCAGAATTGTACAGAGAGATTTGTTTAGAACGC 
GGTATTTCAGTGGTGATGAGAAAACCGGAACTTTCAACTGATCAGGCAACTTCGTATGATATGTTAAAAGATTTTTTATCTGACTATGAAGATAAT 
CAGGAGTTTGTGTTACTTCAAGTAACTTCTCCACTAAGAAAATCATGGCATATAAAGGAAGCAATGGAGTATTATTCTTCACATGATGTTGACAAT 
GTTGTAAGTTTTTCTGAAGTTGAGAAACACCCTAGTCTGTTTACAACATTATCTGATGAAGGCTATGCTATAGATATGGTGGGAGCAGATAAAGGT 
TATCGTCGCCAAGATTTACAACCTTTATACTATCCGAACGGCGCTATTTTTATTTCTAATAAAGAAACTTACTTAAGGGAAAAAAGCTTTTTCACC 
TCTAGGACATATGCTTATCAAATGGCAAAGGAATTTTCATTAGATGTTGATACGAGAGATGATTTTATCCACGTCATCGGTCACCTCTTTTTCGAT 
TATGCCATTAGGGAAAAAGAGAATAAAGTTTTTTATAAAGAAGGCTATAGTCGTTTGTTCAATAGAGAAGCTTCAAAGATAATTTTAGGTGATTCA 
AAAACGATATCTACCTCACTAGAAAGTTACCATAATTATTCCCAAGGTGGTGTAACATTAGCAACGATGTTGGAAAACTTACCTAACTTTTTGACA 
GCTAATGTAACAGAGGCTTTTGTTTCTATAGGGGTAAATGATCTCATTACAGGTTATAGTGTGGAAGAAATATTCAGCAATTTCCAAAAACTCTAC 
TCATTATTAGCTGAGAATAAAATAAAGATGAGATTGACAACTATTGCTTACACCCTTTTTAGAGAAACTGTCAATAATGCAGATATTGAGAAAATC 
AATCAATGGCTAACAGAATTTTGTTATCAAAATCAGATTCCACTGTTAGATATTAATAGATTTTTATCAAAGGATGGTAATCTAAATTATCATTTA 
ACTAGTGATGGATTGCATTTTACTCAAGAGGCTAATGATTTGTTACAAAGTCAATATCAATTATTTGTAGACGAAGTTAAAACCTTA 

SEQ ID 2802 

MKPICIIPARSGSKGLPDKNMLFLSGKPMIFHTIDAAIESGMFDKKDIFVSTDSELYREICLERGISWMRKPELSTDQATSYDMLKDFLSDYEDN, 

QEFVLLQVTSPLRKSWHIKEAMEYYSSHDVDNWSFSEVEKHPSLFTTLSDEGYAIDMVGADKGYRRQDLQPLYYPNGAIFISNKETYLREKSFFT 

SRTYAYQMAKEFSLDVDTRDDFIHVIGHLFFDYAIREKENKVFYKEGYSRLFNREASKIILGDSKTISTSLESYHNYSQGGVTLATMLENLPNFLT 

ANVTEAFVSIGVNDLITGYSVEEIFSNFQKLYSLLAENKIKMRLTTIAYTLFRETVNNADIEKINQWLTEFCYQNQIPLLDINRFLSKDGNLNYHL 

TSDGLHFTQEANDLLQSQYQLFVDEVKTL 

SEQ ID 2803 

TTGAGTATGAGAGAAACTGAAACACACGATCACCAAGCGCTAATTCAAAAATTGTTAGTCAGTATTCATTATTTAACCTTGTTTCGTGATGAAATT 
ATATTAGTAGAAAAAACCCCATCTTTACTGGGGAAACATTTTTCTATTGCTATTGTGCAGAATGAACTAGGTGAGATACTTTCTAAAATAGAAGCT 
TTGAGTAAGCAAAAAAAACTGATTCGTTCTATTTATTGGTATGATGAATCGTCATTTAAAGTTATGAATAAGGCTCTGGCTATTGTAGAAGAATGG 
ATTAAGGGCTTAGATAATCTTTTAGAATTCTGTCAATCAGAGACGGTTTTTCAAGCAATTTTAGGTGATGAACGTGCACATGTATTTGGAATCCTT 
ATTGATGTTTATACTTCTTTAAACATTATAAATACTTCTTTGAAAGAAGAAAATTCTAGACCAGTGTCCTTATCTGATTTGGCTCTAGGTCTTAAG 
GACGAAGAT 

SEQ ID 2804 

MSMRETETHDHQALIQKLLVSIHYLTLFRDEIILVEKTPSLLGKHFSIAIVQNELGEILSKIEALSKQKKLIRSIYWYDESSFKVMNKALAIVEEW 
IKGLDNLLEFCQSQTVFQAILGDERAHVFGILIDVYTSLNIINTSLKEENSRPVSLSDLALGLKDED 

SEQ ID 2805 

GTGAATGTTACTGAACAAAATAGTCATCAAATCTTAATCCAAAAGTTATTGGTCAGTATCCACTATTTGACTCTTTTTCGAGATGAACTGAAGCTT 
GTAGAACGAACTCCTTCTATACTTGGAGGGGAATTTCCAGCTCATTTAGTACAGTCTGAGTTGGGAGATATTGTTGCGGCCATTGATACCTTGGAT 
ATGCAGCAACGCTTGATTGAGTCTACCTTTTGGTATGAAGAATCAGCTTTTAAGTTGATGAACAAAACTTTGGATATTGTCGATAATTGGATTAAA 
GGAGTGGATCATCTGATAGATTTATGCCAGTCCAAAGAAGTCTTTCAAATTATTATTGGAGATAAACGCATTCGAGTTTTTGGGGTCTTAAGTGAT 
GTTTTTTCATCTTTAAAAGTGAGTGCTTTGTCACTTAAGGAAGCTCCTATTCCGGATGTGCTCTATGAACATATCCAGAGGGTTAATCTTGAAGAA 
GAAGCTTTTATAAAATATTACCAAAGCCCTAAGGTACCCACAGGTGAGTTTGAA 

SEQ ID 2806 

VNVTEQNSHQILIQKLLVSIHYLTLFRDELKLVERTPSILGGEFPAHLVQSELGDIVAAIDTLDMQQRLIESTFWYEESAFKLMNKTLDIVDNWIK 
GVDHLIDLCQSKEVFQIIIGDKRIRVFGVLSDVFSSLKVSALSLKEAPIPDVLYEHIQRVNLEEEAFIKYYQSPKVPTGEFE 

SEQ ID 2807 

ATGAAACATTCTAGTTGGCATGATTTAATAAAAAGAGAACTACCCAATCATTACTACAATAAAATTAATACATTTATGGATGCAGTTTACGAAAGC 
GGAATCGTTTATCCTCCAAGAGATAAGGTGTTCAATGCCATACAGATAACACCACTAGAAAACGTAAAAGTAGTGATTATTGGCCAAGATCCTTAC 
CATGGACCTCAACAAGCTCAAGGACTCTCATTTTCTGTTCCAGACAATTTACCAGCTCCTCCTTCACTTCAAAATATTCTAAAAGAATTAGCAGAA 
GATATCGGGTCACGTTCACATCATGACTTAACATCATGGGCGCAACAAGGAGTGCTGCTATTAAATGCTTGTTTAACAGTTCCAGAACACCAAGCT 
AATGGTCATGCTGGGCTTATATGGGAACCTTTTACTGATGCTGTCATCAAAGTGGTTAACCAAAAGGAAACACCAGTAGTCTTTATTCTGTGGGGT 
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GGCTATGCTCGAAAGAAAAAGTCGCTAATTGATAATCCTATTCATCATATTATTGAGAGTCCTCATCCGAGTCCCTTATCTGCTTATCGTGGCTTC 
TTTGGTAGCAGACCTTTTTCTAGAACAAATCATTTCTTAGAAGAAGAAGGAATAAATGAGATTGATTGGTTAAAT 

SEQ ID 2808 

MKHSSWHDLIKRELPNHYYNKINTFMDAVYESGIVYPPRDKVFNAIQITPLENVKWIIGQDPYHGPQQAQGLSFSVPDNLPAPPSLQNILKELAE 
DIGSRSHHDLTSWAQQGVLLLNACLTVPEHQANGHAGLIWEPFTDAVIKWWQKETPWFILWGGYARKKKSLIDNPIHHIIESPHPSPLSAYRGF 
FGSRPFSRTNHFLEEEGINEIDWLN 

SEQ ID 2809 

ATGGCTCATTCAATTTGGCATGAGAAAATCAAATCATTTTTGCCGGAGCATTACTACGGTCGCATCAATCACTTTTTAGATGAAGCCTATGCTTCC 
GGTCTTGTCTATCCTCCACGAGAAAATGTCTTTAAAGCCTTACAAGTCACTCCTTTGGAAGAAACCAAAGTGTTGATTTTAGGACAAGACCCTTAT 
CATGGCCCCAAACAGGCCCAGGGCTTATCATTTTCAGTTCCAGAAGAGATTTCTGCTCCGCCATCCCTTATTAATATTTTAAAAGAATTAGCAGAT 
GACATTGGTCCTCGTGACCATCATGAT-TTAAGCACTTGGGCTAGTCAAGGGGTTCTGCTTTTGAATGCTTGCTTAACAGTGCCAGCAGGCCAGGCT 
AATGGGCATGCAGGCTTAATATGGGAGCCATTTACAGATGCTGTTATTAAAGTGCTGAATGAGAAAGACAGCCCTGTAGTTTTCATTTTGTGGGGA 
GCTTATGCAAGGAAGAAAAAAGCCTTCATTACTAATCCAAAGCACCACATCATCGAGAGCCCTCATCCAAGCCCTTTGTCATCTTATCGTGGCTTT 
TTTGGCAGCAAACCCTTTTCAAGAACCAATGCTATTTTAGAAAAAGAGGGCATGACTGGCGTAGATTGGCTAAAA 

SEQ ID 2810 

MAHSIWHEKIKSFLPEHYYGRINHFLDEAYASGLVYPPRENVFKALQVTPLEETKVLILGQDPYHGPKQAQGLSFSVPEEISAPPSLINILKELAD 
DIGPRDHHDLSTWASQGVLLLNACLTVPAGQANGHAGLIWEPFTDAVIKVLNEKDSPWFILWGAYARKKKAFITNPKHHIIESPHPSPLSSYRGF 
FGSKPFSRTNAILEKEGMTGVDWLK 

SEQ ID 2811 

ATGAATATTATAATTATGATTATCATTGCCTATCTGTTAGGCTCTATCCAAACTGGACTTTGGATTGGTAAATATTTTTACCAAGTCAATCTTCGT 
CAACACGGTAGTGGTAATACTGGCACCACGAATACCTTCCGTATTTTAGGTGTAAAAGCTGGCATTGTCACTTTGACTATTGACATTTTAAAAGGG 
ACTCTAGCAACACTTATTCCTATCATATTAGGTATAACGACAGTATCTCCATTTTTTATCGGTTTTTTTGCTATTArAGGTCACACTTTCCCTATT 
TTTGCACAATTCAAAGGTGGGAAAGCCGTTGCTACAAGCGCTGGGGTTTTGCTAGGATTTGCACCTTCTTTTTTCCTTTACTTATTAGTTATCTTT 
TTATTAACGCTTTATCTTTTTAGCATGATTTCCCTATCCAGTATTACAGTAGCTGTTGTAGGTATTCTTAGTGTCTTAATTTTTCCATTAGTAGGC 
TTTATATTAACGGACTACGACTGGATATTTACCACTGTGGTTATCTTAATGGCCCTAACGATTATTATCCGACATCAGGATAATATCAAACGTATT 
CGAAAAAGGCAAGAAAATTTGGTTCCGTTTGGCTTAAACCTAAGTAAACAAAAAAATAAA 

SEQ ID 2812 

MNIIIMIIIAYLLGSIQTGLWIGKYFYQVNLRQHGSGNTGTTNTFRILGVKAGIVTLTIDILKGTLATLIPIILGITTVSPFFIGFFAIIGHTFPI 
FAQFKGGKAVATSAGVLLGFAPSFFLYLLVIFLLTLYLFSMISLSSITVAWGILSVLIFPLVGFILTDYDWIFTTWILMALTIIIRHQDNIKRI 
RKRQENLVPFGLNLSKQKNK 

SEQ ID 2813 

TTGCAAAATAATTTGCTAATTTTTTCCGAATTCTTTTCCAGATCTAGTTCTCCAATCTATGAATATGTTATAATAAGGATTATGAAATTACTACTT 
TTTATTACCATTGCCTATTTACTTGGTTCTATTCCAACTGC3ACTATGGATTGGACAGTACTTTTACCACATCAACTTACGAGAGCATGGATCAGGA 
AATACTGGAACCACAAATACTTTTCGGATTTTAGGTGTCAAGGCAGGAACAGCTACCTTAGCTATTGATATGTTTAAAGGGACACTTTCAATATTG 
TTACCAATTATTTTTGGTATGACTTCAATTTCATCCATTGCTATCGGCTTTTTCGCAGTTTTAGGGCATACTTTTCCTATTTTTGCCAACTTTAAA 

TTATTTAGTATGATATCTTTAGCTAGTGTGGTTTCAGCTATCGTTGGTGTGTTATCTGTTTTAACATTTCCTGCCATTCATTTTCTTTTACCAAAT 
TATGACTACTTTTTAACTTTTATTGTGATATTACTTGCGTTCATTATTATTATAAGACACAAAGATAACATTAGTCGTATCAAACATCATACTGAA 
AATCTAATACCTTGGGGGCTAAATTTAAGCAAACAAGTGCCTAAAAAA 

SEQ ID 2814 

LQNNLLIFSEFFSRSSSPIYEYVIIRIMKLLLFITIAYLLGSIPTGLWIGQYFYHINLREHGSGNTGTTNTFRILGVKAGTATLAIDMFKGTLSIL 
LPIIFGMTSISS1AIGFFAVLGHTFPIFANFKGGKAVATSAGVLLGFAPLYLFFLASIFVLVLYLFSMISLASWSAIVGVLSVLTFPAIHFLLPK 
YDYFLTFIVILLAFIIIIRHKDNISRIKHHTENLIPWGLNLSKQVPKK 

SEQ ID 2815 

GTGACCTCCAAATTTTTTCATCTTTTTTATATTACAAGTTTTTTGCTGTTTTTGCAAAATTATTTTTTTAAAAATAGCAAAAAGACTTTTATGCTT 
ATGTTA 

SEQ ID 2816 

MTSKFFHLFYITSFLLFLQNYFFKNSKKTFMLML 

SEQ ID 2817 

TTGGAGGTCACTTTGGCTAAACAAGATATAACAGTGACGAATTATGGCGACGATGCTATTCAAGTCTTAGAAGGATTAGATGCTGTTCGTAAGCGT 
CCAGGGATGTATATCGGTTCCACAGATGGAACTGGTTTACATCATTTAGTGTGGGAAATTGTAGATAATGCAGTTGATGAAGCTCTATCAGGTTTT 
GGAAATCGCATTGATGTTATTATTAACAAAGATGGGAGTATAACTGTTACAGACCATGGACGCGGTATGCCAACTGGAATGCATGCTATGGGAAAA 
CCTACTGTTGAAGTCATCTTCACGGTGCTTCATGCAGGTGGAAAATTTGGACAAGGTGGTTATAAAACATCAGGTGGTCTCCATGGTGTTGGATCA 
TCTGTAGTTAATGCTTTGTCTTCTTGGTTAGAAGTTGAAATCATTCGCGACGGAGCTATTTACAGACAACGTTTTGAAAATGGTGGTAAGCCCGTT 
ACAACTCTGAAAAAAATTGGCACGGCACCAAAATCAAAATCTGGAACTTCTGTCAGCTTTATGCCAGATCAATCAGTATTTTCAACGATAGATTTT 
AAGTTTAATACAATTGCAGAGCGCTTAAAGGAATCTGCTTTTCTCTTAAAAAATGTTACTTTAACCTTAACAGATAATCGTTCAGAAGAAGCAGAG 
CATCTAGAATTTCATTATGAAAACGGTGTTCAAGATTTTGTAGAGTATTTAAATGAAGATAAAGAAACGTTGACACCAATCATGTTTTTCGAAGGT 
GAAGAACAAGAATTTCATATCGAAGTTGCTTTGCAGTATAATGATGGTTTTTCAGATAATATCCTTTCTTTTGTCAATAATGTTCGTACTAAAGAT 
GGTGGAACACATGAAACTGGCTTGAAATCAGCTATTACAAAGTCTATGAATGACTATGCACGTAAAACAGGACTTCTTAAAGAAAAAGATAAAAAC 
CTTGAAGGTTCTGATTATCGTGAGGGGCTATCAGCCATTTTATCTATTCTTGTACCTGAGGAGCACTTGCAATTTGAAGGTCAAACTAAAGATAAA 
CTAGGAAGTCCCTTAGCACGACCAAT.TGTTGATGGTATTGTTTCTGAAAAGTTAACTTACTTTCTTATGGAAAATGGAGATTTAGCATCTAATTTA 
ATCCGTAAGGCAATAAAAGCACGTGATGCGCGTGAAGCTGCACGTAAAGCACGTGATGAAAGTAGGAATGGGAAAAAGTCGAAAAAAGATAAAGGT 
CTACTTTCTGGAAAATTAACCCCTGCACAATCAAAAAATGCTAAGAAAAATGAACTCTATTTAGTCGAAGGAGACTCTGCAGGTGGCTCTGCTAAG 
CAAGGTCGTGATAGAAAGTTTCAAGCTATTTTACCGTTGCGAGGAAAAGTATTGAATACAGCTAAGGCAAAGATGGCTGATATTATAAAAAACGAA 
GAAATTAATACAATGATCCATACCATTGGTGCAGGTGTTGGTCCTGATTTTAATCTTGACGATATTAATTATGATAAAATTATCATTATGACCGAT 
GCTGATACTGACGGAGCTCATATTCAGACACTATTATTAACTTTCTTTTATCGCTATATGAGACCTCTTGTTGAAGAGGGACATGTCTATATTGCT 
TTGCCACCTTTGTATAAAATGTCAAAAGGAAAAGGTAAGAAAGAAATTGTTGAGTATGCTTGGACGGATATAGAGTTAGAAGAATTACGACAAAAA 
TTTGGTAAAGGCTCACTATTACAACGATATAAAGGGCTTGGGGAAATGAATGCCGATCAATTGTGGGAAACCACTATGAACCCTGAGACAAGGACA 
TTAATTCGTGTAACAATTGAAGATTTAGCAAGAGCAGAACGTCGAGTTAATGTCTTGATGGGTGATAAAGTTCCTCCAAGACGCCAATGGATTGAA 
GATAATGTCAAGTTTACTTTAGAAGAGAATACAGTATTT 

SEQ ID 2818 

MEVTLAKQDITVTNYGDDAIQVLEGLDAVRKRPGMYIGSTDGTGLHHLVWEIVDNAVDEALSGFGNRIDVIINKDGSITVTDHGRGMPTGMHAMGK 
PTVEVIFTVLHAGGKFGQGGYKTSGGLHGVGSSWKALSSWLEVEIIRDGAIYRQRFENGGKPVTTLKKIGTAPKSKSGTSVSFMPDQSVFSTIDF 
KFNTIAERLKESAFLLKNVTLTLTDNRSEEAEHLEFHYENGVQDFVEYLNEDKETLTPIMFFEGEEQEFHIEVALQYNDGFSDNILSFVNNVRTKD 
GGTHETGLKSAITKSMNDYARKTGLLKEKDKNLEGSDYREGLSAILSILVPEEHLQFEGQTKDKLGSPLARPIVDGIVSEKLTYFLMENGDLASNL 
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IRKAIKARDAREAARKARDESRNGKKSKKDKGLLSGKLTPAQSKNAKKNELYLVEGDSAQGSAKQGRDRKFQAILPLRGKVLNTAKAKMADIIKNK 
EINTMIHTIGAGVGPDFNLDDINYDKIIIMTDADTDGAHIQTLLLTFFYRYMRPLVEEGHVYIALPPLYKMSKGKGKKEIVEYAWTDIELEELRQK 
FGKGSLLQRYKGLGEMNADQLWETTMNPETRTLIRVTIEDLARAERRVNV1MGDKVPPRRQWIEDNVKFTLEENTVF 

SEQ ID 2819 

GTGTTGACTAAGAAAGAAATTACAATTAATAATTATAATGACGATGCTATCCAAGTCCTAGAAGGGTTAGATGCTGTTCGCAAGCGTCCAGGGATG 
TATATCGGTTCAACAGATGCTACGGGATTGCACCACCTGATTTGGGAAATTGTTGATAATGCTGTCGATGAGGCCTTGTCTGGTTTTGGAGATGAT 
ATTAAGGTTGTTATCAATAAAGATGGCTCGGTCAGTGTGGCAGATAGCGGACGTGGAATGCCAACAGGCCAGCATGCCATGGGGATTCCCACCGTT 
CAAGTTATTTTTACGATTCTTCATGCAGGTGGTAAATTTGGTCAGGGTGGCTACAAAACGTCAGGTGGTTTGCACGGTGTTGGCTCCTCTGTTGTC 
AATGCTTTGTCTGCCTGGTTAGAAGTCGAAATCACAAGAGACGGGTCAGTGTATCGTCAGCGCTTTGAAAATGGTGGGAAACCTGTTACAACCCTT 
AAAAAAGTTGGCACAGCTCCTAAGTCTAAATCAGGAACGGTTGTAACCTTTATGCCTGATGATAAGATTTTTTCAACTATTGACTTTAAGTTCAAT 
ACCATTTCAGAACGATTGAAAGAATCTGCTTTTCTTTTGAAAAATGTCAAGATGAGCTTGACAGATCTTCGTGGAGATGACCCGATrATTGAAGAG 
TTTCATTATGAAAATGGGGTTCAAGATTTCGTCGAATACCTCAATGAAGATAAGGAAACCTTGACACCTGTTATTTACATGGAAGGTCAAGACCAA 
GACTTTCAAGTCGAGGTTGCTTTGCAGTATAACGATGGTTTCTCCGACAATATCTTATCCTTTGTAAACAATGTGCGCACCAAAGATGGTGGAAGC 
CATGAAACGGGACTAAAGTCAGCTATTACCAAAGCGATGAATGACTATGCTCGTAAAACCAATCTCTTAAAAGAAAAGGATAAAAATCTAGAGGGC 
TCAGATTATCGAGAAGGACTCTCAGCAGTATTATCTATCTTAGTTCCTGAGCAGCACTTGCAATTTGAAGGACAGACCAAAGACAAATTGGGAAGT 
CCCTTAGCTAGACCTATTGTAGAGAGCATTGTTTCTGAAAAATTAACCTTCTTTTTACTCGAAAATGGAGAAGTAGCTTCTCATCTAGTTCGCAAA 
GCCATTAAAGCTAGAGATGCTCGCGAAGCTGCTCGAAAAGCGCGTGATGACTCACGTAATGGTAAGAAAAACAAAAAAGACAAAGGCTTGTTGTCG 
GGAAAACTAACCCCAGCTCAGTCCAAAAATGCCAAGAAAAATGAATTGTATCTGGTCGAAGGAGATTCTGCGGGAGGTTCAGCCAAACAAGGACGA 
GACCGCAAATTTCAGGCTATTTTACCATTACGTGGCAAAGTTTTAAATACCGAAAAAGCTAAGATGGCTGACATCTTGAAAAATGAAGAAATTAAC 
ACTATGGTTTATACCATTGGAGCTGGAGTGGGAGCTGACTTTAACCTCGAGGATATCAACTATGATAAGATTATTATCATGACCGATGCTGATACC 
GATGGGGCTCATATTCAGACTCTTTTGCTGACTTTCTTTTACCGTTATATGCGACCGTTGGTGGAAGCAGGTCACGTTTATATTGCGCTTCCCCCG 
CTTTACAAAATGTCAAAAGGTAAAGGCAAAACTGAAAAAATTGCTTATGCTTGGACTGATGGTGAATTGGAAGATCTGCGCAGAGAATTTGGCAAG 
GGGGCTATTCTTCAACGCTATAAAGGACTGGGTGAAATGAATGCTAACCAATTATGGGAAACCACTATGGACCCTGAAACCAGAACCCTTATTCGT 
GTTACTATTGACGACTTGGCAAGAGCAGAGCGACGTGTTTCTGTGTTGATGGGTGACAAAGCAGCCCCACGCCGTCAGTGGATCGAGGATAACGTC 
AAGTTTACCTTAGAAGAAAATACGGTGTTT 

SEQ ID 2820 

VLTKKEITINNYNDDAIQVLEGLDAVRKRPGMYIGSTDATGLHHLIWEIVDNAVDEALSGFGDDIKWINKDGSVSVADSGRGMPTGQHAMGIPTV 
QVIFTILHAGGKFGQGGYKTSGGLHGVGSSWNALSAWLEVEITRDGSVYRQRFENGGKPVTTLKKVGTAPKSKSGTWTFMPDDKIFSTIDFKFN 
TISERLKESAFLLKNVKMSLTDLRGDDPIIEEFHYENGVQDFVEYLNEDKETLTPVIYMEGQDQDFQVEVALQYNDGFSDNILSFVNNVRTKDGGS 
HETGLKSAITKAMNDYARKTNLLKEKDKNLEGSDYREGLSAVLSILVPEQHLQFEGQTKDKLGSPLARPIVESIVSEKLTFFLLENGEVASHLVRK 
AIKARDAREAARKARDDSRNGKKNKKDKGLLSGKLTPAQSKNAKKNELYLVEGDSAGGSAKQGRDRKFQAILPLRGKVLNTEKAKMADILKNEEIN 
TMVYTIGAGVGADFNLEDINYDKIIIMTDADTDGAHIQTLLLTFFYRYMRPLVEAGHVYIALPPLYKMSKGKGKTEKIAYAWTDGELEDLRREFGK 
GAILQRYKGLGEMNANQLWETTMDPETRTLIRVTIDDLARAERRVSVLMGDKAAPRRQWIEDNVKFTLEENTVF 

SEQ ID 2821 

ATGTCTAATATTCAAAATATGTCCCTTGAGGACATTATGGGAGAGCGTTTTGGGCGCTATTCTAAGTATATCATTCAAGAACGGGCGTTGCCGGAT 
ATTCGTGATGGCTTAAAACCTGTTCAACGTCGAATCCTTTATTCAATGAATAAAGATGGTAATACTTTTGAAAAGGGATTTCGCAAATCTGCAAAA 
TCAGTCGGTAATGTTATGGGGAATTTCCATCCTCATGGGGATTCCTCTATCTATGACGCGATGGTTCGTATGTCTCAAGATTGGAAAAATCGTGAG 
' ACATTGATTGAAATGCACGGAAATAATGGTTCTATGGATGGAGATCCTGCGGCGGCTATGCGTTATACGGAAGCCCGTCTATCAGAAATTGCTGGT 
TATCTTCTTCAAGATATTGATAAGAATACCGTACCCTTTGCGTGGAATTTTGATGATACAGAGAAAGAACCAACTGTTTTACCAGCTGCCTTTCCC 
AATCTTTTAGTCAACGGAGCAACAGGAATATCTGCAGGCTATGCGACAGATATTCCACCACATAATCTAGCAGAAGTCATTGATGCTGTCGTGTAC 
ATGATTGATCACCCTAAAGCTAAATTAGATAAATTAATGGAATTTCTACCTGGTCCAGATTTTCCAACTGGCGCTATCATTCAAGGAAAAGATGAA 
ATTCGTAAGGCATATGAGACTGGTAAGGGGAGAGTAGCGGTTCGCTCGCGAACTGCTATTGAAACCTTAAAAGGTGGTAAGAAACAAATTATTGTT 
ACTGAAATTCCTTATGAAGTTAATAAGTCAGTTTTAGTAAAACGAATCGATGATGTTCGTGTTAATAATAAAGTTCCAGGAATAGCAGAGGTGCGT 
GATGAGTCTGATAGAGATGGTCTTCGTATCGCTATTGAGCTCAAAAAAGAAGCCGATGAAACAATTGTCTTAAATTATCTTTTTAAATATACAGAC 
CTACAAGTTAATTATAATTTCAATATGGTTGCTATTGATGACTACACCCCTAAGCAGGTGGGTCTATCAAGAATATTAACTAGCTATATCGCTCAC 
CGAAGAGAAATTATTATTGCTCGTTCAAAATTTGATAAAGAAAAAGCCGAAAAACGTCTCCATATTGTTGAGGGACTGATTAGGGTTCTTTCTATT 
TTGGATGAAGTGATTGCATTAATTCGTGCTTCTGAGAATAAAGCTGATGCGAAAGAGAATTTGAAGGTCAGCTATGAGTTTTCAGAAGCfCAAGCA 
GAGGCTATCGTCACATTGCAATTATATCGTCTCACAAATACTGATATTGTGACGTTGAGAGAAGAAGAAGAAGAACTTCGTCAACAAATCACAATG 
CTTAAGGCAATTATTAGTGATGAACGTACGATGTATAACGTAATGAAACGTGAGTTACGTGAGGTCAAAAAGAAATTTGCCAATACTAGACGTTCT 
GAACTTCAAGAATTAGCTGAAACTATTGAAATCGATACTGCAAGTTTAATTATCGAAGAGGACACATACGTCAGTGTTACTAGAGGCGGATATGTA 
AAACGCACCAGCCCTCGCTCTTTCAATGCATCAACTGTTGATGAACTTGGTAAGCGAGAAGATGACGAATTGATATTTGTGAGCAATGCAAAGACT 
ACCCAACATTTATTGATGTTTACTAACCTTGG.TAATCTTGCTTATCGTCCAGTTCATGAATTAGCTGATATTCGATGGAAAGACGTTGGTGAACAT 
TTATCACAAAATCTTGTTAACTTTGCTTCAAATGAAGAAATTATTTATGCTGAATTAGTAGATGATTTTACTAAAGAAACTTATTTTGCTGTCACT 
AGCTTAGGGCAAATAAAGCGTTTTGAACGTCAAGAAATCAGTCCATGGCGGACATATAAGTCAAAAACAGCTAAATATGCTAAGTTAAAAAGTGTA 
GAGGATTATGTTGTGACTGTTGCCCCTATCCAATTAGAGGATGTTATACTTGTCACTTATAATGGTTATGCGTTGAGATTTAGTATAAATGATGTA 
CCAGTCGTCGGTAGTAAAGCCGCAGGTGTAAAAGCGATGAATTTAAAAGATCGTGATCACATCGTATCTGCATTTATAGCTAACACCACAAGTTTA 
TATTTATTAACTCATAGAGGAAGTCTTAAACGAATGGCCATTGATGTTATCCCCACAACTAGTCGTGCTAATCGAGGACTTCAAGTTCTTCGTGAA 
TTGAAATCCAAACCGCATCGCGTTTTTAAAGCAGGACCTGTATATTTAGAGGATTCATCTTTTGAATTTGATTTATTTAGTTCAGTATCGAATCAT 
GAAGGAGATACTTTCGTACTTGAGATTATGTCTAAAACAGGAAAAGTTTACGATGTTGATTTAAGTCAATGGAGTTTTTCTGAACGTACAAGTAAT 
GGCTCTTTTGTATCTGATAAGATTTCTGACGAAGAAGTATTCTCAGTTAAAATTAAG 

SEQ ID 2822 

MSNIQNMSLEDIMGERFGRYSKYIIQERALPDIRDGLKPVQRRILYSMNKDGNTFEKGFRKSAKSVGNVMGNFHPHGDSSIYDAMVRMSQDWKNRE 
TLIEMHGNNG3MDGDPAAAMRYTEARLSEIAGYLLQDIDKNTVPFAWNFDDTEKEPTVLPAAFPNLLVNGATGISAGYATDIPPHNLAEVIDAWY 
MIDHPKAKLDKLMEFLPGPDFPTGAIIQGKDEIRKAYETGKGRVAVRSRTAIETLKGGKKQIIVTEIPYEVNKSVLVKRIDDVRVNNKVPGIAEVR 
DESDRDGLRIAIELKKEADETIVLNYLFKYTDLQVNYNFNMVAIDDYTPKQVGLSRILTSYIAHRREIIIARSKFDKEKAEKRLHIVEGLIRVLSI 
LDEVIALI^SENKADAKENLKVSYEFSEAQAEAIVTLQLYFOiTNTDIWLREEEEELRQQITMLKAIISDERTMYlJVMKRELREVKKKFANTRRS 
ELQELAETIEIDTASLIIEEDTYVSVTRGGYVKRTSPRSFNASTVDELGKREDDELIFVSNAKTTQHLLMFTNLGNLAYRPVHELADIRWKDVGEH 
LSQKLVNFASNEEIIYAELVDDFTKETYFAVTSLGQIKRFERQEISPWRTYKSKTAKYAKLKSVEDYWTVAPIQLEDVILVTYNGYALRFSINDV 
PWGSKAAGVKAMNLKDRDHIVSAFIANTTSLYLLTHRGSLKFJyiAIDVIPTTSRANRGLQVLRELKSKPHRVFKAGPVYLEDSSFEFDLFSSVSNH 
EGDTFVLEIMSKTGKVYDVDLSQWSFSERTSNGSFVSDKISDEEVFSVKIK 

SEQ ID 2823 

TTGAATATGTCAAACATTCAAAACATGTCCCTTGAGGATATTATGGGAGAACGCTTCGGCCGTTATTCCAAGTATATTATTCAGGAACGGGCACTT 
CCTGATATTCGAGATGGATTGAAACCCGTTCAGCGTCGGATTCTTTATTCGATGAATAAGGATGGCAATACTTTTGAAAAAGGTTACCGTAAATCA 
GCCAAATCAGTTGGTAATATTATGGGGAATTTCCACCCACATGGGGATTCCTCTATTTATGATGCCATGGTACGGATGAGTCAAGATTGGAAGAAC 
CGTGAAATCCTTGTTGAAATGCACGGAAATAATGGTTCAATGGATGGTGATCCGCCTGCGGCTATGCGTTATACAGAAGCTCGGTTGTCTGAAATT 
GCGGGTTATCTTCTTCAAGACATTGAGAAAAATACGGTCTCTTTTGCTTGGAACTTTGATGACACAGAAAAAGAACCCACCGTTTTACCAGCAGCT 
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TTTCCTAACTTACTTGTCAATGGGTCTTCTGGTATTTCCGCAGGCTATGCGACAGATATTCCACCGCACAATTTGTCAGAAGTGATTGATGCTGTT 
GTGTATATGATTGATCATCCCAAAGCTAGTTTAGAGAAATTAATGGAGTTTTTACCAGGACCAGATTTCCCGACAGGAGGCATTATCCAAGGAGCT 
GACGAAATCAAAAAAGCCTACGAAACAGGTAAGGGACGTGTCGTTGTTCGCTCTAGGACAGAAATCGAGGAACTTAAAGGTGGTAAACAACAAATT 
ATTGTCACTGAGATTCCTTATGAAGTTAACAAAGCAGTCTTGGTCAAAAAGATTGACGATGTGCGTGTTAACAATAAAGTCCCAGGCATCGTAGAA 
GTACGCGATGAATCTGATCGCACAGGTCTTCGCATAGCTATTGAGTTGAAAAAAGAGGCTGATAGCCAAACCATTCTAAATTATTTGTTGAAATAC 
ACAGACCTTCAAGTTAATTATAATTTTAACATGGTTGCTATTGACCACTTCACACCACGTCAAGTAGGACTTCAAAAAaTACTATCAAGCTATATC 
AGTCACCGTAAAGATATTATTATTGAGCGGTCTAAATTCGATAAAGCCAAAGCTGAAAAACGCCTCCACATTGTTGAAGGATTGATTCGTGTCTTG 
TCCATCTTAGATGAGATTATTGCTTTGATTAGATCGTCTGACAATAAGGCTGATGCTAAAGAAAATCTGAAAGTCAGCTATGATTTCTCTGAGGAA 
CAAGCAGAAGCGATTGTAACCTTGCAGCTTTATCGTTTAACTAATACCGATATTGTTACTCTCCAAAATGAAGAAAATGATTTAAGAGACTTAATC 
ACGACCCTTTCCGCTATTATCGGTGACGAAGCAACCATGTATAACGTCATGAAACGTGAATTAAGAGAGGTGAAAAAGAAATTCGCCAATCCTCGT 
TTATCAGAGTTACAAGCAGAAAGTCAAATCATTGAGATTGACACTGCCAGCTTGATTGCAGAGGAAGAAACTTTTGTTAGTGTGACACGGGGCGGA 
TACCTCAAAAGAACCAGCCCACGATCCTTCAATGCGTCTAGTTTGGAAGAAGTTGGCAAGAGAGATGATGACGAACTCATCTTCGTTAAACAGGCC 
AAAACAACAGAACACCTTTTGTTATTTACAACTTTAGGCAATGTCATTTACCGGCCAATCCATGAATTGACCGATTTACGTTGGAAGGATATCGGT 
GAACATTTATCACAAACCATTTCAAACTTCGCGACAGAAGAAGAGATTCTCTACGCTGATATTGTGACTTCCTTTGACCAGGGCTTGTATGTGGCT 
GTCACACAAAATGGTTTTATCAAACGCTTTGATCGTAAAGAACTAAGTCCTTGGCGAACTTATAAATCTAAATCAACCAAATATGTGAAGCTAAAG 
GATGACAAAGACCGCGTGGTTACCTTGTCACCAGTTATTATGGAAGACCTCCTATTAGTGACTAAAAATGGTTATGCTTTGCGATTCTCCAGTCAG 
GAAGTGCCTATTCAAGGGTTGAAATCTGCTGGTGTTAAAGGCATTAACTTGAAAAACGATGACAGCCTTGCCTCAGCCTTTGCTGTGACAAGTAAC 
TCTTTCTTTGTCTTAACTCAGAGGGGTTCTCTCAAACGGATGGCTGTCGATGATATTCCTCAGACAAGTCGTGCCAATCGTGGACTATTGGTCCTA 
CGAGAGTTAAAAACCAAACCTCATAGAGTTTTTCTGGCCGGAGGCGTTCAATCAGATACTTCAGCTGAGCAGTTTGATTTGTTCACTGATATACCT 
GAAGAAGAAaCTAATCAACAAATGCTTGAAGTCATTAGTAAGACTGGTCAAACCTACGAGATTGCTTTAGAAACGCTTTCGTTATCGGAAAGAATC 
AGCAACGGCTCCTTTATTTCAGACACTATTTCGGATCAAGAAGTACTGGTAGCTAGAACACGT 

SEQ ID 2824 

LNMSNIQNMSLEDIMGERFGRYSKYIIQERALPDIRDGLKPVQRRILYSMNKDGNTFEKGYRKSAKSVGNIMGNFHPHGDSSIYDAMVRMSQDWKN 
REILVEMHGNNGSMDGDPPAAMRYTEARLSEIAGYLLQDIEKNTVSFAWNFDDTEKEPTVLPAAFPNLLVNGSSGISAGYATDIPPHNLSEVIDAV 
VYMIDHPKASLEKLMEFLPGPDFPTGGIIQGADEIKKAYETGKGRVWRSRTEIEELKGGKQQIIVTEIPYEVNKAVLVKKIDDVRVNNKVPGIVE 
VRDESDRTGLRIAIELKKEADSQTILNYLLKYTDLQVNYNFNMVAIDHFTPRQVGLQKILSSYISHRKDIIIERSKFDKAKAEKRLHIVEGLIRVL 
SILDEIIALIRSSDNKADAKENLKVSYDFSEEQAEAIVTLQLYRLTNTDIVTLQNEENDLRDLITTLSAIIGDEATMYNVMKRELREVKKKFANPR 
LSELQAESQIIEIDTASLIAEEETFVSVTRGGYLKRTSPRSFNASSLEEVGKRDDDELIFVKQAKTTEHLLLFTTLGNVIYRPIHELTDLRWKDIG 
EHLSQTISNFATEEEILYADIVTSFDQGLYVAVTQNGFIKRFDRKELSPWRTYKSKSTKYVKLKDDKDRWTLSPVIMEDLLLVTKNGYALRFSSQ 
EVPIQGLKSAGVKGINLKNDDSLASAFAVTSNSFFVLTQRGSLKRMAVDDIPQTSRANRGLLVLRELKTKPHRVFLAGGVQSDTSAEQFDLFTDIP 
EEETNQQMLEVISKTGQTYEIALETLSLSERISNGSFISDTISDQEVLVARTR 

SEQ ID 2825 

ATGACAGTAAATTTAGATTGGGATAATTTAGGTTTTGCTTACAGAAAATTACCATTCCGATACATTTCGCATTTTAAAGATGGGAAATGGGATGAT 
GGCAAGTTGACAGATGATGCAACGCTACATATTTCAGAAAGTTCACCTGCTCTCCATTATGGGCAACAAGCTTTTGAAGGATTGAAAGCTTATAGA 
ACTAAAGATGGCTCTATTCAGTTATTTCGTCCAGATCAAAATGCAGAACGACTTCAAAGAACAGCAGATCGTCTTTTAATGCCACATGTTCCGACA 
GACAAATTTATTGCAGCGGTTAAATCTGTTGTACGCGCTAATGAGGAGTTTGTTCCACCGTATGGTACAGGGGCAACATTATACATTCGTCCCTTA 
TTAATTGGTGTGGGAGATATTATTGGAGTTAAACCTGCTGAAGAATATATTTTTACGGTATTTGCAATGCCAGTAGGTAGTTATTTTAAAGGTGGT 
TTAACACpAaCTAACTTTATTGTTTCCAAAGAATATGATAGAGCAGCACCGAATGGTACAGGAGCTGCAAAAGTTGGTGGTAACTATGCTGCTAGT 
CTTCTTCCTGGGAAATATGCTCATGAGAAACAATTTTCAGATGTTATCTATCTTGATCCAGCGACACATACTAAAATTGAAGAGGTTGGAGCAGCT 
AATTTCTTTGGAATTACTAAAGATAATCAGTTTATCACCCCTTTGAGTCCTTCAATTTTACCTTCAATTACTAAATATTCATTGCTTTACCTTGCT 
AAAGAAAGGTTTGGTATGGAAGCGATTGAAGGAGATGTCTTTGTCGACGAATTAGATAAATTCACAGAAGCTGGCGCATGTGGTACAGCCGCAGTT 
ATTTCACCAATTGGAGGAATTCAAAACGGAGATGACTTCCATGTCTTCTACAGTGAGACAGAAGTTGGTCCAGCGACACGCAAACTATATGATGAG 
TTAGTAGGGATCCAGTTTGGTGATGTTGAAGCACCAGAAGGGTGGATTTATAAAGTAGAT 

SEQ ID 2826 

MTWLDWDNLGFAYRKLPFRYISHFKDGKWDDGKLTDDATLHISESSPALHYGQQAFEGLKAYRTKDGSIQLFRPDQNAERLQRTADRLLMPHVPT 
DKFIAAVKSWRANEEFVPPYGTGATLYIRPLLIGVGDIIGVKPAEEYIFTVFAMPVGSYFKGGLTPTNFIVSKEYDRAAPNGTGAAKVGGNYAAS 
LLPGKYA.HEKQFSDVIYLDPATHTKIEEVGAANFFGITKDNQFITPLSPSILPSITKYSLLYLAKERFGMEAIEGDVFVDELDKFJ'EAGACGTAAV 
ISPIGGIQNGDDFHVFYSETEVGPATRKLYDELVGIQFGDVEAPEGWIYKVD 

SEQ ID 2827 

TTGAAAAAAAGTTACAATAGAAAAAAGCAGAAAAGAGGTACGATGATGACAATAGCAATTGATTGGGACAACCTAGGATTTGAATATCATAAGTTG 
CCA'TTTCGTTACATTTCTTATTACAAAAATGGTCAATGGGATAAAGGTCAATTAACAGAAGATGCCACCTTACATATCTCAGAAAGCGCTCCAGCG 
CTTCATTATGGACAACAAGCTTTTGAAGGCTTAAAGGCTTATCGCACCAAAGATGGCTCTATTCAACTATTTAGACCAGACCGTAATGCAGTGCGT 
TTACAAGCCACAGCAGACCGCTTGTTGATGCCACAAGTATCAACAGAGCAATTTATTGATGCAGCTAAGCAAGTGGTTAAAGCCAATGAAGACTTT 
GTACCACCTTACGGAACAGGTGCAACGCTTTACCTGAGACCGTTATTAATTGGAGTTGGAGATATTATTGGGGTTAAaCCAGCCGAAGAATATATT 
TTCACCATTTTTGCCATGCCAGTAGGAAACTATTTCAAAGGTGGACTTGCTCCAACTAATTTTATTGTTTCTGAAGCGTTTGACCGCGCCGCTCCT 
TACGGAACAGGTGCTGCTAAGGTGGGAGGAAACTATGCAGGAAGTTTGCTACCAGGTAAGGCCGCTAAATCAGCAGGCTTTTCTGATGTGATTTAC 
TTAGATCCAGCAACCCATACTAAAATTGAAGAAGTCGGAGCTGCAAACTTTTTTGGCATTACTGCAAATAATGAATTTGTTACGCCACTTAGTCCA 
TCCATCTTGCCATCTATTACGAAGTATTCACTCTTACAACTAGCTGAAGAAAGACTTGGTATGACAGTAATTGAGGGTGATGTTCCAATTAATGAA 
TTGGATAAATTTGTGGAAGCAGGAGCTTGTGGAACAGCAGGTGTTATCTCTCCAATTGGCGGTATCCAGTACAAGGATAACTTACATGTCTTTTAC 
AGTGAAACAGAAGTTGGTCCTGTGACACGCCGTTTATACGATGAGTTGGTCGGCATTCAATTTGGGGATATTGAAGCACCAGAAGGTTGGATTGTA 
AAAGTAGAT 

SEQ ID 2828 

LKKSYNRKKQKRGTMMTIAIDWDNLGFEYHKLPFRYISYYKNGQWDKGQLTEDATLHISESAPALHYGQQAFEGLKAYRTKDGSIQLFRPDRNAVR 
LQATADRLLMPQVSTEQFIDAAKQWKANEDFVPPYGTGATLYLRPLLIGVGDIIGVKPAEEYIFTIFAMPVGNYFKGGLAPTNFIVSEAFDRAAP 
YGTGAAKVGGNYAGSLLPGKAAKSAGFSDVIYLDPATHTKIEEVGAANFFGITANNEFVTPLSPSILPSITKYSLLQLAEERLGMTVIEGDVPINE 
LDKFVEAGACGTAAVISPIGGIQYKDNLHVFYSETEVGPVTRRLYDELVGIQFGDIEAPEGWIVKVD 

SEQ ID 2829 

TTGGAGTTAATAGTGAGTAAAAAAGATAAGAAAATTGAAATTCAAATTTCAGACGCTCAAGTAACAGTTAATGGAACTAAGGTTGATGGATACCAA 
CTCGTTATGGAAAAAAAATTG 

SEQ ID 2830 

MELIVSKKDKKIEIQISDAQVTTOGTKVDGYQLVMEKKL 

SEQ ID 2831 

GTGATGAGTAAAAAAGATAAAAAAATTGAAATCCAACTGATTGATCACAAAGTTATGGTTAATGAGACTAAGATTGATGGCTATCAATTACAAATT 
GGTAAACGTGTGGTTGGAGAAATTGCAGAACTTGATGAGAAATTTGCTGTCTTAAAAAATGATGGAGTAGATTGCTTCTTCAAAACGCTCGAACAA 
GCGGTTGAAAATATCATTGAAAACTACAATTTGAACCAT 
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SEQ ID 2832 

VMSKKDKKIEIQLIDHKVMVNETKIDGYQLQIGKRWGEIAELDEKFAVLKNDGVDCFFKTLEQAVENIIENYNLNH 

SEQ ID 2833 

TTGTCACGTGCATTTAATTTAGCTGAAAAAGTTACTCATTCTGTATTGGTGGACTCTTCATTGTTTGAAAATAATCAAGAGAAGGCGCTATATCAA 
GCTATTTTGTCACTTGAACTGACTGAGGATATGCATGACAACTTAGATAAGCTTTTCGCACTTAGTCCAATTATTAATGATTTCTTTGATAATACA 
ATGGTAATGACAGATGATGAAAAAATGAAACAAAATCGTCTGGCTATACTCAATAGCCTTGTTGCAAAGGCAAGAACAGTCGCTGCTTTTAACTTA 
TTAAACACAAAA 

SEQ ID 2834 

MSRAFNLAEKVTHSVLVDSSLFENNQEKALYQAILSLELTEDMHDNLDKLFALSPIINDFFDNTMVMTDDEKMKQNRLAILNSLVAKARTVAAFNL 
LNTK 

SEQ ID 2835 

ATGAGTAAAAATCTACTAATCGAACTTGGTCTGGAAGAACTTCCAGCCTACGTGGTCACACCAAGTGAAAAACAACTGGGAGAGCGCTTGGCGACT 
TTCTTAACAGAAAATCGTCTCTCTTTTGAAGATATACAAACCTTTTCAACTCCACGCCGTTTGGCAGTGCGTGTGTCTGGATTAGCTGATCAGCAA 
ACGGATTTGACTGAGGACTTTAAAGGGCCTGCTAAGAAAATTGCCCTTGATGCTGATGGGAATTTCTCAAAAGCTGCTCAAGGATTTGTTCGTGGC 
AAAGGCTTGACCACAGATGCTATCGAATTCCGCGAAGTCAAAGGAGAAGAATACGTTTATGTGACCAAACACGAAGCTGGAAAACCTGCTAAGGAA 
GTGCTTCTAGGCGTTACTGAAGTGTTATCAGCAATGACCTTCCCAGTCAGCATGCACTGGGCTAACAATAGTTTTGAATACATTCGTCCTGTTCAC 
ACCTTGACAGTTCTGTTGAATGATGAGGCCTTGGAACTTGACTTCTTGGATATTCATTCTGGACGCGTCAGCCGTGGTCACCGTTTTTTAGGTACT 
GAAACCACTATCACAAGTGCTGATTCTTATGAGGCTGATTTACGCAGCCAGTTTGTTATCGCTGATGCTAAAGAGCGTCAAGAGATGATTGTGGAG 
CAAATCAAGACGCTTGAAGTGGAGCAGGGTGTGCAAGTTGACATTGACGAAGACTTGCTTAATGAAGTTTTGAACTTGGTCGAGTTTCCAACAGCT 
TTCATGGGAAGTTTTGAGGCTAAATACCTTGATGTCCCAGAAGAAGTATTGGTAACATCAATGAAAAACCACCAACGTTATTTTGTAGTACGTGAT 
CAGGCTGGTCACTTGATGCCAAACTTTGTATCAGTTCGTAATGGGAATGATCAAGCCATTGAAAATGTTATTAAAGGGAACGAAAAAGTTTTGGTA 
GCTCGCTTAGAAGATGGTGAATTCTTCTGGCGTGAGGATCAGAAATTGCAAATTGCTGATTTGGTTGCCAAATTGACCAATGTGACCTTCCATGAA 
AAAATCGGCTCTCTTGCTGAACACATGGATCGTACGCGTGTCATTGCCGCATCACTTGCTAAGGAAGCCAACCTATCTGCTGAGGAAGTCACAGCT 
GTTGACCGTGCTGCCCAAATTTACAAATTTGACCTGTTAACAGGTATGGTGGGTGAATTTGATGAGCTGCAAGGGATTATGGGTGAAAAATATGCC 
CTTCTAGCTGGTGAAGATGCTGCTGTGGCAACAGCAATCCGTGAACACTACTTACCTGATGCTGCAGGAGGTGCGCTACCTGAAACCAAAGTTGGC 
GCTGTCCTGGCCTTGGCAGCTAAATTGGATACTCTCTTGTCATTCTTTTCTGTTGGCTTGATTCCATCTGGCTCTAATGATCCTTATGCTCTACGT 
CGTGCAACCCAAGGGATTGTCCGTATTCTTGATCATTTTGGATGGCGCATCCCAATGGATAAGCTGGTAGATAGCTTATATGACTTGTCCTTTGAT 
AGTTTGACCTATGCCAATAAGGCGGATGTGATGAACTTTATCCGTGCTCGTGTGGATAAGATGATGGGCAAAGCCGCACCAAAAGACATTCGGGAA 
GCTATTCTAGCAAGTTCAACCTTTGTGGTTCCAGAAATGTTGGCCGCAGCTGAAGCTCTTGTCAAAGCCAGTCATACGGAAAATTACAAACCAGCA 
GTTGAATCTTTGTCACGTGCTTTTAATTTGGCAGAAAAAGCGGACGCTTCTGTTCAGGTGGACCCTAGCCTCTTTGAAAATGAGCAAGAAAACACT 
TTGTTTGCAGCTATTCAAGGCTTGACTCTAGCAGGCAGTGCTGCCCAGCAGTTAGAACAGGTCTTTGCCCTTAGCCCAGTGATTAATGATTTCTTT 
GATAACACAATGGTTATGGCAGGAGATCAAGCCCTTAAAAACAACCGTTTAGCTATTTTATCAGATTTAGTAAGCAAAGCTAAGACCATTGTTGCT 
TTTAACCAACTAAACACCAAG 

SEQ ID 2836 

MSKNLLIELGLEELPAYWTPSEKQLGERLATFLTENRLSFEDIQTFSTPRRLAVRVSGLADQQTDLTEDFKGPAKKIALDADGNFSKAAQGFVRG 
KGLTTDAIEFREVKGEEYVYVTKHEAGKPAKEVLLGVTEVLSAMTFPVSMHWANNSFEYIRPVHTLTVLLNDEALELDFLDIHSGRVSRGHRFLGT 
ETTITSADSYEADLRSQFVIADAKERQEMIVEQIKTLEVEQGVQVDIDEDLLNEVLNLVEFPTAFMGSFEAKYLDVPEEVLVTSMKKHQRYFWRD 
QAGHLMPNFVSVRNGNDQAIENVIKGNEKVLVARLEDGEFFWREDQKLQIADLVAKLTNVTFHEKIGSLAEHMDRTRVIAASLAKEANLSAEEVTA 
VDRAAQIYKFDLLTGMVGEFDELQGIMGEKYALLAGEDAAVATAIREHYLPDAAGGALPETKVGAVLALAAKLDTLLSFFSVGLIPSGSNDPYALR 
RATQGIVRILDHFGWRIPMDKLVDSLYDLSFDSLTYANKADVMNFIRARVDKMMGKAAPKDIREAILASSTFWPEMLAAAEALVKASHTENYKPA 
VESLSRAFNLAEKADASVQVDPSLFENEQENTLFAAIQGLTLAGSAAQQLEQVFALSPVINDFFDNTMVMAGDQALKNNRLAILSDLVSKAKTIVA 
' FNQLNTK 

SEQ ID 2837 

ATGGATCCTAAAAAAATTGCTCGTATTAACGAGCTTTCAAAAAAGAAAAAAACAGTTGGATTGACCGGAGAAGAGAAGGTTGAACAAGCAAAGCTC 
CGTGAAGAGTATATTGAAGGTTTCCGCCGATCAGTCCGTCACCACGTTGAAGGAATTAAATTAGTGGATGATGAGGGCAATGATGTTACCCCGGAA 
AAACTTCGTCAAGTCCAGAGAGAAAAAGGACTACATGGTCGTAGTTTGGATGATCCAAATTCT 

SEQ ID 2838 

MDPKKIARINELSKKKKTVGLTGEEKVEQAKLREEYIEGFRRSVRHHVEGIKLVDDEGNDVTPEKLRQVQREKGLHGRSLDDPNS 

SEQ ID 2839 

ATGGATCCTAAAAAAATTGCTCGTATCAATGAGCTGGCTAAAAAGAAAAAAACGGTAGGCTTGACTGGACCTGAAAAAGTGGAACAGGCAAAACTC 
CGTGAAGAATACATTGAAGGCTATCGTCGCTCTGTCAGACACCATATCGAAGGCATCAAATTGGTGGACGAAGAAGGAAACGACGTGACCCCTGAA 
AAATTAAGACAGGTGCAACGTGAAAAAGGCTTGCACGGCCGTTCATTAGATGACCCAAAATCA 

SEQ ID 2840 

MDPKKIARINELAKKKKTVGLTGPEKVEQAKLREEYIEGYRRSVRHHIEGIKLVDEEGNDVTPEKLRQVQREKGLHGRSLDDPKS 

SEQ ID 2841 

ATGTCTTCAGAAGAAAAATACATTATGGCGATTGACCAGGGAACAACAAGCTCTCGAGCAATTATTTTTAATAAAAAAGGTGAAAAAATTGCGAGT 
AGCCAAAAAGAATTTCCCCAAATTTTTCCTCAAGCAGGCTGGGTAGAGCATAATGCTAATCAGATTTGGAATTCTGTTCAATCTGTCATTGCTGGA 
GCTTTTATTGAATCAAGCATCAAACCTGGACAGATAGAGGCTATTGGGATTACCAATCAACGTGAAACAACTGTTGTTTGGGATAAAAAAACAGGT 
CTTCCAATTTATAATGCTATTGTATGGCAATCGCGACAAACAGCCCCGATTGCTGATCAATTGAAGCAAGAAGGTCATACTAACATGATTCATGAA 
AAAACTGGTCTTGTCATTGATGCTTACTTCTCAGCAACAAAAGTTCGTTGGATTTTAGACCACGTTCCTGGAGCACAGGAACGTGCTGAAAAAGGA 
GAGTTGCTTTTTGGAACAATTGATACTTGGTTAGTTTGGAAGTTAACTGATGGTCTCGTCCATGTTACAGACTATTCAAATGCTGCTCGTACGATG 
CTTTATAATATTAAAGAACTTAAATGGGATGATGAAATTTTAGAGTTACTAAATATTCCTAAAGCAATGTTACCAGAAGTAAAATCTAATTCTGAA 
GTTTATGGGAAAACTACTCCATTCCATTTTTACGGTGGAGAGGTGCCAATTTCTGGTATGGCTGGTGACCAACAGGCAGCATTATTTGGACAGTTG 
GCCTTTGAACCTGGTATGGTAAAAAACACTTATGGTACAGGTTCCTTCATTATCATGAATACGGGCGAAGAGATGCAACTGTCTCAAAATAATCTA 
TTAACAACGATTGGTTACGGCATTAATGGTAAGGTTCATTATGCACTTGAAGGATCAATCTTCATTGCAGGAAGCGCTATTCAATGGTTACGTGAT 
GGTCTTAGAATGATTGAAACGTCAAGTGAGTCAGAAGGCCTTGCTCAATCATCAACAAGTGACGATGAGGTTTATGTGGTTCCAGCTTTTACAGGT 
TTGGGTGCACCGTATTGGGATTCAAATGCTAGAGGGTCAGTATTTGGATTAACTCGTGGGACAAGTAAAGAAGATTTTGTTAAAGCTACACTTCAG 
TCAATTGCTTATCAAGTACGAGACGTTATTGACACTATGCAAGTTGATTCAGGAATTGATATCCAACAACTTCGTGTAGATGGTGGAGCTGCAATG 
AATAATTTATTAATGCAATTCCAAGCGGATATTTTAGGGATTGATATTGCTCGTGCGAAGAACCTTGAAACTACTGCCTTGGGTGCAGCTTTCTTA 
GCCGGACTTTCAGTTGGCTATTGGGAAAGTATGGATGAACTAAAAGAACTGAACGCAACAGGACAACTTTTCCAAGCAACAATGAATGAGTCTCGA 
AAAGAAAAACTGTATAAAGGGTGGAGAAAAGCTGTCAAAGCGACACAAGTATTTGCTCAAGAGGAT 

SEQ ID 2842 

MSSEEKYIMAIDQGTTSSRAIIFNKKGEKIASSQKEFPQIFPQAGWVEHNANQIWNSVQSVIAGAFIESSIKPGQIEAIGITNQRETTWWDKKTG 
LPIYNAIVWQSRQTAPIADQLKQEGHTNMIHEKTGLVIDAYFSATKVRWILDHVPGAQERAEKGELLFGTIDTWLVWKLTDGLVHVTDYSNAARTM 
LYNIKELKWDDEILELLNIPKAMLPEVKSNSEVYGKTTPFHFYGGEVPISGMAGDQQAALFGQLAFEPGMViCNTYGTGSFIIMNTGEEMQLSQNNL 
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LTTIGYGINGKVHYALEGSIFIAGSAIQWLRDGLRMIETSSESEGLAQSSTSDDEVYWPAFTGLGAPYWDSNARGSVFGLTRGTSKEDFVKATLQ 
SIAYQVRDVIDTMQVDSGIDIQQLRVDGGAAMNNLLMQFQADILGIDIARAKNLETTALGAAFLAGLSVGYWESMDELKELNATGQLFQATMNESR 
KEKLYKGWRKAVKATQVFAQED 

SEQ ID.2843 

ATGTCGCAAGAAAAGTATATCATGGCTATTGATCAGGGAACAACAAGTTCACGAGCGATTATTTTCAATCAAAAAGGGGAAAAGGTTAGCAGTAGC 
CAAAAAGAATTCCCTCAGATTTTCCCACACGCTGGTTGGGTAGAGCACAATGCTAATCAGATTTGGAATTCGGTTCAGTCTGTTATTGCGGGTGCT 
TTTATTGAGTCTAGCATCAAACCAAGCCAAATTGAAGCAATCGGAATTACCAACCAACGTGAGACCACAGTGGTTTGGGACAAAAAAACGGGTGTA 
CCTATTTATAATGCTATTGTGTGGCAATCACGGCAGACGGCACCAATTGCTGAGCAACTCAAACAAGATGGCCATACAAAAATGATCCATGAAAAG 
ACAGGCCTTGTTATTGATGCTTACTTTTCTGCAACCAAGATCCGTTGGATTTTGGACCATGTTCCTGGTGCTCAAGAACGAGCTGAAAAAGGCGAG 
TTACTTTTTGGAACCATTGATACTTGGCTGGTTTGGAAATTGACAGATGGTGCTGTTCATGTGACGGATTATTCCAATGCGGCTCGTACCATGCTC 
TATAATATTAAAGACTTAACATGGGATGATGAGATTTTAGAGCTTTTAAATATTCCAAAAGATATGCTTCCAGAGGTTAAATCCAATTCTGAAATT 
TATGGCAAAACAGCTGCCTTTCATTTTTATGGGGGCGAAGTGCCTATTTCAGGTATGGCGGGTGACeAACAGGCAGCTTTGTTTGGCCAACTAGCT 
TTTGAGCCTGGTATGGTGAAAAACACTTATGGCACAGGTTCTTTCATTATCATGAATACTGGTGATGAGATGCAGTTATCGAGTAATAATCTTTTG 
ACCACCATTGGTTACGGGATTAATGGGAAGGTTCACTATGCCTTGGAAGGTTCCATCTTTATTGCAGGCTCTGCCATTCAATGGTTGCGAGATGGT 
CTTAAAATGATTGAGACTTCACCAGAATCTGAACAGTTCGCTCTAGCATCAACTAGTGACGATGAAGTTTATGTTGTGCCTGCTTTTACCGGTTTA 
GGAGCTCCTTACTGGGATTCTAATGCGCGTGGATCTGTCTTTGGCTTGACACGTGGTACCAGCAAAGAAGACTTTGTCAAAGCAACCTTACAATCT 
ATCGCCTATCAAGTGCGAGATGTTATTGATACCATGCAGGTGGATTCAGGTATTGACATTCAACAGCTCCGTGTGGATGGCGGTGCAGCCATGAAT 
AATATGCTCATGCAATTTCAGGCTGATATTTTAGGAATTGATATTGCCCGTGCTAAAAATTTAGAAACAACAGCTCTAGGAGCAGCTTTCTTAGCA 
GGGCTTGCTGTGGGGTATTGGGAAGATATGGATGCTTTGAAAGAATTAAATGCCACAGGCCAGCTCTTTAAGGCTAGCATGAATGAATCGCGCAAA 
GAAAAATTATACAAGGGTTGGAAGCGCGCTGTTAAAGCAACTCAAGTTTTCACCCAAGAAGAAGATGCAGATGACGATGCAAAA 

SEQ ID 2844 

MSQEKYIMAIDQGTTSSRAIIFNQKGEKVSSSQKEFPQIFPHAGWVEHNANQIWNSVQSVIAGAFIESSIKPSQIEAIGITNQRETTWWDKKTGV 

PIYNAIVWQSRQTAPIAEQLKQDGHTKMIHEKTGLVIDAYFSATKIRWILDHVPGAQERAEKGELLFGTIDTWLVWKLTDGAVHVTDYSNAARTML- 

YNIKDLTWDDEILELLNIPKDMLPEVKSNSEIYGKTAAFHFYGGEVPISGMAGDQQAALFGQLAFEPGMVKNTYGTGSFIIMNTGDEMQLSSNNLL 

TTIGYGINGKVHYALEGSIFIAGSAIQWLRDGLKMIETSPESEQFALASTSDDEVYWPAFTGLGAPYWDSMARGSVFGLTRGTSKEDFVKATLQS 

IAYQVRDVIDTMQVDSGIDIQQLRVDGGAAMNNMLMQFQADILGIDIARAKNLETTALGAAFLAGLAVGYWEDMDALKELNATGQLFKASMNESRK 

EKLYKGWKRAVKATQVFTQEEDADDDAK 

SEQ ID 2845 

TTGATGAATTTGTTTACCTTCATTGGAGAAGTTGCGAACGGTGTCACTCCAAGGTCCAGTTGTATTAATAACAAGCCTAGCTTTTATATCGATAAC 
TTGGTCAGTCAACAAATCACGCGCACGTACTCCTATAATTTGATTGTTGTCATCAAA 

SEQ ID 2846 

MMNLFTFIGEVAHGVTPRSSCINNKPSFYIDNLVSQQITRTYSYNLIWIK 

SEQ ID 2847 

atggaattttcacgagaaacacgacgtttagccttacaaagaatgcaagatcgtactctggatttacttatcataggtgggggtatcacaggcgct 
ggtgtcgctttacaagcagcagctagtggattagatactggacttattgaaatgcaagattttgcagaagggacaagtagtcgctcaacaaaattg 
gtccatggtggtcttcgttacttgaagcaatttgatgtagaagttgtttctgatacagtatcagagcgtgcagtcgtgcagcaaattgcaccacac 
attcctaagccagatccaatgcttttaccggtttacgatgagccgggttctacttttagtatgtttcgccttaaagtggctatggatttatatgat 
ttattagcaggtgtgacaaacacacccgcagccaataaagttttaagcgcagaagatgttcttaagcgtgagcctgatttacaaaaagaaggtttg 
ctaggcggaggggtctatttagatttccgtaataacgatgcacgcctagtgattgaaaatattaaacgcgctaatagggatggagcttatattgcc 
agtcatgtcaaagctgaggacttcttatttgatgacaacaatcaaattataggagtacgtgcgcgtgatttgttgactgaccaagttatcgatata 
aaagctaggcttgttattaatacaactggaccttggagtgacaccgttcgcaacttctccaatgaaggtaaacaaattcatcaattacgtccaact 
aagggagttcacttagttgtagatcgccaaaaattaaatatttctcaacctgtttatgttgatacaggcctgaatgatggtcgtatgatttttgtt 
ttgccacgtgaagataagacttattttggaactacagatactgattaccatggagacttagaacatcctacggtaactaaagaagatgttgactac 
ctccttaatattgtaaacaaacgcttcccagaagcagagcttactattgatgatattgagagttcatgggcaggtttgcgtccactactatcaggg 
aatagtgcctctgactataatggaggcaatagtggaaaactaagcgatgaaagttttgaagaattAattgattccgttaaagattatattgcacat 
aaaaatcatcgtgaggatgttgaaaaagctatttctcatgtagaatctagtacttctgaaaaagaattggacccatcagctgtttctcgaggatca 
agttttgagcgtgatgataatggcctattaacacttgctggtggtaaaattactgattatcgaaaaatggcagaaggtgccatggaaactattatt 
aacattttggataaagaatataatcgcaagtttaaactaatcaattctaaaacctatcctgtttcaggaggagagattaacccatctaatgttgat 
tctgaaattgaagcttatgctcaattgggcacactaagtggtttaagtattgaggatgcacgttatattgctaacctttatgggtcaaatgcacca 
aaattatttgcattgacacgccaaattacagaagcagaaggtctgagcttggtagaaacgttgtcacttcactatgctatggattatgaaatggcg 
cttagcccaacggatttcttcttaagacgtacgaaccatatgcttttcatgagagataatttagattctttgattcagcctgttattgatgagatg 
gctaaacattatcaatggtctgatcaagacaaaactttctatgaagaagaattacatgagactctaaaagacaatgacttggcagctttgaaggat 

AAT 

SEQ ID 2848 

MEFSRETRRLALQRMQDRTLDLLIIGGGITGAGVAIiQAAASGLDTGLIEMQDFAEGTSSRSTKLVHGGLRYLKQFDVEWSDTVSERAWQQIAPH 
IPKPDPMLLPVYDEPGSTFSMFRLKVAMDLYDLLAGVTNTPAANKVLSAEDVLKREPDLQKEGLLGGGVYLDFRNNDARLVIENIKRANRDGAYIA 
SHVKAEDFLFDDNNQIIGVFJ^RDLLTDQVIDIKARLVINTTGPWSDTVRNFSNEGKQIHQLRPTKGVHLVVDRQKIjNISQPVYVDTGLNDGRMIFV 
LPREDKTYFGTTDTDYHGDLEHPTVTKEDVDYLLNIVNKRFPEAELTIDDIESSWAGLRPLLSGNSASDYNGGNSGKLSDESFEELIDSVKDYIAH 
KNHREDVEKAISHVESSTSEKELDPSAVSRGSSFERDDNGLLTLAGGKITDYRKMAEGAMETIINILDKEYNRKFKLINSKTYPVSGGEINPSNVD 
SEIEAYAQLGTLSGLSIEDARYIANLYGSNAPKLFALTRQITEAEGLSLVETLSLHYAMDYEMALSPTDFFLRRTNHMLFMRDNLDSLIQPVIDEM 
AKHYQWSDQDKTFYEEELHETLKDNDLAALKDN 

SEQ ID 2849 

TTGATCGCAAAAGCTAATGACACAGCTGGATTCAAGTGGGCAGGGCTAATATTGCCAGATACCAACGCTGCAATAGCTACAGCAAGTCCCCATCCA 
AATGTGATAACAATCCATCCAGAATTA 

SEQ ID 2850 

MIAKANDTAGFKWAGLILPDTNAAIATASPHPNVITIHPEL 

SEQ ID 2851 

TTGAAGGAGATAATAATGGATATTTTTGGAGAATTCTTAGGAACAGCTCTCTTAGTCTTACTTGGTAATGGTGTTGTAGCAGGTGTTGTTTTGCCT 
AAAACGAAGAATCATAATTCTGGATGGATTGTTATCACATTTGGATGGGGACTTGCTGTAGCTATTGCAGCGTTGGTATCTGGCAATATTAGCCCT 
GCCCACTTGAATCCAGCTGTGTCATTAGCTTTTGCGATCAAAGGTGATTTAGCTTGGGGAACAGCTATTCTTTATATGATTGCACAGATTATTGGT 
GCAATGCTAGGTTCACTTCTTGTTTATTTGCAATTTAGACCCCATTATGAGGCTGCAGAAAATAGAGCAGACATCCTTGGAACTTTTGCAACTGGT 
CCGGCTTTGAAGGATAATTTTTCCAATTTTTTAAGTGAAGTATTGGGAACACTTGTTCTTGTACTTACTATTTTTGCCATCGGAAAATACAATATG 
CCTCCAGGAGTTGGTACGATGAGTGTTGGTATGTTAGTGGTTGGGATTGGTCTATCGCTCGGTGGAACAACAGGTTATGCTATTAATCCTGCACGT 
GATTTTGGTCCTCGTTTATTGCATGCCTTGTTACCGATGAAGAACAAAGGTGATTCTGATTGGACTTATTCATGGATTCCGATAGTAGGACCTATG 
GTAGGAGCTATTTTAGCAGCCTTAATATTTGCTATGATG 
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SEQ ID 2852 

MKEIIMDIFGEFLGTALLVLLGNGWAGWLPKTKNHNSGWIVITFGWGLAVAIAALVSGNISPAHLNPAVSLAFAIKGDLAWGTAILYMIAQIIG 
AMLGSLLVYLQFRPHYEAAENRADILGTFATGPALKDNFSNFLSEVLGTLVLVLTIFAIGKYNMPPGVGTMSVGMLWGIGLSLGGTTGYAINPAR 
DFGPRLLHALLPMKNKGDSDWTYSWIPIVGPMVGAILAALIFAMM 

SEQ ID 2853 

ATGGATATCTTTGGCGAATTTTTGGGTACAGCCTTATTGGTTTTACTAGGAAATGGTGTGGTAGCAGGGGTTGTCTTGCCCAAAACGAAAACCCAT 
GCTTCTGGCTGGATCGTGATTGCGACTGGCTGGGGAATTGCAGTTGCTGTGGCAGTCTTTATCAGTGGCAAAGTTGCCCCTGCCCACCTCAATCCA 
GCTGTTAGCCTTGCTTTTGCCATGAGTGGAACCATTGCCTGGTCAACAGCCATTGCCTATAGCCTTGCCCAACTATTGGGAGCTATGGTTGGTTCA 
ACTCTGGTATTCCTTCAGTTCAGGCCACATTATCTGGCTGCTGAGAGTCAGGCTGATATTTTAGGGACATTTGCGACAGGTCCTGCTATTCGAGAT 
ACTAGCTCAAACCTATTGAGTGAAATCTTTGGGACCTTTGTCTTGATGCTTGGTATTTTGGCATTTGGCTTATATGATATGCCAGCAGGACTAGGA 
ACCCTCTGTGTAGGTACCTTGGTTATTGGGATTGGGTTATCCTTAGGAGGAACGACAGGTTACGCCATTAACCCAGCACGTGATTTAGGACCTCGT 
CTAGTTCATGCTATTCTACCACTCAACAACAAGGGAGATTCTGATTGGTCTTATGCTTGGATACCTGTTGTAGGACCAATTATTGGAGCGGTCTTA 
GCAGTTTTGCTTTTCCAAGTCATGTCC 

SEQ ID 2854 

MDIFGEFLGTALLVLLGNGWAGWLPKTKTHASGWIVIATGWGIAVAVAVFISGKVAPAHLNPAVSLAFAMSGTIAWSTAIAYSLAQLLGAMVGS 
TLVFLQFRPHYLAAESQADILGTFATGPAIRDTSSNLLSEIFGTFVLMLGILAFGLYDMPAGLGTLCVGTLVIGIGLSLGGTTGYAINPARDLGPR 
LVHAILPLNNKGDSDWSYAWIPWGPIIGAVLAVLLFQVMS 

SEQ ID 2855 

ATGACAGAAAAATATGTAAATAAAGTAATTGTCATTTTAGGAGCTTCTTTTGCTGGTATGACTTGTGCGCAGAAATTACGCCAATTAAATCCTAAT 
TGGGATATCGTTTTGATTGATAAAGAAATTCATCCAGATTATGTTCCAAATGGCTTAAATTGGTATTATCGTCACGAAATTAGTGGTTTAAATCAG 
GCCATGTGGCAGACAGAAGAAGAGCAACGGTTGCAGAATATACGCTGTCTATTTGGTCTAAAAGTTGAGAAAATTAATAAAGAAGATAGGGAATTA 
ATGTTATCAGATGGTTCTTCTGTCTATTATGATCAATTGATTTGTGCCATGGGCTCCCAAGCAGAATCAACTTATATTGATGGGGCTGATGCGCAA 
GGTGTTTTAACAACAAAAACTTATGCAACTAGTCAAAATGCTAAGCAGGTATTAGATAAAAGTCATAAGGTAGCAGTTGTTGGGGCAGGTATCATC 
GGTTTAGATATTGCTTATAGTTTACATGAATCAGGGAAGGCGGTCACTTTGTTAGAAGCTCAAGAAAGACCAGACTTCAGGCATACAGATCCTGAT 
ATGTCCCTTCCTTTACTTGATGCGATGGCTGAATCAAAACTACATTTTTTCCAAAATCAAAAGGTTGAGAAAATTACTGTAACCCGAGAAGAAAAA 
CTTTGTTTGCGAACGCTAACAGGAGACACCTTTACAGTTGATGCTGTCATATTAGCTGTTAATTTTCGTCCGGATAGTCGTCTTTTAACTGGGTTG 
GTTGATTTAAGTGTTGATAATAGTGTTGTTGTAAATGATTATTTCCAAACGAGTGACCCTAATATCTATGCTATTGGCGATTTGATTTGGTCGTAT 
TTTAAAGGTCTTAATAGTGCTTATTATATGCCCTTAATTAACCAAGCAATCCGTTCGGCACAAATGTTGGCATACCATTTATCGGGACATGCTGTT 
CCAAAATTAAAAATAACACGCGCTACAGGATCTAAACACTTTGGCTATTATAGAGCTAACATTGGATTAACTGAATTGGAAGCTGGTTTrTACGAG 
GATACCGTTAGTGTTACTTATTTCCCTAAAGAACAGTATGATTTAAGGATAAAATTGATTGCTAACCAAAAAACGGGCCATTTATTGGGGGCTCAA 
TTAATCTCAAAGGAAAATTGTTTGGCTACTGCCAATCAGCTTGTTCAAGCTATATCGTGTGATATGACAGATTTTGATCTGGCTTTTCAAGATTTC 
ATTTATACAGCTAGAGAATCTGAGATGGCTTATATGTTGCATCAAGCAGCTATCAACCTTTATGAAAAGAGGATTGGGCTATGCGAA 

SEQ ID 2856 

MTEKYTOKVIVILGASFAGMTCAQKLRQLNPNWDIVLIDKEIHPDYyPNGLNWYYRHEISGLNQAMWQTBEEQRLQNIRCLFGLKVEKINKEDREL 
MLSDGSSVYYDQLICAMGSQAESTYIDGADAQGVLTTKTYATSQNAKQVLDKSHKVAWGAGIIGLDIAYSLHESGKAVTLLEAQERPDFRHTDPD 
MSLPLLDAMAESKLHFFQNQKVEKITVTREEKLCLRTLTGDTFTVDAVILAVNFRPDSRLLTGLVDLSVDNSWVNDYFQTSDPNIYAIGDLIWSY 
FKGLNSAYYMPLINQAIRSAQMLAYHLSGHAVPKLKITRATGSKHFGYYRANIGLTELEAGFYEDTVSVTYFPKEQYDLRIKLIANQKTGHLLGAQ 
LISKENCLATANQLVQAISCDMTDFDLAFQDFIYTARESEMAYMLHQAAINLYEKRIGLCE 

SEQ ID 2857 

ATGACATTAACGACAAAGACCATACATGTTATCGGGGCATCCTTTGCTGGTCTAGCCTTTGTTGATAAATATAAGGACCTCAATCCAGATTCCCAA 
ATCATTCTCATTGATAAGGAAAGCTGTCCCAATTATATTCCAAATGGTATCAACCAATTATTCAGAGGAGACATTCAAGACCTGTCTGATGCTATG 
TGGGGAAGAGCCTGCCTAGCAGCACAAATAGAGTCTAACCATCGGTTTATTCAAGCAGAAGTGTTAGCTATCGAAGCTCCCTCAAACACCTTGCTT 
CTCAAAGACAGTCAAGGACGAGTTTTTGAAGAAGGTTATGAAACGCTTGTTTGTGCCATGGGTGCTAGCCCCCAGTCTCATTATATTGAGACGTCA 
CAGACCAACAAAGTTTTGGTAACCAAATATTATGAAGAAAGCCAAGCTAGTTTAAAACTGATTGAGGCTAGCCAAGAGGTCTTGGTTATTGGTGCC 
GGCTTGATTGGCTTAGACCTTGCCTACAGTTTGTCCTTACAAGGCAAACGGGTCAAACTGATTGAAGCAGCCGAACGTCCAGATTTCTATCAGACT 
GACGCAGAACTGATAGCCCCTGTAATGGCAGAAATGTCCACTCACCATGTCACCTTTATTAATAATAAGCGTGTTACGGCTATTCATGAGATAGAG 
GGAAAAGTTGTCGCTCATACCGAGCAAGGGGACACCTTCCAAGGTGATTTGGCTATTTTAGCCATTAACTTTAGGCCAAATACACACCTTTTGCAA 
GGACAAGTGGCTTGTGCTCTGGATAAGACCATTTTGGTTAATGAAAACTTACAGACCAGCCAGGCTAATATCTATGCCATTGGAGACATGGTTTCA 
TTGCATTTTGGTATATTGGGAATGGATTACTATACACCTTTGATTAACCAAGCAATGAAGACAGGTCAGGCTCTGGCTCTGCATTTAGCTGGATAT 
CCTATTCCTCCATTACAGACGGTCAAGGTATTAGGAAGTTCTCACTTTGATTATTATCGCGCGAGTGTTGGTGTGACAGAAGAAGAAGCAGAGCTT 
TATATGGATACGTGTAGCTATTTGTACCAAAATGGGGATTCTAAAAACCTCTTTTGGCTGAAATTAATAGCTAGAAAAACGGATGGGATTTTAATA 
GGCGCTCAGCTCCTATCCAAAACCAATGCTCTTGTCATCGCCAATGAATTAGGTCAGGCTCTGGCTCTGAAAGTTACAGACGCTGACTTAGCATTT 
CAAGATTTTCTCTTTTTACAAGGTCACAGTGATTTGGCTTATCATCTTCATGAAGCTTGTCTCAAATTATTTGAAAAGAGGCTCCGCCATGAAGAT 

SEQ ID 2858 

MTLTTKTIHVIGASFAGLAFVDKYKDLNPDSQIILIDKESCPNYIPNGINQLFRGDIQDLSDAMWGRACLAAQIESNHRFIQAEVLAIEAPSNTLL 
LKDSQGRVFEEGYETLVCAMGASPQSHYIETSQTNKVDVTKYYEESQASLKLIEASQEVLVIGAGLIGLDLAYSLSLQGKRVKLIEAAERPDFYQT 
DAELIAPVMAEMSTHHVTFINNKRVTAIHEIEGKWAHTEQGDTFQGDLAILAINFRPNTHLLQGQVACALDKTILVNENLQTSQANIYAIGDMVS 
LHFGILGMDYYTPLINQAMKTGQALALHLAGYPIPPLQTVKVLGSSHFDYYRASVGVTEEEAELYMDTCSYLYQNGDSKNLFWLKLIARKTDGILI 
GAQLLSKTNALVIANQLGQALALKVTDADLAFQDFLFLQGHSDLAYHLHEACLKLFEKRLRHED 

SEQ ID 2859 

GTGCCAAAATATGATAAAGAAATTAGACTTAGACTCATTAATTCTATTAATAGAGCGCTTGGCTCAACATACTTTAACTCGAGAAGCTCATCAAAA 
TCTGGGACTTTGGTT 

SEQ ID 2860 

MPKYDKEIRLRLINSINRALGSTYFNSRSSSKSGTLV 

SEQ ID 2861 

TTGGTAAAATATTTTGTGAATGTAGAAAAGCAAAAGTTGCCAGAACTTCTCCTTCCCTATACTCAAGAGCAAAACGACTCATATACAAAACTAAGG 
CTGCGTCTAACCGTTTATAAAAAGCATTACATTGATAATGTTTCACAA 

SEQ ID 2862 

MVKYFVNVEKQKLPELLLPYTQEQNDSYTKLRLRLTVYKKHYIDNVSQ 

SEQ ID 2863 

ATGCGAATAGAAGCTCTAATGGAAAAAGAAAGGCGTGTTCAATATCGGCTACTTTCTTTTTTAAGAGGCTCTCCTCAGGCAATAGCACTGAAGTTA 
GCTTTATTAGAAACTGGTTTAAGTCGAGCAACTTTTCTTAAATATATCAAT7VATCTTAATAGCTACTTTGAACAAGAAAAAGTTAATTGTCGAATC 
GTTTATTATAAGGATAAGTTATTTTTAGAAGAGGATTATAACTTATCCAATCAAGAAGTGTTGAAAGCTCTGATGAAAGATAGTATTAAATACACT 
ATCTTAATATCTTTATTTAATCAGCGTCAGTTCACAATCGTTGGTCTTTCTCAAGAATTGATGGTTAGTGAGGCTACTTTAAATCGTCATCTTGCT 
CATCTCAATGAATTGTTAGCGGAATTTGATATTGCTATTTCACAAGGAAAACAGATTGGTGATGAATTGCAATGGCGTTATTTTTATTATGAATTA 
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TTCAAGCAACTATGGTCTTATGACAAGTGCCAAAATATC3ATAAAGAAATTAGACTTAGACTCATTAATTCTATTAATAGAGCGCTTGGCTCAACAT 
ACTTTAACTCGAGAAGCTCATCAAAATCTGGGACTTTGGTTTAGTATTTGTCATCATCGTCTCCTTGCTATGGAAAAAATATCTGATAATCTCAAG 
CCTATTGTGAAACATTATCAATGTAATGCTTTTTATAAACGGTTAGACGCAGCCTTAGTTTTGTATATGAGTCGTTTTGCTCTTGAGTATAGGGAA 
GGAGAaGTTCTGGCAACTTTTGCTTTTCTACATTCACAAAATATTTTACCAATCAATACAATGGAATACATCATGGGATTTGGAGGCCCGATTATT 
GATTGTGTAACCGAAACAATCATCTACTTTAAAAAGGAGAGTATTTTAGCTGACGAGACATCAGATCAGGTTATTTACCAACTTGGTCAGTTATAT 
AGCCATTATTATTTCTTTAAAGGTCATATTTTAGTTGAACAACCTGATTTAGAACAAACGTATCGACTTATTGATCATAATATGAGGGATAAGTTG 
CATCATATTTCAAAGAAGATTATTGCAAATGTTAATCGAATTAGACCTTTAACAGAAGATGGTTGTTCTTTGCTGACTTTACATTTGTTGGAATTG 
CTTATTTTCTCGAAAAATAGTCAAAAAATGCCCTTTAGGATTGGTCTAGATATGACAGGTAATGCTGTGGAACAGTCATTGTTGGAATATCGCATT 
CGACAACATTTCTCTGGTAATAATTCTATTCAAGTCGAACCTTATGACGAAGGAAAGGGATTTGATATGGTTATTTATCAGAGTCACTCAAGACCT 
TATAAAGCCAAACTAACCTATTGCCTTAATAAAGGTGCTTCAGAGCGAGAACTACAGGAAATAGATTCACTTATTTATGACAAT 

SEQ ID 2864 

MRIEALMEKERRVQYRLLSFLRGSPQAIALKLALLETGLSRATPLKYINNLNSYFEQEKVNCRIVYYKDKLFLEEDYNLSNQEVLKALMKDSIKYT 
ILISLFNQRQFTIVGLSQELMVSEATLNRHLAHLNELLAEFDIAISQGKQIGDELQWRYFYYELFKQLWSYDKCQNMIKKLDLDSLILLIERLAQH 
TLTREAHQNLGLWFSICHHRLLAMEKISDNLKPIVKHYQCNAFYKRLDAALVLYMSRFALEYREGEVLATFAFLHSQNILPINTMEYIMGFGGPII 
DCVTETIIYFKKESILADETSDQVIYQLGQLYSHYYFFKGHILVEQPDLEQTYRLIDHNMRDKLHHISKKI IANVNRIRPLTEDGCSLLTLHLLEL 
LIFSKNSQKMPFRIGLDMTGNAVEQSLLEYRIRQHFSGNNSIQVEPYDEGKGFDMVIYQSHSRPYKAKLTYCLNKGASERELQEIDSLIYDN 

SEQ ID 2865 

GTGATTTGGCTTATCATCTTCATGAAGCTTGTCTCAAATTATTTGAAAAGAGGCTCCGCCATGAAGATTGAAGACTTAATGGATAAGGAACGAAGG 
GCCCAATATCGTCTCTTGGTGACCCTTTATCATGCTAAAGAAACGTTAAGGCTAAAAGACCTAATGAGGCTATCAAACTTGTCTAAAGTGACCCTA 
TTAAAATACATTGACAATCTAAATCATTTGTGTCGAGAACAAGGTTTAGCCTGTCAATTACTTTTAGAAAAAGACAGTCTGAGCTTAAAAGAAAAT 
GGCCAGTTCCATTGGGAGGATTTGGTAGCTCTGCTTCTCAAAGAATCGGTTGCCTATCAGATATTGACCTACATGTACTGCCATGAACACTTTAAC 
ATCACCAACTTATCCGTTGAACTGATGGTTAGTGAAGCTACTCTAAACAGACAATTAGCTCACCTCAACCAGCTTTTATCAGAATTTGATCTGGCG 
CTCTCGCAAGGCAGACAACTGGGAAGTGAGCTTCAGTGGCGTTATTTCTATTTTGAATTGTTCCGCCATACCTTGACCAGACAAGGCATAGACGCC 
TTGGTCAATCAGTTAGACGCTTCGCATTTGGCTACCTTAATTGAGCGGCTGATTGGCCAGTCATTATCGGCAGAAGCCTTAGAACAATTATTGATT 
TGGTTGGCGATTTCGCAAGCGCGAATGTCCTTTCAAAAAAGCTACAATGATCATTTTTTAAGAGATAGTGACTTTATGACATCTAATATTTTCTTT 
AAGCGCTTAGAAAGCATGCTTTTACATTACTTAAGACGCTATGCCCTTGAATTTGATGCTTTTGAAGCTAAGAGCCTCTTTGTCTTTTTGCATGCT 
TATCCTCTACTTCCTATTGCCAGCATGAAGTATAGTTTGGGTTTTGGAGGTCCTATTGCTGATCACATTTCAGAAGCCTTATGGCTTTTAAAGAAG 
GCTCATGTGATTATCCATCAGACAAAGGAGGAAATCATTTATGGCTTGGGGATATTTTTTTCCAAAGCTTACTTTTTTAAAGGAGCTATCCTTAGT 
CAACCAACCAATAGCCAATACCTTTATCAATTAGTAGGCGAAGATAAAAGAGCGCTTTTAAGGGTTATCATAAACCATTTAGTGCTGCAAATGGAT 
CAGGAAACGGATTTCAGTCAGCAGTTGAGTGACGACATTTTAGCATTGTTGATTTTTTCCATTGAGCGCCACCATGAGCCTCTTTTAGTAGGGCTT 
GCCTTGGGGCAAAATAAGGTGGAAGCAGCCATTGCGGAATTGGCCATTAGACGTCATTTGGGGCATCGTAGGGATTTTCAATTAATGCCCTATGAT 
CATCAGAAAGTTTATGATTGTCTGATTACCTATCAGACTGTCTGTTTACCGAGACAAGATTTACCCTATTACCGGTTAAAACAGTATAGCTCCCCC 
TATGAACTCACTGCTTTAGAAGCTTTTCTCAAAGACCTTTTCCAGCAAAAAAATACACGAGAAGAGGAACTCTCACTCAGCCCAGCAGCTAAGTCT 
AGTTTTGCACACAAAACTGTG . 

SEQ ID 2866 

VIWLIIFMKLVSNYLKRGSAMKIEDLMDKERRAQYRLLVTLYHAKETLRLKDLMRLSNLSKVTLLKYIDNLNHLCREQGLACQLLLEKDS.LSLKEN 
GQFHWEDLVALLLKESVAYQILTYMYCHEHFNITNLSVELMVSEATLNRQLAHLNQLLSEFDLALSQGRQLGSELQWRYFYFELFRHTLTRQGIDA 
LVNQLDASHLATLIERLIGQSLSAEALEQLLIWLAISQARMSFQKSYNDHFLRDSDFMTSNIFFKRLESMLLHYLRRYALEFDAFEAKSLFVFLHA 
YPLLPIASMKYSLGFGGPIADHISEALWLLKKAHVIIHQTKEEIIYGLGIFFSKAYFFKGAILSQPTNSQYLYQLVGEDKRALLRVIINHLVLQMD 
QETDFSQQLSDDILALLIFSIERHHEPLLVGLALGQNKVEAAIAELAIRRHLGHRRDFQLMPYDHQKVYDCLITYQTVCLPRQDLPYYRLKQYSSP 
YELTALEAFLKDLFQQKNTREEELSLSPAAKSSFAHKTV 

SEQ ID 2867 

ATGACATTTGACACCATTGATCAATTAGCGGTTAATACAGTCCGCACGCTTTCTATTGATGCTATCCAAGCAGCAAATTCTGGGCACCCAGGTCTT 
CCTATGGGAGCTGCGCCTATGGCTTATGTGCTTTGGAATAAATTCTTAAATGTAAACCCAAAAACAAGTCGCAATTGGACAAACCGTGACCGTTTT 
GTGCTATCAGCTGGGCATGGTTCAGCTCTTCTTTATAGCCTACTTCATTTAGCTGGCTATGATTTATCAATTGATGATTTAAAACAATTTCGCCAA 
TGGGGATCAAAAACACCTGGACATCCAGAAGTTAACCATACTGATGGTGTAGAAGCAACAACTGGACCTTTAGGGCAAGGTATTGCTAATGCTGTT 
GGTATGGCAATGGCTGAAGCTCATTTGGCTGCTAAATTTAATAAACCAGGCTTTGATTTAGTTGATCATTACACTTATACACTTCATGGTGATGGT 
TGTTTGATGGAGGGTGTTAGCCAAGAAGCTGCCAGTCTTGCTGGACACTTAAAACTTGGTAAATTGGTCCTTCTTTATGATTCAAATGATATCTCA 
CTTGATGGTCCAACATCTCAATCATTTACAGAAGATGTTAAAGGACGTTTTGAATCATATGGTTGGCAACATATCTTAGTTAAAGATGGTAATGAT 
TTAGAAGCGATTGCTGCAGCAATTGAAGCTGCTAAAGCTGAAACTGATAAACCAACCATTATTGAAGTTAAAACTATTATTGGATTTGGCGCAGAG 
AAACAGGGAACATCTTCAGTTCATGGAGCGCCACTTGGTGCAGAAGGTATTACTTTTGCCAAGAAGGCTTATGTATGGGAATATCCAGACTTTACT 
GTTCCTGCTGAAGTTGCAGATCGATTTGCCTCAGATCTTCAAGCGCGTGGTGCGAAGGCAGAAGAGGCATGGAATGATCTTTTTGCTAAATATGAA 
GTTGAGTATCCAGAATTAGCAACTGAATACAAAGAAGCTTTTGCTGGCCAAGCTGAGACAGTTGAACTGAAAGCTCATGACCTAGGTTCATCAGTG 
GCTAGTCGTGTTTCAAGCCAACAAGCTATTCAACAATTATCGACTCAATTACCGAACCTCTGGGGAGGGTCAGCAGACCTCTCAGCTTCTAATAAC 
ACAATGGTAGCAGCAGAAACAGATTTCCAAGCAAGTAACTACGCTGGGCGTAATATTTGGTTTGGTGTACGTGAATTTGCAATGGCTGCTGCAATG 
AATGGAATTGCGCTTCACGGTGGGACTCGTGTTTATGGGGGTACGTTCTTTGTCTTCTCAAACTACTTGTTACCAGCAGTACGTATGGCTGCACTT 
CAAAACTTGCCAACTGTCTATGTTATGACACATGATTCTATTGCTGTTGGAGAAGATGGGCCAACTCATGAGCCAATAGAACAATTAGCATCAGTG 
CGCTCAATGCCTAATTTGAACGTTATCCGTCCCGCAGACGGTAATGAAACAAACGCTGCATGGCAACGAGCTGTATCAGAGACAGATCGACCAACG 
ATGCTTGTTTTAACACGTCAAAACTTACCAGTTCTTGAAGGAACATCAGAATTAGCCCAAGAAGGGGTTAATAAAGGTGCTTATATTTTATCAGAA 
GCTAAAGGTGAACTTGATGGTATCATCATTGCAACAGGTTCAGAAGTTAAATTAGCTTTAGATACTCAAGACAAACTTGAGTCAGAGGGCATCCAT 
GTTCGCGTCGTATCTATGCCAGCACAAAACATTTTTGATGAACAAGAGGCTTCATATCAAGAGCAAGTGCTTCCATCAGCTGTTACAAAACGTCTT 
GCTATTGAGGCAGGATCAAGCTTCGGTTGGGGTAAATATGTTGGTTTAAATGGGCTAACACTTACTATTGATACTTGGGGAGCATCAGCACCAGGT 
AACAGAATTTTCGAAGAGTATGGCTTTACAGTTGAGAATGCTGTATCGCTATATAAAGAACTT 

SEQ ID 2868 

MTFDTIDQLAWTVRTLSIDAIQAANSGHPGLPMGAAPMAYVLWNKFLKVNPKTSRNWTNRDRFVLSAGHGSALLYSLLHLAGYDIiSIDDLKQFRQ 
WGSKTPGHPEVNHTDGVEATTGPLGQGIANAVGMAMAEAHLAAKFNKPGFDLVDHYTYTLHGDGCLMEGVSQEAASLAGHLKLGKLVLLYDSNDIS 
LDGPTSQSFTEDVKGRFESYGWQHILVKDGNDLEAIAAAIEAAKAETDKPTIIEVKTIIGFGAEKQGTSSVHGAPLGAEGITFAKKAYVWEYPDFT 
VPAEVADRFASDLQARGAKAEEAWNDLFAKYEVEYPELATEYKEAFAGQAETVELKAHDLGSSVASRVSSQQAIQQLSTQLPNLWGGSADLSASNN 
TMVAAETDFQASNYAGRNIWFGVREFAMAAAMNGIALHGGTRVYGGTFFVFSNYLLPAVRMAALQNLPTVYVMTHDSIAVGEDGPTHEPIEQLASV 
RSMPNLNVIRPADGNETNAAWQRAVSETDRPTMLVLTRQNLPVLEGTSELAQEGVNKGAYILSEAKGELDGIIIATGSEVKLALDTQDKLESEGIH 
VRWSMPAQNIFDEQEASYQEQVLPSAVTKRLAIEAGSSFGWGKYVGLNGLTLTIDTWGASAPGNRIFEEYGFTVENAVSLYKEL 

SEQ ID 2869 

TTGTTTATGAAGAAGGAGTGTCGTGATTTTTATCGGCAGATACAGCATACTTACAATGATATATCTGTCCGTGAAGATGCAGTGCTATCATCAATA 
CTATTATCAGCATCGAATGGTTTGATAAAAACTAGCGATGTACCTCGTGTTGCTTATGAGTTAACTCAGCAATTGGAAAATAATGAGATAGAAAAA 
TCTTTCGAGTCATTAGCTACAGTTAAGGAATTGAAAAAATCTGCTAAAAAATTGTCTGAGAGATATGAGCAAAATAAGGTAACAACGGGATTGCTT 
TCTAAAGTATTTGGAAATCAT 
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SEQ ID 2870 

MFMKKECRDFYRQIQHTYNDISVREDAVBSSILLSASNGLIKTSDVPRVAYELTQQLENNEIEKSFESLATVKELKKSAKKLSERYEQNKVTTGLL 
SKVFGNH 

SEQ ID 2871 

ATGGAAAAGAAACGACAGCGCTTATACGATGTGATTAGACAGGCTTATGATTATCCAGAAAATCGTGAAAATGTGGCCTTGTCGCAGCTACTTTTA 
GCAGCTTCTAATAGATTAATTAAACACAGTAACCCACTTCTTGTTGCCTACCAACTAAACCAAGATGTGGATAATTACTTACTTGATAATGACATT 
TTACTTCCAAAATCGCTTTGCCGTTTTAAGCAGTCATTGGAAAAGTATATTTTAGAGGAAGCCTCATCAGTC 

SEQ ID 2872 

MEKKRQRLYDVIRQAYDYPENRENVAIiSQLLEAASNRLIKHSN'PLLVAYQLNQDVDNYLLDNDILLPKSLCRFKQSLEKYILEEASSV 

SEQ ID 2873 

ATGATTAAGTTTGAACATGTTTCGAAAGTATACGGAGAAAAAGAAGCTCTCAGTGATTTAACCCTCTCTGTTAAAGATGGTGAGATTTTTGGATTA. 
ATAGGTCACAATGGAGCAGGAAAAACAACGACAATTAGTATTCTAACATCTATTATTGATGCAACTTATGGCCAAGTCTATATTGATGACCTACTT 
TTGACAGAACATCGTGACCAAATTAAGAAAAAAATAGGTTATGTACCGGACTCGCCAGATATTTTCTTAAATTTAACCGCAGAGGAATACTGGTAC 
TTTTTAGCTAAAATTTATGACGTTGCCCCAGAAGATATTGAAGCACGTATCACAAAATTGGTAGACATATTTGAACTAGAGGAGCAACGCTATAAT 
CCTATTGAAAGTTTTTCACATGGTATGCGTCAAAAAGTCATTGTTATAGGTGCCCTTCTTCCAAATCCTGACATTTGGATTCTAGATGAGCCGTTA 
ACTGGTTTAGACCCTCAAGCTTCTTTTGATTTGAAAGAAATGATGAAAGAACATGCTAAAAATGGAAAAACAGTTATTTTTTCAACACATGTCTTA 
GCAGTTGCAGAACAGTTATGCGACAGAATAGGTATTTTGAAACAAGGGAAATTAATCTTTGTCGGTAGCTTAGGTGAGTTAAAAATGAAATATCCA 
GATAAAGATTTGGAAACTATCTATTTGGAATTAGCAGGACGTCAAGCTAGTAGGGAGGGA 

SEQ ID 2874 

MIKFEHVSKVYGEKEALSDLTLSVKDGEIFGLIGHNGAGKTTTISILTSIIDATYGQVYIDDLLLTEHRDQIKKKIGYVPDSPDIFLNLTAEEYWY 
FLAKIYDVAPEDIEARITKLVDIFELEEQRYNPIESFSHGMRQKVIVIGALLPNPDIWILDEPLTGLDPQASFDLKEMMKEHAKNGKTVIFSTHVL 
AVAEQLCDRl'GILKQGKLIFVGSLGELKMKYPDKDLETIYLELAGRQASREG 

SEQ ID 2875 

ATGATAGAATTTAAACATGTTTCAAAGTTGTATGGCGACAAAGAAGCTCTCAGCGATTTAAACGTCACCATCAATGACGGTGAAATTTTTGGCCTT 
ATCGGACATAATGGTGCAGGTAAAACCACGACCATCAGCATTTTGACTTCTATTATCGAAGCGAGTTATGGCGAAGTATTTGTGGATGGTCAACTT 
CTGACAGAAAATAGAGAAGCTATCAAAAAACAAATTGCTTATGTGCCAGATTCTCCTGATATTTTCTTGAATCTAACTCCAAATGAGTATTGGCAG 
TTTTTAGCTAAAATTTATGGGGTGTCAGATGAGGACAGAGAAGAACGGTTAGCACAGCTGACAACACTTTTTGAACTGAAGGAAGAAGTTAATCAA 
ACCATTGATAGTTTCTCACATGGGATGCGCCAAAAAGTGATTGTGATTGGTGCTCTTGTATCAAATCCTAACATCTGGATTTTGGATGAACCATTA 
ACAGGTTTGGATCCTCAGGCTTCTTTTGACCTTAAAGAAATGATGAAAGCTCATGCAGCTTCTGGACATACAGTCTTATTTTCGACTCACGTGCTA 
TCAGTCGCTGAGCAGTTATGTGATCGTATCGGGATTCTAAAAAAAGGGAAATTGATTTTTGTTGGAACGATTGATGAGTTGAAAGAACACCATCCT 
GACAAAGACTTGGAGAGCATCTACCTTGAACTCGCTGGGCGTAAGGCGCAAGAAGAGGGG 

SEQ ID 2876 

MIEFKHVSKLYGDKEALSDLNVTINDGEIFGLIGHNGAGKTTTISILTSIIEASYGEVFVDGQLLTENREAIKKQIAYVPDSPDIFLNLTPNEYWQ 
FLAKIYGVSDEDREERLAQLTTLFBLKEEVNQTIDSFSHGMRQKVIVIGALVSNPNIWILDEPLTGLDPQASFDLKEMMKAHAASGHTVLFSTHVL 
SVAEQLCDRIGILKKGKLIFVGTIDELKEHHPDKDLESIYLELAGRKAQEEG 

SEQ ID 2877 

ATGAATTGGTCACGTATCTGGGAACTCGTAAAAATTAATATCCTTTATTCAAACCCTCAGACTCTATCGGCACTAAGAAAAAAGCAAGAAAAACAT 
CCTAAAAAAGAATTTTCAGCTTATAAATCCATGTTTAGAAATCAGTTATTTCAGATTTTGCTCTTTTCAATAATTTATGTATTTCTCTTTGTATCA 
CTTGATTTTAAAGAATATCCGGGCTACTTCACGTTCTACATTGGTATCTTTACACTAGTATCCATTATCTACTCTTTTATTGCGATGTACAGTGTT 
TTCTATGAGAGTGACGATGTTAAACAATATGCTTATTTGCCTATTAAATCTGAAGAGCTCTATGTTGCTAAAATTTTTGCAACATTTGGGATGTCT 
GTAACTTTTCTAATGCCAATCCTAACCTTAATGATTGTGGCTTATTGGCGTATAATAGGTGGCCCACTTGCGGTCCTCCTAGCAATCATAAATTTT 
GCTATTTTATTTTTATCGGTAACGGTGATTTCATTGTATATTAATAGTTTAaTAGGCCGTGCCATTATTCGAAGTGCTAATCGGAAACTrATTTCT 
ACTATATTAATTTCACTAGCTACATTTGGAGCAATAGTTCCCTTATTATTTGTGAATATGACGAGTCAAAAGATGGTACAAGGGAAATTACAAGAT 
ATCGCTCCAATCCCTTATGTCAGAGGTTATTATGATATTGTTACAGCGCCATTTAGTATGGAGAGTCTCCTCAACTATTATCTCCCGCTCTTAATC 
ATTTTATTCTTGATAGGTGCTATTTATAAATGGGTTATGCCACGCTACTATCAGGAGTTGTTGTATGGACAGGTCAAGCAGAGAAAAGTCCATCGT 
CAAATCGATTTTAGTAAACGTGAGTCAATTAATAAAACTCTTGTTAAACACCATTTATCAAGTTTACAAAATGCGACATTATTGACAAATACATTT 
TTAATGCCACTATTATATCTAGCAATGTTCATTGTTCCAATTTTGAATAATGGTAAAGAGATTGGTCGATTTTTTAATGAAAATTATTTTGGGATA 
GCTTTTCTAGCAGGAATATTAATAGGTAGTTTATGTGTGATGCCAGCTAGCATTGTAGGGGTAGGTATTTCTTTAGAAAAAAGTAATTTCTACTTT 
ATAAAAAGTTTGCCTATATCATTTTCGTATTTCTTGAAGCATAAATTTGTAACTTTGATAACCTTACAACTTGCAGTTCCTACTTTTATTTATTTC 
TTGGTAGGATTCTTTCTACTTAAACTATCAATCCTCGTTTTATTGAGCTTCATTTTAGGTCTAGTCTTCATGGGACTTATCGAAGGCCAGTTTATT 
TATAGACGTGACTATAAACATTTGTTCTTGAATTGGCAAGAGGTTACGCAACTATTTAATAGAGGGTTAGGCCAATGGCTGTTAGTTGGTTCATTG 
TTTGGAATGATGATAATAGGTAGTTTTCTTATTGGAATAAGTATTTTTTGGTCAATGGTATGGAATACTGTAGCTGTCAATATCATAATCCTTATC 
ATTGGGTTGCTCATATTATCAATTTGCCAATACTTACTGCTAAAAAATTTTTGGAAGAAGCTTGTT 

SEQ ID 2878 

MNWSRIWELVKINILYSNPQTLSALRKKQEKHPKKEFSAYKSMFRNQLFQILLFSIIYVFLFVSLDFKEYPGYFTFYIGIFTLVSIIYSFIAMYSV 
FYESDDVKQYAYLPIKSEELYVAKIFATFGMSVTFLMPILTLMIVAYWRIIGGPLAVLLAIINFAILFLSVTVISLYINSLIGRAIIRSANRKLIS 
TILISLATFGAIVPLLFVNMTSQKMVQGKLQDIAPIPYVRGYYDIVTAPFSMESLLNYYLPLLIILFLIGAIYKWVMPRYYQELLYGQVKQRKVHR 
QIDFSKRESINKTLVKHHLSSLQNATLLTNTFLMPLLYLAMFIVPILNNGKEIGRFFNENYFGIAFLAGILIGSLCVMPASIVGVGISLEKSNFYF 
IKSLPISFSYFLKHKFVTLITLQLAVPTFIYFLVGFFLLKLSILVLLSFILGLVFMGLIEGQFIYRRDYKHLFLNWQEVTQLFNRGIiGQWLLVGSL 
FGMMIIGSFLIGISIFWSMVWNTVAVNIIILIIGLLILSICQYLLLKNFWKKLV 

SEQ ID 2879 

TTGAACTCGCTGGGCGTAAGGCGCAAGAAGAGGGGTGATGGCATGAATTGGTCTACTATTTGGGAACTTATCAAGATAAACATTCTTTATTCCAAT 
CCACAAAGTTTAGCTAACCTCAAAAAGCGTCAGGAAAAACACCCGAAAGAAAACTTCAAAGCCTATAAAAGCATGATGAGGCAACAGGCCTTAATG 
ATTGCCATGTTTTTGGTGATTTACCTTTTTATGTTTATTGGTGTCGATTTCAGTCATTATCCAGGACTTTTCTCCTTTGACGTTGCTATGTTTTTT 
ATCATGTCAACCTTGACAGCCTTTAGCTCTCTTTACACCATTTTTTATGAAAGTAATGACCTAAAACTTTATATTCACTTACCAGTAACGTCAGAA 
GAACTCTATATTGCAAAAATTGTCTCGTCGCTAGGGATGGGTGCTGTCTTTTTGATGCCTCTTATCTCTCTTCTCTTAATTGCCTATTGGCAACTC 
TTGGGAAATCCTTTGTCTATTTTAGTAGCTATCGTGCTCTTTTTAGTGTTACTAGTGAGTTCTATGGTATTAGCTATTTATATCAATGCTTGGGTA 
GGCAAAATCATTGTAAGAAGTCGCAAACGAAAACTCATTTCAACTATCATGATGTTTGTCTCAACTTTTGGCGCTTTCGTCTTAATTTTTGCGATT 
AATATTAGTAACAACAAGCGTACGATGACGGATGGCGTATTTACTGATTACCCAACTATTCCCTATTTCAAAGGATTCTATGATGTTGTTCAGGCA 
CCGTTTTCTACTGCGGCCCTCCTTAACTTTTGGTTGCCATTGTTACTTATCCTAGCTATGGTATATGGTATTGTCACAAAAGTGATGCCAACTTAT 
TATCGTGAGGCTTTTTATATTAGTAACGAGAACAAAGTCAAGCAAACTAAAAAACCAGTTAATCGTCCTCATCAGAATCAATCACTGGGGCAGTTG 
TTGCGAAAACATCACCTATTAACGTTACAAAATGCAACTTTACTGACACAAACCTATCTCATGCCCCTGATGTATGTGATGCTTTTTATCGGTCCA 
AGTTTGTCACGTGGCACAGGTTTCTTTAAGCATATTTCCCCAGATTACTTTGGGGTAGCCTTATTATTTGGGGTTAGTTTGGGTGTCATGTGTGCA 
ACACCAACCAGCTTTATTGGAGTAGGTATTTCACTTGAAAAGGATAACTTTACCTTTATTAAAAGCTTACCAATAACGTTAAAAAAATTCTTGATG 
GATAAATTTTGCTTGCTTGTAGGTCTGCAGCTGATTGTGCCTATGGTGATTTATCTTGTGTTTGGTCTCTTTGTGTTGCACCTGCATCCTCTTCTA 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-287- 



ACGATTGCTTTTTGTCTTGGCTACGCCCTATCACTGATTGTGCAAGGGGAATTGATGTATCGTCGTGACTACCGGCTTCTGGATTTAAAATGGCAA 
GACATGACGCAACTCTTTACCAGAGGAGATGGGCAATGGTTAACAATGGGACTTATCTTTGGTAATTTAATAGTTGCAGGTGTGCTAGGTTTTGGA 
GCTGTTATCATTGCCAATATTATCCAACAACCTCTGTTGATTAGTATTCTATTGAGTTGTCTAATACTAATGGTTTTAGGTCTTGCGCAATTATGG 
ATTCAAAAAACCTTCTGGAAAAGCTTAGAGAGGCTT 

SEQID2880 

LNSLGVRRKKRGDGMNWSTIWELIKINILYSNPQSLAHLKKRQEKHPKENFKAYKSMMRQQALMIAMFLVIYLFMFIGVDFSHYPGLFSFDVAMFF 
IMSTLTAFSSLYTIFYESKDLKLYIHLPVTSEELYIAKIVSSLGMGAVFLMPLISLLLIAYWQLLGNPLSILVAIVLFLVLLVSSMVLAIYINAWV 
GKIIVRSRKRKLISTIMMFVSTFGAFVLIFAINISNNKRTMTDGVFTDYPTIPYFKGFYDWQAPFSTAALLNFWLPLLLILAMVYGIVTKVMPTY 
YREAFYISNENKVKQTKKPVNRPHQNQSLAQLLRKHHLIiTLQNATLLTQTYLMPLMYVMLFIGPSLSRGTGFFKHISPDYFGVALLFGVSLGVMCA 
TPTSFIGVGISLEKDNFTFIKSLPITLKKFLMDKFCLLVGLQLIVPMVIYLVFGLFVLHLHPLLTIAFCLGYALSLIVQGELMYRRDYRLLDLKWQ 
DMTQLFTRGDGQWLTMGLIFGNLIVAGVLGFGAVIIANIIQQPLLISILLSCLILMVLGLAQLWIQKTFWKSLERL 

SEQ ID 2881 

ATGTCTAGAGAATACATCACCTTGTCAAAAAATATCATCAAACACCTTGGTGGACAAAATAATATTAACAATGTTTACCATTGTCAAACACGCCTT 
CGCTTTAGTCTCAATGATCCGACGAAAGTAAACCTTGAGCAATTAAAAACTTTAAAAGAGGTAAAAACTGTCGTTATCAGCGGAGGGCAACATCAG 
ATAGTGATAGGGACTCATGTCGCAAAAGTGTTTGAAGAAATTAACTCCCTCATTGAAACTAACTCAACGACTAAAATAGAACAAACCAAAAAAGCC 
AAAGCAGTTAGTCGAATTATTGATTTTGTTTCTGGGACTTTCCAACCGATTTTACCTGCTTTATCAGGCGCTGGTATGATTAAGGCATTGCTAGCT 
TTATTACTAGTATTCAAAATCTTGACACCGTCATCTCAAACATATATATTACTAAATCTTTTTGCAGATGGTGTTTTCTATTTTTTACCTATCTTA 
ATCGCCATCACAGCTGCTCAAAAATTGAAAGCTAATCCTATTTTAGCTTTGGGAACTGTTGTCATGCTCCTTCACCCTAATTGGGCTAATTTAGTA 
GCTTCTGGTAAACCAGTATCCTTATTCCATACGATCCCATTCACACTTACTAACTATGCATCAAGTGTCATTCCCATTATTCTAATTATTTGTGTT 
CAGGCTTATATAGAAAAATATTTAAAGCAAATTATTCCTAAATCACTGCGTTTAGTGCTTGTTCCTATGTTAATATTTCTCAGCATGGGAATTTTG 
TCGTTCTCTATATTGGGACCAATGGGTACTATCGCTGGCCAATATTTAGCTGTTATTTTTACTTTTTTATCCAAATACGCCAGTTGGGCACCTGCT 
TTTCTAGTAGGAGCATTTGCTCCTATCCTAATCATGTTTGGTGTTCATAGTGGAATTGCTGCATTAGGAATCACACAACTAGCGAAATTAGGGGTT 
GATTCTATTTTTGGACCAGGCATGCTCTGCTCAAATATCGCACAAGCAACTGCAGGTACAGTGGTGACTCTTATAACAAAAGAAAAAAAACTTAAA 
GAAATTGCTGGACCTGCTGCCATAACAGCTTATATGGGAATCACCGAACCTATCTTATATGGTGTCAACCTTCCGAAACGTTATCCTCTAATAGCC 
TCACTTATTGGTGGTGGTCTTGGAGGACTCTATGCCGGTATAATGAACGCTCACCGCTTCGCTGTAGGCTCTTCTGGTCTACCAGGTCTGTTTCTT 
TATATCAGTCATACTTCAACACATCTTTTTATTACCATGCTTATTGCAGTTATCATTACTGTAAGCACAACTGCTATATTGACATTCATTCTAGCA 
CAATATTACGAAAAACAAGTTAGCATCAGACAAAGAGAC 

SEQ ID 2882 

MSREYITLSKNIIKHLGGQNNINNVYHCQTRLRFSLNDPTKVNLEQLKTLKEVKTWISGGQHQIVIGTHVAKVFEEINSLIETNSTTKIEQTKKA 
KAVSRIIDFVSGTFQPILPALSGAGMIKALLALLLVFKILTPSSQTYILLNLFADGVFYFLPILIAITAAQKLKANPILALGTWMLLHPNWANLV 
ASGKPVSLFHTIPFTLTNYASSVIPIILIICVQAYIEKYLKQIIPKSLRLVLVPMLIFLSMGILSFSILGPMGTIAGQYLAVIFTFLSKYASWAPA 
FLVGAFAPILIMFGVHSGIAALGITQLAKLGVDSIFGPGMLCSNIAQATAGTWTLITKEKKLKEIAGPAAITAYMGITEPILYGVMLPKRYPLIA 
SLIGGGLGGLYAGIMNAHRFAVGSSGLPGLFLYISHTSTHLFITMLIAVIITVSTTAILTFILAQYYEKQVSIRQRD 

SEQ ID 2883 

ATGACGTATCAAGAAACTGCCAAGGCTATTTTAGCGGCGGTTGGTGGCAAAACAAATATTCAACGTGTGACACACTGTGTAACACGTCTACGCTTA 
GTACTGAAAAATGATGAGAAAGTTAAAGATCAGCAAGTCAAAGCCATTTCAAATGTGATTGGCGTGATGCGCAAAAACGGCCAGTACCAAATTATC 
TTGGGCAATGATGTCAATAATTATTACCAAGCCTTTTTAAGCCTAGGGCATTTTGACAATCAAGATGAAGATCATTCTTCAAAAGCGAAAGGAAGT 
ATCCTTGAGCGCTTGATTGAAACCATTGCTGGCGTGATTACACCGCTGATTCCAGCCCTTCTTGGTGGTGGAATGCTCAAAGTGGTGGGAATCTTG 
CTTCCTATGCTTGGCTTAGCGAGTGCGGACTCTCAAACCGTTGCCTTTATTAACTTCTTTGGCGATGCGGCTTATTATTTTATGCCTGTCATGATT 
GCCTATTCAGCAGCGGCGCGCTTTAAGGTGACACCTGTTTTAGCAGCGACGATCGCAGGGATTTTATTGCATCCTGCCTTTGTTGCAATGGTAGCA 
GAAGGTAAACCATTGACTTTATTTGGAGCACCAGTCACTCCTGCTAGCTATGGCTCATCTGTTATTCCCATTTTGATGATGGTTTACTTGATGCAA 
TACATTGAAAAATGGGTCAATCGCTTGGTGCCAAGCGTGATGAAAAGCTTCTTACAGCCAACCTTAATCATTTTGATTTCTGGCTTTTTGGCTTTA 
GTGGTTGTAGGTCCTCTTGGTGTGATTATTGGTCAAGGGTTATCTAATACCATGCTCGCTATTTATCATGTGGCTCCGTGGCTAGCACTTGCTATT 
TTGGGAGCGATTATGCCGCTTGTTGTCATGACGGGGATGCACTGGGCTTTTGCACCAATCTTTTTGGCCGCTTCGGTCGCAACACCAGATGTCTTG 
ATTTTACCAGCAATGTTGGCTTCTAATTTGGCTCAAGGAGCCGCATCTTTGGCTGTTGCCTTTAAAACAAAGCAGAAACAAACACGTCAAGTTGCC 
CTTGCCGCGGGGATTTCAGCTTTGCTGGCAGGTATCACGGAACCGGCACTTTATGGGGTCACACTGAAATTTAAAAAGCCACTCTATGCAGCCATG 
ATTTCAGGTGGTCTGGTTGGAGCCTTTATTGGTTTTGTCAATATTGCTTCTTATACCTTTGTCGTACCTTCTATTATTGGTTTACCACAGTACATC 
AACCCATCAGGCGGAGCTAATTTTACAAATGCTTTGATTGCCGGAACTGCGACGATTGTGTTAGCCTTCAGTTTGACTTGGTTCATGGGAATTGAT 
GAAGAGTCCCCAAAGCAAGTGAGTGTTGCAGCAGATATGTCACAAGTTAAGAGCGGCTTGTCAACCAAACAAACGTTGTATGCTCCAATGACAGGT 
GAGATGCTTTTTCTATCAGAAGTTCCTGATGAAACCTTTTCTTCCAAGTTATTAGGAGAAGGATTTGCCATATTACCAAGCGAAGGTGAGGTCTAT 
GCCCCCTTTGATGGTGAAGTCATCACTTTCTTTCCAACCAAGCATGCTGTTGCCTTAAAAAACACACGTGGTGTGGAAGTCTTGATTCATGTCGGT 
ATTGATACGGTTGAGTTAAAAGGGCAAGGTTTCGAGCAGTTAGTGTCTGTTGGCGATGTCGTGAAACGAGGCCAGGCACTTCTAAAAATGGATATT 
GATTTCATTACTTCAAAAGGCTATTCACTCATCAGTCCTGTGGTCGTGACCAATTCGGCTGAGCAGTTGGAGATTATTATTCAAGATGACAAAAAA 
ATGGTGACTAAAGAGGACGCTTTGTTAGTCATTTTA 

SEQ ID 2884 

MTYQETAKAILAAVGGKTNIQRVTHCVTRLRLVLKNDEKVKDQQVKAISNVIGVMRKNGQYQIILGNDVMSIYYQAFLSLGHFDNQDEDHSSKAKGS 
ILERLIETIAGVITPLIPALLGGGMLKWGILLPMLGLASADSQTVAFINFFGDAAYYFMPVMIAYSAAARFKVTPVLAATIAGILLHPAFVAMVA 
EGKPLTLFGAPVTPASYGSSVIPILMMVYLMQYIEKWVNRLVPSVMKSFLQPTLIILISGFLALVWGPLGVIIGQGLSNTMLAIYHVAPWLALAI 
LGAIMPLVVMTGMHWAFAPIFLAASVATPDVLILPAMIjASNLAQGAASIiAVAFKTKQKQTRQVALAAGISALLAGITEPALYGVTLKFKKPLYAAM 

isgglvgafigfvniasytfwpsiiglpqyinpsgganftnaliagtativlafsltwfmgideespkqvsvaadmsqvksglstkqtlyapmtg 
emlflsevpdetfsskllgegfailpsegevyapfdgevitffptkhavalkntrgvevlihvgidtvelkgqgfeqlvsvgdwkrgqallkmdi 
dfitskgyslispwvtnsaeqleiiiqddkkmvtkedallvil 
SEQ ID 2885 

ATGAAAAGACATTTTGAGACAACTAGAAGAATTGTTATTAAAGTAGGAACCAGTTCCCTCGTACAGACAAGCGGGAAAATTAATTTAAGTAAAATA 
GACCATTTAGCATTTGTTATTTCTAGTCTTATGAATAGAGGCATGGAGGTGATTTTAGTATCATCTGGTGCTATGGGGTTTGGTTTAGACATTTTG 
AAAATGGATAAGCGTCCTCAAGAAATATCACAACAACAAGCAGTTTCTAGCGTAGGACAAGTAGCCATGATGAGTCTTTATTCTCAGATATTTTCG 
CACTATCAAACTCATGTTTCCCAAATTTTATTAACACGTGACGTTGTGGTTTTTCCAGAGAGTTTGCAAAATGTAACAAACTCTTTTGAGAGTCTG 
CTCTCTATGGGAATTTTGCCAATCGTCAATGAGAATGATGCTGTCAGCGTGGATGAGATGGATCATAAAACGAAGTTTGGGGATAATGACCGTCTC 
TCTGCTGTCGTTGCTAAAATTACTAAAGCAGATTTATTAATTATGCTGTCAGATATTGATGGTCTTTTTGATAAAAATCCTAATATTTATGATGAT 
GCTGTTTTACGTAGTCATGTTTCTGAAATCACCGATGACATCATCAAGTCAGCTGGAGGAGCAGGAAGTAAATTTGGTACTGGGGGCATGCTTAGT 
AAAATTAAAAGTGCACAAATGGTGTTTGATAACAATGGACAAATGATATTGATGAATGGCGCCAATCCTCGTGATATTTTAAAGGTGTTAGATGGG 
CATAATATTGGAACTTATTTTGCTCAAGGAAAG 

SEQ ID 2886 

MKRHFETTRRIVIKVGTSSLVQTSGKINLSKIDHLAFVISSLMNEGMEVILVSSGAMGFGLDILKMDKRPQEISQQQAVSSVGQVAMMSLYSQIFS' 
HYQTHVSQILLTRDVWFPESLQNVTNSFESLLSMGILPIVNENDAVSVDEMDHKTKFGDNDRLSAWAKITKADLLIMLSDIDGLFDKNPNIYDD 
AVLRSHVSEITDDIIKSAGGAGSKFGTGGMLSKIKSAQMVFDNNGQMILMNGANPRDILKVLDGHNIGTYFAQGK 
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SEQ ID 2887 

TTGGGTATGATGAAACGACAATTTGAAGATGTAACACGTATCGTAATTAAAATTGGCACTAGTTCATTAC3TGCTACCAACAGGTAAAATTAATTTA 
GAAAAAATCGACCAACTGGCTTTTGTGATTTCAAGTTTGATGAATAAGGGCAAGGAAGTTATTTTAGTATCATCGGGAGCGATGGGATTTGGACTA 
GATATTTTGAAAATGGAAAAACGTCCGACCAATCTTGCTAAACAACAGGCAGTTTCCAGTGTTGGTCAGGTAGCCATGATGAGTCTTTATTCACAA 
ATTTTTGCATACTACCAAACCAACGTGTCACAAATTTTATTGACGAGAGATGTGGTGGTTTTCCCAGAAAGTCTAGCCAATGTTACCAATGCTTTT 
GAAAGTCTGATTAGTTTGGGCATTGTGCCGATTGTTAATGAAAACGATGCGGTTAGTGTGGATGAAATGGATCATGCGACTAAATTTGGAGATAAT 
GACCGTTTATCTGCTGTTGTTGCTGGTATTACAAAAGCTGATTTATTAATCATGTTGTCTGATATTGATGGCCTTTTTGATAAAAACCCTACTATT 
TATGAGGATGCGCAGCTACGCAGCCATGTTGCTAATATTACGCAAGAAATCATTGCGTCAGCAGGTGGTGCGGGCAGTAAGTTTGGCACAGGTGGG 
ATGCTAAGTAAGGTGCAGTCTGCTCAGATGGTATTTGAAAACAAAGGACAGATGGTCTTGATGAATGGAGCTAATCCCAGAGATATTTTAAGAGTG 
CTTGAAGGGCAACCACTAGGCACCTGGTTCAAGCAGATAGAAGAGGTAAGGCATGAC 

SEQ ID 2888 

LGMMKRQFEDVTRIVIKIGTSSLVLPTGKINLEKIDQLAFVISSLMNKGKEVILVSSGAMGFGLDILKMEKRPTNLAKQQAVSSVGQVAMMSLYSQ 
IFAYYQTNVSQILLTRDWVFPESLANVTNAFESLISLGIVPIVNENDAVSVDEMDHATKFGDNDRLSAWAGITKADLLIMLSDIDGLFDKNPTI 
YEDAQLRSHVANITQEIIASAGGAGSKFGTGGMLSKVQSAQMVFENKGQMVLMNGANPRDILRVLEGQPLGTWFKQIEEVRHD 

SEQ ID 2889 . . 

ATGACGTATATTGAAATATTAGGGCAAAATGCTAAAAAAGCTAGTCAATCAGTAGCACGATTAAGTACAGCTAGTAAAAATGAGATACTCAGGGAC 
TTAGCGAGAAACATAGTGGCTGATACTGAAACCATTTTGACTGAGAATGCTCGCGATGTTGTTAAGGCAAAAGATAATGGTATCTCAGAAATTATG 
GTGGACCGTCTACGACTAAACAAAGACCGCATACAGGCGATAGCAAACGGTATTTATCAGGTAGCAGATTTGGCAGATCCGATTGGTCAAGTTGTT 
AGTGGTTATACAAATTTAGATGGTTTAAAAATCCTTAAAAAAAGAGTGCCTTTAGGGGTTATTGCAATGATATTTGAAAGTCGTCCCAATGTATCG 
GTGGATGCCTTTAGTTTAGCTTTTAAAACAGGGAACGCTATTATTTTGCGTGGTGGTAAAGATGCTATTTTTTCAAATACTGCCTTGGTTAATTGT 
ATGCGCCAAACATTGCAAGATACAGGCCACAACCCAGATATAGTACAATTAGTTGAAGATACTAGTCACGTTGTAGCAGAGGAGTTAATGCAGGCA 
ACAGACTACGTGGACGTCTTAATTCCAAGAGGTGGTGCAAAATTAATTCAAACGGTGAAGGAAAAGTCAAAGATTCCTGTTATCGAAACAGGTGTT 
GGAAATGTTCATATCTATATTGATGAATTTGCAGATTTAGATATGGCAGCTAAGATTGTTATTAATGCTAAAACCCAACGCCCTAGTGTCTGTAAT 
GCTGCCGAAGGGTTAGTTGTTCATCAAGCTATTGCTAAGGGATTTTTATCTCAATTGGAGAAAATGCTCAAAGAATCGAACCAGTCAGTTGAATTT 
CGTGCCGATGAGGAAGCTTTGCAACTTTTAGAAAATGCTGTTGCTGCAAGTGAGTCTGATTATGCTACTGAATTTTTAGACTATATTATGTCAGTA 
AAAGTAGTAGATTCTTTTGAACAAGCAATTAGCTGGATTAATAAATACAGTAGTCATCACTCAGAAGCTATCATTACTAATAATATCAGTAGGGCA 
GAAATTTTTCAGGATATGGTAGATGCAGCGGCAGTTTATGTTAATGCTTCAACACGTTTTACAGATGGTTTCGTTTTTGGACTCGGAGCAGAGATT 
GGTATTTCGACTCAAAAATTACACGCGCGTGGACCGATGGGATTAGAAGCTTTAACAAGTACAAAATACTATATTAATGGAACTGGTCAAGTAAGG 
GAA 

SEQ ID 2890 

MTyiEILGQNAKKASQSVARLSTASKNEILRDLARNIVADTETILTENARDWKAKDNGISEIMVDRLRLNKDRIQAIANGIYQVADLADPIGQW 
SGYTNLDGLKILKKRVPLGVIAMIFESRPNVSVDAFSLAFKTGNAIILRGGKDAIFSNTALVNCMRQTLQDTGHNPDIVQLVEDTSHWAEELMQA 
TDYVDVLIPRGGAKLIQTVKEKSKIPV1ETGVGNVHIYIDEFADLDMAAKIVINAKTQRPSVCNAAEGLWHQAIAKGFLSOLEKMLKESNQSVEF 
RADEEALQLLENAVAASESDYATEFLDYIMSVKWDSFEQAISWINKYSSHHSEAIITNNISRAEIFQDMVDAAAVYVNASTRFTDGFVFGLGAEI 
GISTQKLHARGPMGLEALTSTKYYINGTGQVRE 

SEQ ID 2891 

ATGACTGATATGAGAAGGTTAGGGCAAAGGGCAAAACAAGCTAGTCTTTTAATAGCACCTTTGTCGACGCAAATTAAAAATCGCTTTTTAAGCACC 
TTAGCAAAGGCATTAGTTGACGATACACAGACTCTCTTAGCCGCTAACCAAAAAGATTTAGCGAATGCTAAAGAACATGGTATTTCTGACATCATG 
ATGGATCGCTTGCGCTTAACTTCAGAACGGATTAAAGCGATAGCACAGGGAGTTCAACAGGTTGCTGACTTAGCTGATCCAATCGGACAAGTCATr 
AAGGGCTATACTAACCTCGATGGCCTTAAAATCCTCCAAAAGAGAGTTCCTCTAGGGGTGATTGCGATGATTTTTGAGAGTCGTCCGAATGTTTCA 
GTGGATGCTTTTAGTCTGGCGTTCAAAACCAATAATGCGATCATCCTAAGGGGAGGAAAAGATGCCCTTCACTCAAATAAAGCTTTGGTGAAGTTG 
ATCCGACAAAGTCTGGAAAAATCAGGGATCACCCCAGATGCTGTCCAGCTAGTTGAGGATCCCTCACATGCTGTCGCTGAAGAATTGATGCAGGCA 
ACGGATTATGTAGATGTTTTGATTCCACGTGGTGGTGCTAAATTAATTCAGACCGTTAAGGAAAAAGCAAAAGTGCCTGTCATCGAAACAGGTGTG 
GGGAATGTGCATATCTATGTGGATGCTCAAGCTGACTTAGATATAGCTACTAAGATTGTTATCAACGCTAAAACAAAGCGCCCAAGrGTTTGCAAT 
GCAGCTGAGGGATTGGTAATTCACGAAGCTGTAGCAGCAAGGTTTATTCCTATGCTTGAAAAAGCGATCAATCAAGTTCAGCCAGTAGAATGGCGG 
GCAGATGACAAGGCTTTGCCGTTATTTGAGCAGGCAGTGCCTGCAAAAGCAGAGGATTTTGAGACCGAATTTTTAGATTATATCATGTCTGTTAAG 
GTTGTTTCCTCTTTGGAAGAAGCTATTTCTTGGATAAATCAGTATACTAGTCACCATTCCGAAGCTATCATCACAAGGGATATTAAGGCAGCAGAG 
ACCTTTCAAGATTTAGTGGATGCTGCTGCTGTTTATGTCAACGCTTCAACACGATTTACCGATGGTTTTGTTTTTGGGCTTGGTGCTGAAATTGGG 
ATTTCTACTCAAAAAATGCACGCCCGTGGGCCAATGGGCTTAGAAGCCTTGACCAGCACTAAATTTTATATTAATGGGGATGGACATATCAGAGAA 

SEQ ID 2892 

MTDMRRLGQRAKQASLLIAPLSTQIKNRFLSTLAKALVDDTQTLLAANQKDLANAKEHGISDIMMDRLRLTSERIKAIAQGVQQVADLADPIGQVI 
KGYTMLDGLKILQKRVPLGVIAMIFESRPNVSVDAFSLAFKTNNAIILRGGKDALHSNKALVKLIRQSLEKSGITPDAVQLVEDPSHAVAEELMQA 
TDYVDVLIPRGGAKLIQTVKEKAKVPVIETGVGNVHIYVDAQADLDIATKIVINAKTKRPSVCNAAEGLVIHEAVAARFIPMLEKAINQVQPVEWR 
ADDKALPLFEQAVPAKAEDFETEFLDYIMSVKWSSLEEAISWINQYTSHHSEAIITRDIKAAETFQDLVDAAAVYVNASTRFTDGFVFGLGAEIG 
ISTQKMHARGPMGLEALTSTKFYINGDGHIRE 

SEQ ID 2893 

ATGACAAACGATTTTCATCATATTACTGTGCTTTTGCACGAGACTGTGGATATGCTTGATATTAAGCCGGATGGTATCTATGTAGATGCTACTTTA 
GGTGGGGCAGGACACAGCGAATATCTTCTTTCACAATTAGGCCCAGATGGGCACCTTTACGCATTTGACCAAGACCAGAAGGCTATTGACAATGCT 
CATATACGTTTAAAGAAATATGTGGATACCGGTCAAGTAACCTTTATCAAAGATAATTTCAGAAATCTATCTTCTAACTTAAAAGCATTAGGAGTG 
TCGGAAATTAATGGTATTTGTTATGATTTAGGTGTATCAAGCCCACAGCTGGACGAGCGTGAACGCGGTTTCTCATATAAACAAGACGCCCCCCTT 
GATATGCGAATGAATAGAGAGCAGAGTCTTACAGCTTATGACGTTGTGAACACTTATAGTTATCATGATTTAGTAAGGATTTTCTTTAAGTATGGC 
GAAGATAAATTTTCAAAACAAATTGCTCGAAAAATTGAGCAAGTACGAGCTGAAAAAACAATATCTACAACAACAGAATTGGCTGAGATTATCAAA 
TCGTCTAAATCTGCCAAAGAACTGAAGAAAAAAGGTCATCCAGCTAAACAAATTTTTCAAGCTATTCGTATTGAAGTCAATGACGAACTAGGAGCT 
GCAGATGAATCTATACAACAAGCAATGGACTTATTAGCTGTTGATGGTCGTATATCTGTCATCACTTTTCATTCTTTAGAAGATCGTCTTACTAAG 
CAACTTTTTAAAGAAGCATCAACAGTAGAAGTACCTAAAGGTCTTCCTTTTATACCAGATGATTTACAACCTAAGATGGAGCTCGTTAATCGTAAA 
CCCATCTTACCAAGTCAAGAAGAACTAGAAGCGAACAATCGTGCCCATTCAGCGAAATTGAGAGTAGCGCGTCGTATTCGA 

SEQ ID 2894 

MTNDFHHITVLLHETVDMLDIKPDGIYVDATLGGAGHSEYLLSQLGPDGimYAFDQDQKAIDNAHIRLKKYVDTGQVTFIPCDNFRNLSSNLKALGV 
SEINGICYDLGVSSPQLDERERGFSYKQDAPLDMRMNREQSLTAYDWNTYSYHDLVRIFFKYGEDKFSKQIARKIEQVRAEKTISTTTELAEIIK 
SSKSAKELKKKGHPAKQIFQAIRIEVNDELGAADESIQQAMDLLAVDGRISVITFHSLEDRLTKQLFKEASTVEVPKGLPFIPDDLQPKMELVNRK 
PILPSQEELEANNRAHSAKLRVARRIR 

SEQ ID 2895 

ATGAAATCCTTTTCTCTTACTTTTTCATTTCTAAACCTTTTGAAGTATGGTACAATTAAAGTTATGACAAAAGAATTTCATCACGTGACCGTACTC 
CTTCACGAAACAGTGGACATGCTTGACATAAAGCCTGATGGGATTTATGTTGATGCGACGCTAGGTGGCTCAGGCCACTCAGCTTATTTGTTGTCC 
AAACTTGGTGAAGAAGGGCACCTCTATTGTTTTGACCAAGACCAAAAGGCTATTGACAATGCACAAGTTACCCTCAAATCTTATATTGACAAAGGA 
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CAGGTAACTTTTATTAAJVGATAATTTTAGACACCTCAAAGCACGTTTAACAGCGCTTGGAGTTGATGAAATTGATGGTATCTTATATGACCTTGGT 
GTTTCCAGCCCGCAATTGGATGAAAGAGAACGAGGGTTTTCTTATAiyVCAAGATGCTCCATTGGATATGCGCATGGATCGTCAGTCGCTCTTAACA 
GCTTACGAAGTGGTGAATACCTATCCATTCAATGATTTGGTTAAGATTTTTTTCAAATATGGTGAAGATAAATTCTCCAAGCAGATCGCTCGAAAA 
ATTGAACAAGCAAGAGCTATTAAGCCTATTGAGACAACAACAGAGTTGGC^GAATTGATTAAGGCAGCAAAGCCAGCTAAAGAGTTGAAGAAAAAA 
GGCCACCCTGCTAAACAGATTTTTCAAGCTATTCGCATTGAAGTCAATGATGAATTGGGAGCGGCCGATGAATCTATTCAGGACGCTATGGAATTA 
TTAGCCCTTGATGGTCGTATCTCAGTTATTACCTTCCATTCTCTGGAAGATCGCCTAACCAAGCAGTTGTTTAAAGAAGCTAGTACGGTGGATGTG 
CCAAAAGGGCTTCCTCTAATTCCTGAAGATATGAAACCTAAGTTTGAACTTGTTTCACGTAAGCCGATCTTACCTAGTCATTCAGAGTTAACAGCT 
AATAAAAGGGCACACTCAGCCAAGCTACGTGTTGCCAAAAAAATTCGGAAA 

SEQ ID 2896 

MKSFSLTFSFLNLLKYGTIKVMTKEFHHVTVLLHETVDMLDIKPDGIYVDATLGGSGHSAYLLSKLGEEGHLYCFDQDQKAIDNAQVTLKSYIDKG 
QVTFIKDNFRHLKARLTALGVDEIDGILYDLGVSSPQLDERERGFSYKQDAPLDMRMDRQSLLTAYEWNTYPFNDLVKIFFKYGEDKFSKQIARK 
IEQARAIKPIETTTELAELIKAAKPAKELKKKGHPAKQIFQAIRIEVNDELGAADESIQDAMELLALDGRISVITFHSLEDRLTKQLFKEASTVDV 
PKGLPLIPEDMKPKFELVSRKPILPSHSELTANKRAHSAKLRVAKKIRK 

SEQ ID 2897 

ATGACAAATGAAAAACGAACTGAAGCAGTAACACAAACTTTACAACGTCACATCAAGACTTTCTCTCGTATTGAGAAAGCTTTTTATGGTGCTATT 
GTAATTACTGCTATTATCATGGCAGTCGGTATTATTTACTTGCAAAGTAATAGTTTACAAGTTAAACAAGAAGTAAATCAATTAAATAGTAAAATC 
AACGATAAACAGACAGAATTTGACAATGCTAAACAAGAAGTAAATGAGCTTTCTAATCGTGATCGAATTACTAAAATTGCTAAAGATGCTGGTTTA 
ACAATTCAAAACGACAATATTTATCGGAAGGTGGAC 

SEQ ID 2898 

MTNEKRTEAVTQTLQRHIKTFSRIEKAFYGAIVITAIIMAVGIIYLQSNSLQVKQEVNQLNSKINDKQTEFDNAKQEVNELSNRDRITKIAKDAGL 
TIQNDNIYRKVD 

SEQ ID 2899 

GTGTTGCCAAAAAAATTCGGAAATAAGCCTATGACAAATGAAAAAAGAACTCAGGTAGTTACAAATGCCTTGCAAAAACGAATAAAAACTTTCTCT 
AGAATTGAGAAGGCTTTTTATACTGCTATCATTGTAACAGCGATTACGATGGCAGTAAGTATTATTTACCTGCAAAGTCGTAAGTTGCAGCTACAA 
CAAGAAATCACTAGTTTAAATAGTCATATTTCGGATCAAAAACTAGAGCTTAATAATGCCAAGCAAGAAGTAAATGAGTTATCTCGCCGTGATCGT 
ATTATAGATATTGCTGGTAAAGCAGGCTTAAGCAACCGTAATAATAATATCAAGAAAGTCGAG 

SEQ ID 2900 

VLPKKFGNKPMTNEKRTQWTNALQKRIKTFSRIEKAFYTAIIVTAITMAVSIIYLQSRKLQLQQEITSLNSHISDQKLELNNAKQEVNELSRRDR 
I ID I AGKAGLSNRNNNI KKVE 

SEQ ID 2901 

TTGGCTTCCTTGGATAAATTAACCCCAAATTTACTATCTGTACCAACGATGATGACAAAGTTGATGATAAAAATGAAAAATAGGAAAATGGTTAAA 
ATCATCAGATTT 

SEQ ID 2902 

MASLDKLTPNLLSVPTMMTKLMIKMKNRKMVKIIRF 

SEQ ID 2903 

GTGACTTTTTTTAAAAAGCTAAAAAAAATCTTCCTTOATTATGTGATCCATATAAGAGATAGGCGTTCGCCGCAGAAAAATAGGGAAAGAGTAGGT 
CAAAATCTGATGATTTTAACCATTTTCCTATTTTTCATTTTTATCATCAACTTTGTCATCATCGTTGGTACAGATAGTAAATTTGGGGTTAATTTA 
TCCAAGGAAGCCAAGAAAGTCTATCAACAAAGTATGACAGTACAGGCGAAGCGTGGGACAATTTACGACCGTAATGGAAATCCTATCGCTGAGGAT 
GCTACGACCTATAGTCTCTACGCTATTATCTCAAAGAACTATACGACAGCTACAGGTCAAAAACTATATGTACAACCTTCTCAGTATGAAAAAGTA 
GCTAGTATCTTAGAGAATAAATTGGGCATGAAGAAAAATCTTGTCCTAAAACAACTCAATCAAAAGAAATTGTTTCAAGTTTCCTTTGGAAGTTCA 
GGTTCAGGATTGTCTTATACCAAGATGGCTGACATCAAGAAAACGATGGAAAAGTCAGATATCAAAGGAATTGGTTTTTCTACCAGTCCGGGGCGT 
ATTTATCCAAATGGGATATTTGCTTCACAATTTATAGGATTTACTCTTCCTCAGGATGATGGAGATGGAAAAAAATTAGTTGGTAATACAGGCCTT 
GAAGCGGCACTTAACAAGGTATTATCAGGTACTGATGGTAAAGTAACATACGAAAAAGACCGTAGTGGGAATGTTCTTTTAGGTACTGCAACAACA 
GAACGTAGGGCGGTTAATGGTAAGGATATCTACACAACTTTATCAGAGCCTATTCAGACTGTTTTAGAGACTCAGATGGATGTTTTCGCAGAAAAA 
ACCAAAGGAAAATTTGCGAGTGCTACAGTTGTCAACGCTAAAACGGGTGAAATTCTAGCAACGAGTCAGCGTCCTACTTATAATCCTTCTACCCTT 
AAAGGTTACGATAAGAAAAATTTGGGTACCTATAACACACTACTATATGATAACTTTTTTGAACCTGGTTCAACAATGAAGGTAATGACTCTAGCC 
TCTGCAATTGATTCTAAGCATTTTAACTCTACTGAAGTGTATAACAGTGCACAATATAAAATTGCAGATGCGATTATTCGAGATTGGGATGTCAAT 
GAAGGGTTATCATCTGGTAGTTATATGACTTTTCCACAASGGTTTGCACATTCCAGTAACGTTGGTATGGTAACCTTGGAACAAAAAATGGGACGA 
GATAAATGGTTAAACTATCTTTCTAAGTTTAAATTTGGTTACCCAACACGTTTTGGGATGCTTCATGAAAGTGGAGGTTTGTTCCCATCTGACAAT 
GAAGTAACTATCGCTATGAGCTCATTTGGTCAAGGTATTGGTGTAACGCAAGTTCAAATGTTGCGCGCATTTACGTCTATCTCGAATGATGGTGTT 
ATGTTACAACCACAGTTTATTAGCAGTATTTATGATCCAAATACAGGGACTTCTCGTACAGCACGAAAAGAAGTCGTTGGAAAACCAGTTTCCAAA 
GAAGCAGCTAGTAAAACACGTGATTATATGGTTACTGTTGGGACAGATCCTTATTATGGTACATTATACGCAGCAGGTGCCCCAGTTATTCAGGTG 
GGGAATCAATCAGTTGCAGTAAAATCTGGTACTGCCCAAATCGCCCAGGAAGGTGGTGGTGGTTATCTGCAAGGAAAAAATGATACTATTAACTCA 
GTTGTGGCTATGGTGCCATCGGAAAATCCTGACTTCATCATGTATGTTACCATCCAACAACCCGAAAAATTTAGTATCACATTCTGGAAAGATGTT 
GTTAATCCTGTTTTAGAACAAGCAACAGCAATGAAAGAAACGATATTAAAACCGGGATTGAATGACTCAGAACATCAGACAAAATATAAACTATCA 
AAAATAGTTGGTGAAAATCCAGGTCATGTAGCGGAAGAATTACGTCGTAATCTGGTTCAGCCAATTATTTTAGGAAATGGTAGTAAAGTTTCTAAA 
GTATCTAAAAGACCAGGAGCTAATCTTGCTGAGAATGAACAGCTACTAGTATTAACAAATAAACTGACTGAATTACCTGATATGTATGGTTGGTCT 
AAAGCAAACGTTGAACAGTTTGCTAAATGGACAGGTATAAAAGTGACCTATAAAGGTTCAACCTCAGGTAAAGTAAGAAAACAAAGTATTGATGTT 
GGAAAATCCATCAATAAAATTAAAAAAATCAAAATTACAATAGGAGAT 

SEQ ID 2904 

MTFFKKLKKIFLDYVIHIRDRRSPQKNRERVGQNLMILTIFLFFIFIINFVIIVGTDSKFGTOLSKEAKKVYQQSMTVQAKRGTIYDRKGNPIAED 
ATTYSLYAIISKNYTTATGQKLYVQPSQYEKVASILENKLGMKKNLVLKQLNQKKLFQVSFGSSGSGLSYTKMADIKKTMEKSDIKGIGFSTSPGR 
IYPNGIFASQFIGFTLPQDDGDGKKLVGNTGLEAALNKVLSGTDGKVTYEKDRSGNVLLGTATTERRAVNGKDIYTTLSEPIQTVLETQMDVFAEK 
TKGKFASATVWAKTGEILATSQRPTYNPSTLKGYDKKMLGTYNTLLYDNFFEPGSTMKVMTLASAIDSKHFNSTEVYNSAQYKIADAIIRDWDVN 
EGLSSGSYMTFPQGFAHSSNVGMVTLEQKMGRDKWLNYLSKFKFGYPTRFGMLHESGGLFPSDNEVTIAMSSFGQGIGVTQVQMLRAFTSISNDGV 
MLQPQFISSIYDPNTGTSRTARKEWGKPVSKEAASKTRDYMVTVGTDPYYGTLYAAGAPVIQVGNQSVAVKSGTAQIAQEGGGGYLQGKNDTINS 
WAMVPSENPDFIMYVTIQQPEKFSITFWKDWNPVLEQATAMKETILKPGLNDSEHQTKYKLSKIVGENPGHVAEELRRNLVQPIILGNGSKVSK 
VSKRPGANLAENEQBLVLTNKLTELPDMYGWSKANVEQFAKWTGIKVTYKGSTSGKVRKQSIDVGKSINKIKKIKITIGD 

SEQ ID 2905 

ATGAAAAAATGGCAAAAATATGTTTTAGATTATGTTGTGCGCGATAGGAGA&CTCCAGTCGAAAATCGCGTTCGAGTTGGACAAAATATGATGCTC 
TTAACTATCTTTATTTTCTTTATTTTCATTATTAATTTCATGATTATTATTGGAACAGATCAAAAGTTTGGAGTTAGTTTGTCAGAAGGGGCGAAG 
AAGGTTTATCAAGAAACCGTTACGATCCAAGCTAAGCGTGGGACCATTTATGATCGAAATGGTACAGCTATTGCAGTGGATTCTACGACTTATAGC 
ATATACGCAATTTTGGATAAATCATTTGTCTCGGCTTCAGATGAAAAGTTATATGTACAACCTTCTCAGTATGAAACAGTAGCTGATATTTTAAAA 
AAGCATCTGGGAATGAAAAAAACAGATGTAATTAAACAGCTTAAGCGTAAAGGACTTTTCCAAGTCTCGTTTGGACCGTCAGGGTCTGGCATTTCA 
TATAGTACTATGTCTACTATTCAAAAGGCTATGGAAGATGCCAAAATCAAGGGAATTGCTTTCACAACTAGTCCTGGTCGTATGTATCCAAATGGG 
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ACATTTGCTTCAGAATTTATAGGCCTAGCATCTCTAACAGAAGATAAAAAGACAGGTGTTAAGAGTTTAGTTGGAAAAACAGGTCTAGAAGCTTCT 
TTTGATAAAATTTTATCAGGTCAAGATGGTGTTATTACTTATCAAAAAGATCGAAATGGGACCACACTCTTGGGTACAGGTAAGACTGTCAAGAAA 
GCTATTGATGGCAAAGATATTTACACAACGCTATCTGAGCCTATCCAGACCTTCTTAGAAACCCAGATGGATGTTTTTCAAGCCAAATCAAATGGT 
CAGTTGGCCAGTGCAACACTTGTTAATGCTAAAACTGGTGAAATTTTGGCAACAACACAACGCCCCACTTATAATGCTGATACTCTGAAAGGACTT 
GAAAATACGAACTACAAATGGTACAGTGCACTTCATCAAGGAAATTTTGAACCAGGTTCAACCATGAAAGTGATGACTCTGGCAGCGGCTATTGAT 
GATAAAGTTTTCAACCCAAACGAAACCTTTAGCAATGCTAATGGTTTGACAATTGCAGATGCTACTATTCAAGACTGGTCTATTAACGAAGGCATT 
TCCACAGGACAGTACATGAATTATGCACAAGGGTTTGCCTTCTCAAGTAACGTTGGGATGACTAAACTTGAACAAAAAATGGGTAATGCAAAATGG 
ATGAATTATTTGACGAAGTTCCGCTTTGGTTTTCCTACTCGTTTTGGTTTAAAAGATGAAGACGCAGGTATATTTCCTTCTGATAATATCGTGACT 
CAAGCTATGAGCGCTTTTGGTCAAGGGATTTCTGTAACCCAGATTCAAATGCTTAGAGCCTTTACTGCTATTTCTAATAATGGTGAGATGTTAGAG 
CCACAATTTATCAGTCAAATTTATGATCCTAACACAGCAAGTTTTAGAACGGCAAATAAAGAAATTGTTGGAAAACCTGTATCAAAAAAAGCCGCT 
AGTGAAACAAGACAATACATGATTGGTGTAGGAACAGACCCTGAGTTTGGAACACTCTATTCAAAAACATTTGGACCAATTATTAAAGTGGGTGAT 
TTACCTGTTGCTGTTAAATCAGGAACAGCACAAATTGGTTCAGAAGATGGAAGTGGTTATCAAGATGGTGGATTGACTAACTATGTCTATTCGGTT 
GTGGCAATGGTGCCAGCTGATAAACCAGACTTTTTGATGTATGTTACTATGACTAAACCACAACATTTTGGTCCCCTTTTTTGGCAAGATGTGGTT 
AACCCAGTATTGGAAGAAGCATACTTAATGCAAGATACACTAACTAAGCCAGTAGTATCAGATGCTAATCGTCAAACAACTTATAAATTACCAAAC 
TTTGTAGGAAAGAATCCTGGTGAGACATCAAGCGAGTTGCGTCGAAACCTTGTCCAGCCAGTTGTCCTTGGTACTGGCAGCAAGATCAAAAAAGTA 
TCGCATCAGCCCGGTCAAACGTTAACAGAAAACCAACAAGTTCTCATATTATCAGACCGTTTTGTGGAGGTACCAGACATGTATGGCTGGACAAAA 
TCCAATGTTAAAACCTTTGCTAAATGGACTGGAATAGACATCAGCTTTAAAGGAACAGATTCTGGTCGTGTTATGAAACAAAGTGTTGATGTTGGT 
AAGTCCTTGAAAAAAATAAAAAAAATGACCATTACTTTAGGAGAT 

SEQ ID 2906 

MKKWQKYVLDYWRDRRTPVENRVRVGQNMMLLTIFIFFIFIINFMIIIGTDQKFGVSLSEGAKKVYQETVTIQAKRGTIYDRNGTAIAVDSTTYS 
IYAILDKSFVSASDEKLYVQPSQYETVADILKKHLGMKKTDVIKQLKRKGLFQVSFGPSGSGISYSTMSTIQKAMEDAKIKGIAFTTSPGRMYPNG 
TFASEFIGLASLTEDKKTGVKSLVGKTGLEASFDKILSGQDGVITYQKDRNGTTLLGTGKTVKKAIDGKDIYTTLSEPIQTFLETQMDVFQAKSNG 
QLASATLVNAKTGEILATTQRPTYNADTLKGLENTNYKWYSALHQGNFEPGSTMKVMTLAAAIDDKVFNPNETFSNANGLTIADATIQDWSINEGI 
STGQYMNYAQGFAFSSNVGMTKLEQKMGNAKWMNYLTKFRFGFPTRFGLKDEDAGIFPSDNIVTQAMSAFGQGISVTQIQMLRAFTAISNNGEMLE 
PQFISQIYDPNTASFRTANKEIVGKPVSKKAASETRQYMIGVGTDPEFGTLYSKTFGPIIKVGDLPVAVKSGTAQIGSEDGSGYQDGGLTNYVYSV 
VAMVPADKPDFLMYVTMTKPQHFGPLFWQDWNPVLEEAYLMQDTLTKPWSDANRQTTYKLPNFVGKNPGETSSELRRNLVQPWLGTGSKIKKV 
SHQPGQTLTENQQVLILSDRFVEVPDMYGWTKSNVKTFAKWTGIDISFKGTDSGRVMKQSVDVGKSLKKIKKMTITLGD 

SEQ ID 2907 

TTGAAAAACCAACAACCCAGAAAAGAACAAAAAAAGCGTATAAGTATCCTACTTCAAGGTAAAAACCAAAAATATTTATCGCAGATGTGCCACTTG 
GTAACACATGGACAAAATAAAAAATTAGACCCGCAATTAGTTGGAGCGACATTTTTTGCTTTGGAGTCAAGCCCTCAT 

SEQ ID 2908 

MKNQQPRKEQKKRISILLQGKNQKYLSQMCHLVTHGQNKKLDPQLVGATFFALESSPH 

SEQ ID 2909 

ATGTTTTTAAGTATAATGGCAGGTGTCATAGCATTTGTCCTGACAGTTATTGCCATTCCGCGCTTCATTAAGTTTTACCAATTGAAGAAAATTGGC 
GGGCAACAAATGCATGAAGATGTCAAACAACATCTAGCCAAAGCAGGTACGCCGACAATGGGAGGAACGGTATTTTTGATTGTTGCTCTTCTTGTC 
TCACTTATTTTTAGTATTATTTTATCTAAAGAAAATAGTGGTAATTTAGGTGCAACTTTTGGTATTTTATCTGTTGTTCTCATCTATGGAATTATT 
GGTTTTTTAGATGATTTTTTGAAAATTTTTAAACAAATCAATGAGGGCTTGACTCCAAAGCAAAAAATGTCGCTCCAACTAATTGCGGGTCTAATT 
TTTTATTTTGTCCATGTGTTACCAAGTGGCACATCTGCGATAAATATTTTTGGTTTTTACCTTGAAGTAGGATACTTATACGCTTTTTTTGTTCTT 
TTCTGGGTTGTTGGTTTTTGAAATGCTGTGAACCTAACAGATGGAATTGATGGTCTAGCTTCTATTTCGGTTGTTATCAGTTTGATTACTTATGGA 
ATCATTGCTTATAATCAAACGCAATTTGATATTTTATTGATTATCGTTATCATGATTGGTGCTTTACTTGGCTTTTTTGTCTTTAATCATAAACCA 
GCTAAAGTCTTTATGGGAGATGTTGGTTCACTTGCATTGGGTGCTATGTTAGCAGCCATTTCAATTGCCTTACGTCAGGAATGGACCTTGCTTTTT 
ATCGGCTTTGTCTATGTTTTTGAGACGTCTTCAGTGATGTTGCAAGTAGCATACTTTAAGTATACTAAGAAGAAAACTGGTGTTGGGAAACGTATC 
TTCCGCATGACACCATTTCATCACCATTTAGAATTAGGTGGTGTGTCTGGCAAAGGTAATAAATGGAGCGAATGGAAAGTAGATGCTTTTTTATGG 
GCTATTGGTATTTTCATGAGCGCTATTACACTTGCTATTTTATATCTT 

SEQ ID 2910 

MFLSIMAGVIAFVLTVIAIPRFIKFYQLKKIGGQQMHEDVKQHLAKAGTPTMGGTVFLIVALLVSLIFSIILSKENSGNLGATFGILSWLIYGII 
GFLDDFLKIFKQINEGLTPKQKMSLQLIAGLIFYFVHVLPSGTSAINIFGFYLEVGYLYAFFVLFWWGFSNAVNLTDGIDGLASISWISLITYG 
IIAYHQTQFDILLIIVIMIGALLGFFVFNHKPAKVFMGDVGSLALGAMLAAISIALRQEWTLLFIGFVYVFETSSVMLQVAYFKYTKKKTGVGKRI 
FRMTPFHHHLELGGVSGKGNKWSEWKVDAFLWAIGIFMSAITLAILYL 

SEQ ID 2911 

TTGAAAAAAATTGGTGGGCAACAAATGCATGAAGATGTCAAGCAACATTTAGCTAAAGCTGGAACACCGACTATGGGGGGAACTGTTTl'TCTTTTA 
GTAGCTACGGCAGTATCGTTATTGGTTAGTCTATTTTCGATCAAAAACACTCAAAGTTTAGCTTTGATTTCAGGCATTTTATCAATTGTTGTCATT 
TACGGGATTATCGGATTTTTGGATGATTTTTTAAAAATTTTTAAGCAAATCAATGAAGGATTGACAGCCAAACAAAAGTTAGCCTTGCAGTTGGTT 
GGAGGATTGATGTTCTATTTTTTACATGTTAGTCCAAGTGGCATTTCCTCTATTAATGTGTTTGGTTATCAGCTGCCGCTGGGAATTTTCTACCTA 
TTCTTTGTTTTGTTTTGGGTGGTTGGTTTTTCAAATGCCGTTAATTTGACAGATGGTATCGATGGCTTAGCTTCTATCTCAGTGGTGATTAGTCTA 
GTGACTTACGGCGTTATTGCCTACGTTCAGAGTCAATTTGATGTTTTGTTACTGATTGGAGCAATGATTGGAGCCTTGCTTGGCTTCTTCTGCTTT 
AATCACAAACCTGCTAAAGTATTTATGGGAGATGTAGGTAGTTTAGCCCTTGGAGCTATGTTGGCTGCCATTTCTATTGCGCTTCGTCAAGAATGG 
ACTCTCCTGATTATTGGGATCGTTTATGTTCTTGAAACAAGTTCTGTGATGTTGCAAGTGTCCTATTTCAAGTACACCAAGAAAAAATATGGAGAA 
GGTCGTCGTATTTTTAGAATGACGCCTTTCCACCACCATTTGGAATTGGGAGGCTTGTCTGGTAAAGGCAAGAAGTGGTCAGAATGGCAGGTAGAT 
GCTTTTTTGTGGGGAGTAGGAAGTCTAGCTAGTTTACTAGTTTTAGCTATCTTATACGTGTTC 

SEQ ID 2912 

LKKIGGQQMHEDVKQHLAKAGTPTMGGTVFLLVATAVSLLVSLFSIKNTQSLALISGILSIWIYGIIGFLDDFLKIFKQINEGLTAKQKLALQLV 
GGLMFYFLHVSPSGISSINVFGYQLPLGIFYLFFVLFWWGFSNAWLTDGIDGLASISWISLVTYGVIAYVQSQFDVLLLIGAMIGALLGFFCF 
NHKPAKVFMGDVGSLALGAMLAAISIALRQEWTLLIIGIVYVLETSSVMLQVSYFKYTKKKYGEGRRIFRMTPFHHHLELGGLSGKGKKWSEWQVD 
AFLWGVGSLASLLVLAILYVF 

SEQ ID 2913 

ATGTCATTTAAAGATTTTAATTTTAAACCATACATTCAGAGGGCTCTCGATGAGTTAAAATTCGTCGATCCAACTGATGTTCAAGCTAAATTGATT 
CCAGTTGTTCGTTCAGGCCGCGATCTTGTGGGGGAATCGAAAACTGGTTCTGGTAAAACCCACACCTTTTTACTTCCTATTTTTGAGAAGCTAGAT 
GAAAGTAGTGATGATGTTCAAGTTGTTATTACTGCACCAAGTAGAGAGTTGGGAACACAAATTTATCAGGCAACTAAACAAATTGCTGAGCATTCA 
GAGCAAGAAATACGGGTGGTTAACTATGTTGGTGGTACTGACAAATTACGTCAAATTGAAAAGTTGAAAGTAAGCCAACCTCATATTGTCATTGGA 
ACCCCAGGACGAATTTATGATTTGGTGAAGTCAGGTGATTTAGCTATTCATAAGGCGCATACTTTTGTTGTTGATGAAGCAGATATGACTCTAGAT 
ATGGGATTTCTTGATACCGTTGATAAGATTGCAGGGTCTTTACCCAAGGATGTCCAAATTTTAGTCTTTTCAGCAACGATTCCACAAAAATTACAG 
CCATTTTTAAAGAAATATTTGACCAATCCTGTAATGGAAAAAATCAAAACAGCAACAGTTATCGCTGATACCATCGATAACTGGCTTTTGTCCACT 
AAAGGACGTGATAAAAATGCACAAATTTTGGAACTCTCTAAACTAATGCAGCCCTATCTTGCAATGATATTTGTTAATACGAAAGAGCGTGCAGAC 
GAATTACATTCGTACCTTTCTAGTAATGGCTTAAAAGTAGCTAAAATTCATGGTGGGATTGCACCTCGTGAACGTAAACGTATTATGAATCAGGTT 
AAAAACCTCGAATTTGAATATATCGTTGCAACAGATTTAGCAGCGCGTGGTATTGATATTGAAGGTGTTAGCCATGTTATCAATGATGCCATACCT 
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CAAGACCTATCTTTCTTTGTCCACCGTGTCGGTCGCACAGGCCGTAATGGCTTATCTGGTACTGCTATAACTTTATATCAGCCAAGTGACGATTCT 
GATATTCGTGAACTTGAAAAACTAGGTATTAATTTTATTCCTAAAGTCATTAAAAACGGTGAATTTCAAGATACATACGACCGTGATCGTCGTAAT 
AACCGTGAAAAGTCCTATCAAAAATTAGATACAGAAATGATTGGACTTGTGAAAAAGAAAAAGAAAAAAATAAAACCAGGTTACAAGAAAAAAATT 
CAATGGAAAGTTGATGAAAAGCGTCGCAAAGAGCGTAGAGCAAGTAATCGTGCTAAGGGGCGTGCGGAGCGCAAAGCTAAAAAACAAAGTTTT 

SEQ ID 2914 

MSFKDFNFKPYIQRALDELKFVDPTDVQAKLIPWRSGRDLVGESKTGSGKTHTFLLPIFEKLDESSDDVQWITAPSRELGTQIYQATKQIAEHS 
EQEIRWNYVGGTDKLRQIEKLKVSQPHIVIGTPGRIYDLVKSGDLAIHKAHTFWDEADMTLDMGFLDTVDKIAGSBPKDVQILVFSATIPQKLQ 
PFLKKYLTNPVMEKIKTATVIADTIDNWLLSTKGRDKNAQILELSKLMQPYLAMIFVNTKERADELHSYBSSNGLKVAKIHGGIAPRERKRIMNQV 
KNLEFEYIVATDLAARGIDIEGVSHVINDAIPQDLSFFVHRVGRTGRNGLSGTAITLYQPSDDSDIRELEKLGINFIPKVIKNGEFQDTYDRDRRN 
NREKSYQRLDTEMIGLVKKKKKKIKPGYKKKIQWKVDEKRRKERRASNRAKGRAERKAKKQSF 

SEQ ID 2915 ■ • • 

ATGTCATTTAAAGATTATCATTTTAAGCAATACGTTCAGCAAGCGCTGGAAGAAATTGGCTTTGTCAATCCAACAGAGGTCCAGAAGCGGCTGATT 
CCTATTGTTAACTCCGGTCGTGACTTAGTTGGGGAATCAAAAACAGGTTCAGGGAAAACCCACACCTTTTTGTTGCCCATTTTTGAAAAACTTGAT 
GAAGCTAAAGCAGAAGTGCAAGTCGTTATTACAGCACCTAGCCGTGAATTAGCAACTCAAATTTTTGATGCTTGTAAACAGATTGCTAAGCACTTC 
CAAGAAGAGATTCGTTTGGCCAACTATGTTGGAGGCACAGACAAACTCCGTCAGATTGAAAAACTAAAAGACAGCCAGCCGCATATTGTCATCGGG 
ACCCCAGGTCGTATTTATGACTTGGTCAAGTCTGGTGATTTAGCGATTCATAAAGCAACGACCTTTGTTGTGGATGAGGCCGATATGACCATGGAC 
ATGGGCTTTTTGGATACGGTAGATAAGATTGCAGCTTCGCTTCCAAAATCTGTTCAGATTTTGGTGTTCTCAGCAACTATTCCACAGAAATTACAA 
CCCTTTTTGAAAAAATACTTGACCAATCCTGTTATTGAACAAATCAAGACAAAGACCGTTATCGCAGATACCATTGATAACTGGCTTGTGTCGACA 
AAAGGGCGTGATAAGAATGGTCAACTGTTAGAGATTCTCAAAACCATGCAGCCTTATATGGCTATGCTTTTTGTCAATACCAAGGAACGCGCAGAT 
GATTTGCATGCCTTTTTAACAGCTAATGGCTTAAAAGTGGCTAAGATTCATGGGGGCATTCCTCCAAGAGAACGTAAGCGCATCATGAACCAAGTC 
AAAAAACTGGACTTTGAATACATTGTTGCCACAGACTTAGCAGCGCGTGGGATTGACATTGAAGGGGTCAGCCATGTGATCAATGACGCCATCCCA 
CAAGACTTGTCTTTCTTTGTCCATCGTGTAGGCCGAACAGGTCGAAATGGTATGGCAGGAACTGCCATTACACTTTACCAGCCAAGTGACGACTCA 
GATATCAAAGAGCTGGAAAAAATGGGGATTGCCTTTACACCGAAGGTGCTCAAAAATGGAGAATTTCAAGATACCTATGACCGTGATCGCCGTCAA 
AACCGTGAAAAAGCCTATCAAAAATTAGACACAGAAATGATTGGTTTGGTCAAAAAGAAAAAGAAAAAAGTCAAACCAGGTTACAAGAAAAAAATT 
CAGTGGGCGGTTGATGAAAAACGTCGCAAAGAACGTCGTGCTGAAAATCGTGCTAAGGGCCGCGCTGAGCGTAAGGCCAAAAAACAACATTTT 

SEQ ID 2916 

MSFKDYHFKQYVQQALEEIGFVNPTEVQKRLIPIVNSGRDLVGESKTGSGKTHTFLLPIFEKLDEAKAEVQWITAPSRELATQIFDACKQIAKHF 
QEEIRLANYVGGTDKLRQIEKLKDSQPHIVIGTPGRIYDLVKSGDLAIHKATTFWDEADMTMDMGFLDTVDKIAASLPKSVQILVFSATIPQKLQ 
PFLKKYLTNPVIEQIKTKT.VIADTIDNWLVSTKGRDKNGQLLEILKTMQPYMAMLFVNTKERADDLHAFLTANGLKVAKIHGGIPPRERKRIMNQV 
KKLDFEYIVATDLAARGIDIEGVSHVINDAIPQDLSFFVHRVGRTGRNGMAGTAITLYQPSDDSDIKELEKMGIAFTPKVLKNGEFQDTYDRDRRQ 
NREKAYQKLDTEMIGLVKKKKKKVKPGYKKKIQWAVDEKRRKERRAENRAKGRAERKAKKQHF 

SEQ ID 2917 

ATGTTTAAAAAAATAATATTATCTATTGCAACTATAGCCGCAACCGCCAGCCTAGCAGTATCAGTTCAGGCGTCAGAGAAAGTAGAACTTAAAGTA 
GCTACAGATTCTGACACGGCACCATTTACTTATCAAAAAGACGGGAAATTCAAAGGTTATGATGTTGATGTTGTCAAAGCTGTTTTTAAAGGTAGT 
AAGTACAAAGTAACCTTCAAGACAGTTCCTTTTGATACTATTTCAACAGGTATTGATGCAGGGAAATTTGATTTATCAGCTAATGATTTTTCATAC 
AATAAAGAAAGAGCAGAAAAATATCTCTTCTCAGATCCTATATCCCGTTCAAATTATGCCGTAGTAGGGAAGAAGGGGAGCCATTACAAATCATTA 
AGTGACCTCTCTGGAAAATCAACCGAAGTTTTATCTGGCGTTAACTATGCACAGGTTCTAGAAAATTGGAATAAAAATCATCCTAATAAAAAACCA 
ATAAAAATCAAATATGTTTCTGGGACAACTGGTGTTACTAGCAGATTAAAAAATATTGAGAGTGGGAAAATTGACTTTATCCTATATGATGCCATT 
TCATCCGACTATATTGTAAAAGACCAATCATTAAACTTAAGCGTTTCTCCTTTGAAAGGTAAAATTGGTAATAATAAGGATGGACTAGAATACCTC 
CTTTTACCAAAAGATAAAAAAGGTAAAACTCTACAGAAATTTATAAATAAGCGTATTAAAGTTTTGAAAGAAAATGGTACTTTGGCACGTTTAAGT 
AAACAATATTTCGGTGGAGATTACGTTTCAAACATTGATAAA 

SEQ ID 2918 

MFKKIILSIATIAATASLAVSVQASEKVELKVATDSDTAPFTYQKDGKFKGYDVDWKAVFKGSKYKVTFKTVPFDTISTGIDAGKFDLSANDFSY 
NKERAEKYLFSDPISRSNYAWGKKGSHYKSLSDLSGKSTEVLSGVNYAQVLENWNKNHPNKKPIKIKYVSGTTGVTSRLKNIESGKIDFILYDAI 
SSDYIVKDQSLNLSVSPLKGKIGNNKDGLEYLLLPKDKKGKTLQKFINKRIKVLKENGTLARLSKQYFGGDYVSNIDK 

SEQ ID 2919 

ATGATTAAAAAACAGTATTTAGGAAGGGCAACAATTGCCCTAGCATCGACCCTTGTGCTAGCAGCTTGTGGGTCATCAAAAACAGCTGAGTCAGGA 
AATCAGGGGAGTTCTAAAGAAGTCTTATTTGCAACGGTTGGAACAACAGCTCCCTTTTCTTATGAAAAAGGTGGTCAACTAACTGGCTACGATATC 
GAGGTGGCTAAAGCAGTCTTTAAAGGATCGGATGATTACAAGGTGTCCTTTAAAAAAACAGAATGGTCTTCTATCTTTACAGGTTTGGACTCAGGA 
AAATACCAAATGGGTGGTAACAACATTTCCTTTACCAAAGAGCGTTCAGCTAAGTACCTTTTTTCTTATCCAATCGGATCAACACCTTCTGTTTTA 
GTTGTTCCAAAAGACAGTGATATCAAGAGCTTTGATGATATCCAAGGGCATACGACACAAGTTGTTCAAGGGACTACAAGTGTTGCACAGTTAGAA 
GACTTTAATAAGAAACACAGTGACAACCCGGTTACTCTAAAATTCACCAATGAGAACATTACTCAAATGTTAACCAATTTGAGTGAAGGCAAGGCA 
GATTTCAAGATTTTTGACGCTCCAACGGTTAACGCCATTATTAAAAATCAAGGGTTAGATAATCTCAAAACAATTGAACTCACCTCAACAGAGCAA 
CCATTTATTTATTTTATCTTTAGTCAAGATCAAGAGAAATTGCAAAGCTTTGTTAACAAGCGTATTAAAGAGTTGACTGCTGATGGAACTCTTAGC 
AAGCTTGCCAAAGAGCACCTTGGCGGTGATTACGTGCCATCAGATAAAGAGTTGAAACTTCCTACAGCTAAC 

SEQ ID 2920 

MIKKQYLGRATIALASTLVLAACGSSKTAESGNQGSSKEVLFATVGTTAPFSYEKGGQLTGYDIEVAKAVFKGSDDYKVSFKKTEWSSIFTGLDSG 
KYQMGGNNISFTKERSAKYLFSYPIGSTPSVLWPKDSDIKSFDDIQGHTTQWQGTTSVAQLEDFNKJCHSDNPVTLKFTNENITQMLTNLSEGKA 
DFKIFDAPTVNAIIKNQGLDNLKTIELTSTEQPFIYFIFSQDQEKLQSFVNKRIKELTADGTLSKLAKEHLGGDYVPSDKELKLPTAN 

SEQ ID 2921 

TTGACACGGTTAATTTTCACTACTGCAAAAATCAAAGCTAAAATGAGTCCAAATAAGGCTCCTGCTACTGTCAATAATAGTGTTATGGGTAATCGC 
TCTAAAATTGAGGGTATTGCATCTAAAACAGCCTTCCAACTAAATAATTTCCCCGCTGGAACC 

SEQ ID 2922 

MTRL I FTTAKI KAKMS PNKAPATVNNS VMGNRSKI EG I ASKTAFQLNNFPAGT 

SEQ ID 2923 

ATGAATCAATTTATCTTGACGGGTGGATGGTCTTGGTATAATAATTTGGTTAGrCAGGTTCCAGCGGGGAAATTATTTAGTTGGAAGGCTGTTTTA 
GATGCAATACCCTCAATTTTAGAGCGATTACCCATAACACTATTATTGACAGTAGCAGGAGCCTTATTTGGACTCATTTTAGCTTTGATTTTTGCA 
GTAGTGAAAATTAACCGTGTCAAAATTTTATATCCGATTCAAGCTTTATTTGTTAGTTTTTTACGTGGGACTCCAATACTTGTTCAATTAATGCTG 
AGTTATTATGGAATTCCACTTTTCTTGAAATTTTTAAACCAAAAATATGGTTTTGATTGGAACATTAATGCTATACCGGCTTCTGTATTTGCTATT 
ACTGCATTTGCTTTTAATGAAGCGGCTTATACAAGTGAAACTATACGAGCGGCGATTTTGTCGGTTGATCAAGGTGAAATTGAGGCAGCACGTAGT 
TTAGGGATGACCTCAGCGCAAGTTTATCGTCGTGTTATTATTCCAAACGCAGCAGTAGTCGCAACACCTACTTTGATAAACACGTTAATTGGTCTA 
ACTAaGGGAACCTCTTTAGCTTTTAATGCTGGTATTGTTGAAATGTTTGCCCAAGCACAAATTATGGGTGGTAGCGATTATCGCTATTTTGAACGT 
TATATCTCTGTGGCACTTGTTTACTGGGCGGTTAGTTTCTTAATTGAACAATTGGGAAATGCTATTGAACGAAAAATGGCAATTAAGGCTCCACGC 
CATTTAACTGATGAGATTCCAGGAGGAGTACGC 

SEQ ID 2924 
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MNQFILTGGWSWYNNLVSQVPAGKLFSWKAVLDAIPSILERLPITLLLTVAGALFGLILALIFAWKINRVKILYPIQALFVSFLRCSTPILVQLML 
SYYGIPLFLKFLNQKYGFDWNINAIPASVFAITAFAFNEAAYTSETIRAAILSVDQGEIEAARSLGMTSAQVYRRVIIPNAAWATPTLINTLIGL 
TKGTSLAFNAGIVEMFAQAQIMGGSDYRYFERYISVALVYWAVSFLIEQLGNAIERKMAIKAPRHLTDEIPGGVR 

SEQ ID 2925 

TTGCTTATTGCTATAATACGAATTTACTATTTTACATGTGGGTCTAAGAGTGTTAGAATATTAAGACAAACAAATACAAAGGGGAAATACATGACA 
TCAGTGTTTTTAACCAGTGGTTGGGCTTTTTATGATTACCTCATCTCACCGATTCCACATGGGAAACTTTTTAGTTGGCATGCTGTTTTTGATGCC 
ATTCCAAATATTATCCAACGGCTTCCAATTACGCTTGGTTTGACACTATCAGGAGCAACCTTTGGCTTGGTTTTGGCTTTGATTTTTGCCCTTGTC 
AAAATTAATAAAGTGAAGCTACTATACCCTATTCAAGCTATTTTTGTGAGTTTCTTGCGAGGAACTCCTATTTTGGTACAGTTGATGTTGACCTAC 
TACGGTATTCCCCTCTTTCTAAAATTTCTCAATCAGAAGTATGGCTTTGATTGGAATGTTAATGCAATTCCGGCTTCTATTTTTGCCATTACAGCC 
TTTGCTTTTAATGAAGCAGCCTACGCTAGTGAAACTATTCGGGCAGCCATTTTATCAGTAGATACAGGTGAAATTGAAGCAGCAAAAAGTCTAGGC 
ATGACTTCTGTGCAGGTTTACCGTCGTGTCATTATTCCTAATGCAACTGTTGTGGCTATTCCAACCTTGATTAATGGGTTAATTGGCTTAACTAAA 
GGAACATCGCTTGCCTTTAATGCAGGGATTGTCGAAATGTTTGCCCAGGCTCAAATTCTAGGCGGATCAGATTACCGTTATTTTGAACGTTATATC 
TCTGTTGCTCTTGTCTATTGGTCTATCAGTATTTTGATGGAGCAAGTAGGTCGCTTGATTGAAAACAAGATGGCCATCAAAGCACCAGAACAAGCT 
AGAAATGAAAAGTTAGGAGAATTGCGT 

SEQ ID 2926 

LLIAIIRIYYFTCGSKSVRILRQTNTKGKYMTSVFLTSGWAFYDYLISPIPHGKLFSWHAVFDAIPNIIQRLPITLGLTLSGATFGLVLALIFALV 
KINKVKLLYPIQAIFVSFLRGTPILVQLMLTYYGIPLFLKFLNQKYGFDWNVNAIPASIFAITAFAFNEAAYASETIRAAILSVDTGEIEAAKSLG 
MTSVQVYRRVIIPNATWAIPTLINGLIGLTKGTSLAFNAGIVEMFAQAQILGGSDYRYFERYISVALVYWSISILMEQVGRLIENKMAIKAPEQA 
RNEKLGELR 

SEQ ID 2927 

ATGATAAAATTGAGACAATTGACTAAATCATTTTCTGGTCAAAAAGTGTTAGACAAACTTGATTTAGATATTGAAAAAGGTCAAGTTGTTGCTCTA 
GTAGGTGCTTCAGGTGCAGGAAAATCAACCTTTCTTCGTAGTATGAATTATTTAGAAGAGCCTGATTATGGAACAATTGAAATTGATGATTTTAAA 
GTTGATTTTAAATCAATCAGTAAAGATGACATACTAACATTACGCCGTAAGTTAGCCATGGTTTTTCAACAATTCAATCTATrTGAGCGTCGrACA 
GCTTTGGATAATGTAAAAGAAGGTTTGAAAATTGTCAAAAAGATGTCAGATCAAGAGGCAACACGGATTGCAAGAGACGAACTGGCAAAGGTCGGA 
CTTGCAGATCGTGAAAAATATTATCCAAGACATTTATCAGGTGGACAGAAACAACGTGTTGCTTTGGCACGCGCATTAGCCATGAAACCTGATGTT 
CTTCTTTTAGACGAACCGACATCAGCACTTGATCCAGAATTAGTTGGAGAAGTTGAAAAATCTATTGCAGATGCTGCTAAGCAGGGGCAAACCATG 
GTACTTGTTAGTCATGATATGAATTTTGTTTACCAAGTAGCAGATAAAGTTTTATTTTTGGAAAAAGGTCGTATTTTAGAGTCTGGGACGCCTGAA 
CAATTATTTAACCATCCTTTAGAAGAACGTACAAAAGAATTCTTCGCTAGTTATAACAAATCGTACCTA 

SEQ ID 2928 

MIKLRQLTKSFSGQKVLDKLDLDIEKGQWALVGASGAGKSTFLRSMNYLEEPDYGTIEIDDFKVDFKSISKDDILTLRRKLAMVFQQFNLFERRT 
ALDNVKEGLKIVKKMSDQEATRIARDELAKVGLADREKYYPRHLSGGQKQRVALARALAMKPDVLLLDEPTSALDPELVGEVEKSIADAAKQGQTM 
VLVSHDMNFVYQVADKVLFLEKGRILESGTPEQLFNHPLEERTKEFFASYNKSYL 

SEQ ID 2929 

TTGATGATTACAATTAGAAATTTGAGCAAGACATTCTCAGGGCAAAAAGTTTTAGATAGTTTGGCTCTTGATATTGAAAAAGGTCAAGTGATTGCT 
TTAGTTGGTGCTTCAGGAGCAGGGAAATCGACCTTCCTTCGTAGCCTAAACTATTTGGAAAAACCAGATTCAGGCTCCATTAGCATTGGTGACTTT 
ACGGTTGATTTTGAGACCATTACCACAGAGCAAGTCCTTATTTTACGTCGGAAACTTGCCATGGTTTTTCAACAATTTAATCTTTTTGAGCGTCGT 
ACAGCCCTTGAGAATGTCAAAGAAGGTCTTAAGGTGGTCAAAAAACTGTCTGACCAAGAAGCGACTAAACTGGCGCAAGCAGAATTGGCTAAGGTT 
GGTTTAGCAGATCGAAAACATCATTACCCACGTCATTTATCAGGGGGACAAAAACAACGGGTAGCTTTAGCAAGAGCTCTGGCTATGAAACCAGAT 
GTTTTATTACTAGATGAGCCGACCTCGGCTCTTGACCCGGAATTAGTTGGCGAAGTGGAAAAGTCTATTACTGATGCTGCTAAATCCGGACAGACC 
ATGGTTTTAGTGAGTCACGACATGAATTTTGTTTACCAAGTGGCAGATAGAGTACTCTTTTTAGATCAAGGGAAAATCTTGGAACAAGGAACACCT 
GAAGAAGTCTTTAGACATCCTCAAAAAGAACGAACCAAAGAATTTTTTGCAAGCTATTCAAAAACATACATT 

SEQ ID 2930 

LMITIRNLSKTFSGQKVLDSLALDIEKGQVIALVGASGAGKSTFLRSLNYLEKPDSGSISIGDFTVDFETITTEQVLILRRKLAMVFQQFNLFERR 
TALENVKEGLKWKKLSDQEATKLAQAELAKVGLADRKHHYPRHLSGGQKQRVALARALAMKPDVLLLDEPTSALDPELVGEVEKSITDAAKSGQT 
MVLVSHDMNFVYQVADRVLFLDQGKILEQGTPEEVFRHPQKERTKEFFASYSKTYI 

SEQ ID 2931 

ATGTATGATACTTTAATAATAGGTTCAGGTCCTGGTGGTATGACAGCAGCGCTTTACGCTGCACGTTCAAACCTTAAAGTTGGGTTAATTGAACAA 
GGTGCTCCAGGTGGACAGATGAATAATACTGCTGAAATTGAGAACTATCCAGGCTACGATCATATCTCAGGTCCAGAATTATCAATGAAGATGTAT 
GAGCCGTTGGAAAAATTTGAAGTAGAGCATATTTATGGTATAGTTCAAAGAGTTGAGAACGATGGTGATGTAAAGCGTGTTATCACCGAAGATGAA 
TCGTATGAAGCCAAAACAGTAATCCTTGCTACCGGAGCTAAAAACAGCCTTTTAGGAGTTCCGGGTGAAGAGGAATATACTAGTCGTGGCGTTTCT 
TACTGTGCGGTTTGTGATGGTGCATTTTTCCGTGATCAGGATCTTTTAGTTGTGGGTGGCGGTGATTCTGCTGTTGAAGAAGCTGTCTTCTTAACT 
CAATTTGCTAAAAGTGTTACTATTATTCACCGACGTGATCAATTGAGAGCTCAAAAAGTACTTCAAGACCGAGCTTTTGCTAACGAAAAAATAAAA 
TTTGTATGGGATTCAGTGGTCAAAGAGATTAAAGGAAATGAGATTAAAGTATCTGGTGTAACTGTTGAAAATCTAAAGACTGGAGAAATCTCAGAG 
ATGACTTTCGGAGGTGTTTTCATTTACGTTGGTTTGAAACCACATTCTAGCATGGTCTCAGAATTAGGTATTACGGACGAGACTGGCTGGGTCTTA 
ACTGATACAAATATGAAAACATCAATTCCAGGACTATATGCTATTGGGGATGTTCGTCAAAAAGATCTACGTCAGATTGCGACTGCTGTTGGTGAA 
GGTGCTATCGCTGGACAGGGTGTCTATAACTATATAACTGAGCATTTC 

SEQ ID 2932 

MYDTLIIGSGPGGMTAALYAARSNLKVGLIEQGAPGGQMNNTAEIENYPGYDHISGPELSMKMYEPLEKFEVEHIYGIVQRVENDGDVKRVITEDE 
SYEAKTVIIiATGAKNSLLGVPGEEEYTSRGVSYCAVCDGAFFRDQDLLWGGGDSAVEEAVFLTQFAKSVTIIHRRDQLRAQKVLQDRAFANEKIK 
FVWDSWKEIKGNEIKVSGVTVENLKTGEISEMTFGGVFIYVGLKPHSSMVSELGITDETGWVLTDTNMKTSIPGLYAIGDVRQKDLRQIATAVGE 
GAIAGQGVYNYITEHF 

SEQ ID 2933 

ATGTACGATACATTAATTATTGGTTCAGGACCAGCAGGAATGACTGCCGCTTTATACGCTGCTAGAAGTAATTTATCTGTTGCCATTATTGAACAA 
GGGGCACCTGGTGGTCAGATGAACAACACTTTTGATATAGAGAATTACCCGGGATATGATCATATATCTGGACCAGAATTAGCTATGAAAATGTAC 
GAACCTTTAGAGAAGTTTAACGTTGAAAACATTTATGGTATTGTTCAAAAAATAGAAAATTTTGGTGACTATAAGTGTGTGTTGACTGAAGATGCT 
AGTTATGAAGCTAAAACGGTTATTATTGCAACGGGAGCTAAATACCGTGTACTAGGTGTTCCAGGTGAAGAATACTATACTAGTCGAGGAGTTTCT 
TATTGTGCAGTATGTGATGGTGCGTTTTTCCGTGACCAGGATCTTTTGGTCGTTGGTGGTGGTGACTCAGCAGTTGAAGAAGCTATTTATCTTACT 
CAGTTTGCTAAAAAGGTAACCGTTGTTCATCGCCGTGATCAACTAAGAGCTCAGAAAATCTTGCAGGACCGTGCCTTCGCTAATGACAAAGTTGAC 
TTTATCTGGGATTCAGTTGTCAAAGAAATTCAAGGTAACGACATTAAGGTCTCCAATGTCCTAATCGAAAATGTGAAAACAGGCCAAGTCACTGAC 
CACGCTTTTGGAGGTGTGTTTATCTATGTTGGTATGAATCCTGTTACAGGTATGGTAAAGGATCTAGAAATTACCGATTCAGAAGGTTGGATTATC 
ACAGATGATCATATGAGGACAAGTATTCCTGGTATTTTTGCGATTGGAGATGTTCGTCAAAAAGACCTTCGCCAAATCACGACAGCTGTTGGAGAT 
GGTGCAATTGCAGGGCAAGGTGTTTATCACTACCTTGAAAGTTTCTCTTCA 

SEQ ID 2934 

MYDTLIIGSGPAGMTAALYAARSNLSVAIIEQGAPGGQMNNTFDIENYPGYDHISGPELAMKMYEPLEKFNVENIYGIVQKIENFGDYKCVLTEDA 
SYEAKTVIIATGAKYRVLGVPGEEYYTSRGVSYCAVCDGAFFRDQDLLWGGGDSAVEEAIYLTQFAKKVTWHRRDQLRAQKILQDRAFANDKVD 
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FIWDSWKEIQGNDIKVSNVLIENVKTGQVTDHAFGGVFIYVGMNPVTGMVKDLEITDSEGWIITDDHMRTSIPGIFAIGDVRQKDLRQITTAVGD 
GAIAGQGVYHYLESFSS 

SEQ ID 2935 

ATGTATAAAGACGATAGTTTAACACTACATACTGATTTATATCAAATCAATATGATGCAAGTTTATTTTAATAAAGGTATTCACAATAAAAGAGCG 
GTGTTTGAAGCTTACTTTCGCAAGGTTCCATTTGAAAATGGTTATGCTGTTTTTGCAGGTTTAGAGCGTATTGTTCGTTATTTAGAAAATCTGAGC 
TTTTCTGATAGTGATTTATCCTATTTAGAAGAGTTAGGTTATCCTGAAGAATTTTTAGATTACTTAAAAAATTTAAAAATGGAACTGACTGTCAAA 
TCAGCCAAGGAAGGTGACCTTGTATTTGCTAATGAACCATTAGTTCAAATTGAAGGTCCTTTAGCACAATGTCAGTTAGTAGAGACAGCGATTTTA 
AATATCATCAACTACCAGACACTTGTTGCTACAAAAGCAGCTCGTATTCGTTCTGTTATTGAAGATGAACCGCTATTAGAGTTTGGGACACGACGT 
GCTCAAGAAATGGATGCAGCCATTTGGGGTACTAGGGCAGCGATTATTGGTGGTGCTAACGCAACGAGCAATGTTCGTGCTGGTAAAATCTTTAAT 
ATTCCAGTATCAGGAACGCATGCACATGCTTTAGTTCAAACTTATGGCGATGATTACCAGGCATTTAAAGCTTACGCAGAAACTCATAAAGATTGC 
GTCTTTTTAGTGGATACTTATGATACCCTTCGTGTAGGTGTGCCTAATGCTATTCGAGTTGCAAAAGAGATGGGCGAAAAGATTAATTTCTTGGGA 
GTTCGCCTTGATTCAGGTGATTTAGCTTATTTGTCTAAGAAAGTTCGTCAGCAGTTAGATGACGCCGGTTTTCCTAATGCAAAGATTTATGCTTCG 
AATGATCTAGATGAAAATACAATCCTCAACCTAAAAATGCAAAAAGCTAAAATTGATGTTTGGGGTGTCGGAACAAAATTAATTACAGCCTATGAT 
CAGCCTGCGCTAGGTGCTGTTTATAAAATTGTTTCTATTGAGACTGACGCCGGTAGTATGCGAGATACAATTAAACTATCAAACAATGCTGAAAAA 
GTATCAACACCTGGGAAAAAGCAAGTTTGGCGTATCACCAGTCGAGCTAAAGGGAAATCTGAGGGTGATTACATCACATTTGCAGACACTGATGTG 
ACACAATTAGATGAAATTGAAATGTTTCATCCAACTTATACTTATATCAATAAAACAGTCCGTGATTTTGACGCAGTACCCTTACTGGTAGATATC 
TTTGACAAAGGGAAATTAGTTTATCAATTACCAAGTCTTCAAGAAATTCAAGAGTACGGACGCAAAGAATTTGATCAGCTTTGGGATGAGTATAAA 
CGTGTTCTGAATCCACAGGATTACCCAGTTGATTTGGCACGCGATGTTTGGCAAAATAAAATGGACCTGATTGATCGTATCCGTAAAGAAGCTTTG 
GCAAAAGGAGAAGTAAGA 

SEQ ID 2936 

MYKDDSLTLHTDLYQINMMQVYFNKGIHNKRAVFEAYFRKVPFENGYAVFAGLERIVRYLENLSFSDSDLSYLEELGYPEEFLDYLKNLKMELTVK 
SAKEGDLVFANEPLVQIEGPLAQCQLVETAILNIINYQTLVATKAARIRSVIEDEPLLEFGTRRAQEMDAAIWGTRAAIIGGANATSNVRAGKIFN 
IPVSGTHAHALVQTYGDDYQAFKAYAETHKDCVFLVDTYDTLRVGVPNAIRVAKEMGEKINFLGVRLDSGDLAYLSKKVRQQLDDAGFPNAKIYAS 
NDLDENTILNLKMQKAKIDVWGVGTKLITAYDQPALGAVYKIVSIETDAGSMRDTIKLSNNAEKVSTPGKKQVWRITSRAKGKSEGDYITFADTDV 
TQLDEIEMFHPTYTYINKTVRDFDAVPLLVDIFDKGKLVYQLPSLQEIQEYGRKEFDQLWDEYKRVLNPQDYPVDLARDVWQNKMDLIDRIRKEAL 
AKGEVR 

SEQ ID 2937 

ATGTATAAAGATGATAGTTTAACTCTCCATACTGATTTGTATCAGATTAATATGATGCAAGTTTATTTTGAGCAGGGCATTCATAATCGTCATGCG 
GTGTTTGAAGTCTATTTCCGCAAGGAACCTTTTAACAATGGTTATGCTGTTTTTGCCGGTTTACAGCGCATGGTGGAGTACCTAGAGCAATTTCAA 
TTTTCAGAAACAGATTTGGCTTACCTTGAAGAACTGGGTTATCCAGAAAACTTTTTGACCTACCTTAAAGAGTTACGATTAGAATTGACCATCCGT 
TCAGCTAAAGAAGGAGATTTGGTTTTTGCTAATGAGCCGATTGTGCAAGTAGAAGGCCCTCTAGGTCAGTGTCAGTTGGTCGAAACAGCTCTTTTA 
AACATTGTTAACTTCCAGACCTTGATTGCTACAAAGGCTGCTCGTATTCGTTCTGTGATTGAGGATGAACCCCTTTTGGAATTTGGCACCCGTCGT 
GCACAGGAACTAGATGCTGCGATTTGGGGAACCCGCGCAGCGATGATTGGTGGAGCAGATGCAACAAGTAATGTGAGAGCAGGTAAACGCTTTGAT 
ATCCCTGTTTCAGGTACGCATGCTCATGCTTTAGTGCAAGCCTATGGTAATGATTATGATGCTTTCATGGCTTATGCTAAGACCCA.TAAAGATTGT 
GTATTTCTTGTTGACACCTATGATACACTTAAAGTAGGTGTGCCAACAGCTATCCGAGTAGCCAAAGAAATGGGTGACAAGATTAATTTTCTAGGT 
GTTCGATTGGACTCTGGTGACTTGGCTTACCTCTCAAAAACAGTCCGTCAGCAGTTAGACGACGCTGGTTTTACCGAGGCTAAGATCTATGCTTCT 
AATGACCTCGATGAAAATACCATCCTCAACTTAAAAATGCAAAAGGCCAAAATTGATGTTTGGGGTGTTGGGACCAAACTGATCACAGCCTATGAT 
CAGCCTGCCTTAGGTGCTGTTTATAAGATTGTCTCTATTGAGCAAGAAGATGGCAGCATGCGTGATACGATCAAATTATCAAATAATGCAGAAAAA 
GTATCCACACCAGGTAAAAAACAAGTTTGGCGCATCACCAGTCGTGAAAAAGGCAAATCAGAAGGCGACTATATCACGTTTACTGATATTAATGTT 
AATGAATTAACTGAGATTGAGATGTTCCATCCGACCTATACCTATATTAAGAAAACCGTTAAAGAATTTGATGCAATTCCTCTCTTAGTTGATATT 
TTTGTCAAGGGAGAATTAGTTTACCAGCTACCGACCTTAGCTGAAATCAAGGCTTATGCTAAAAAAGAATTTGACAAGCTTTGGGATGAATACAAG 
CGTGTCTTAAATCCTCAAGACTACCCAGTAGACTTAGCCCGTGATGTGTGGCAAAACAAGATGGCCTTAATTGATAACATTCGCAAAGATGCTTAT 
GGAAAGAGTGAA 

SEQ ID 2938 

MYKDDSLTLHTDLYQINMMQVYFEQGIHNRHAVFEVYFRKEPFNNGYAVFAGLQRMVEYLEQFQFSETDLAYLEELGYPENFLTYBKELRLELTIR 
SAKEGDLVFANEPIVQVEGPLGQCQLVETALLNIVNFQTLIATKAARIRSVIEDEPLLEFGTRRAQELDAAIWGTRAAMIGGADATSNVRAGKRFD 
IPVSGTHAHALVQAYGNDYDAFMAYAKTHKDCVFLVDTYDTLKVGVPTAIRVAKEMGDKINFLGVRLDSGDLAYLSKTVRQQLDDAGFTEAKIYAS 
NDLDENTILNLKMQKAKIDVWGVGTKLITAYDQPALGAVYKIVSIEQEDGSMRDTIKLSNNAEKVSTPGKKQVWRITSREKGKSEGDYITFTDINV 
NELTEIEMFHPTYTYIKKTVKEFDAIPLLVDIFVKGELVYQLPTLAEIKAYAKKEFDKLWDEYKRVLNPQDYPVDLARDVWQNKMALIDNIRKDAY 
GKSE 

SEQ ID 2939 

ATGACTTTGCAAGATCAAATTATCAAAGAACTCGGTGTAAAACCTGTTATTAATCCAAGTCAAGAAATCCGTCGTTCCGTAGAATTTTTAAAAGAC 
TATCTATTAAAACATAGTTTTCTAAAGACCTATGTACTGGGTATTTCAGGGGGGCAAGATTCAACTTTAGCAGGACGTCTAGCTCAACTAGCAGTT 
GAAGAGTTGCGTGCTGATACAGGGGAAAACTATCAATTTATAGCTATTCGTTTACCATATGGTATTCAGGCCGATGAAGAAGATGCACAAAAAGCA 
TTAGATTTTATCAAGCCAGATATTGCTTTGACCATTAATATTAAAGAAGCTGTTGATGGCCAAGTTAGAGCTCTTAATGCAGCAGGAGTAGAGATT 
ACAGACTTTAATAAAGGAAATATTAAAGCTCGTCAAAGAATGATTAGTCAATATGCAGTTGCAGGTCAATATGCTGGAGCGGTTATTGGTACTGAT 
CATGCTGCAGAAAATATTACAGGTTTTTTCACCAAATTTGGTGATGGAGGTGCTGACTTATTACCTCTCTTTAGACTTAATAAAAGTCAGGGGAAA 
CAGTTATTAGCTGAACTTGGTGCTGATAAAGCCTTGTACGAAAAGATTCCAACCGCAGATTTAGAAGAAAATAAACCAGGAATCGCTGATGAAATA 
GCCCTTGGAGTAACCTACCAAGAAATTGATGCTTATCTTGAAGGGAAGGTGGTTTCGGACAAGTCTCGAGGTATCATTGAAAATTGGTGGTATAAG 
GGTCAACATAAACGTCATCTTCCAATCACAATTTTTGATGATTTCTGGAAA 

SEQ ID 2940 

MTLQDQIIKELGVKPVINPSQEIRRSVEFLKDYLLKHSFLKTYVLGISGGQDSTLAGRLAQLAVEELRADTGENYQFIAIRLPYGIQADEEDAQKA 
LDFIKPDIALTIWIKEAVDGQVRALNAAGVEITDFNKGNIKARQRMISQYAVAGQYAGAVIGTDHAAENITGFFTKFGDGGADLLPLFRLNKSQGK 
QLLAELGADKALYEKI PTADLEENKPGIADEIALGVTYQEIDAYLEGICWSDKSRGIIENWWYKGQHKRHLPITIFDDFWK 

SEQ ID 2941 

TTGATAACATTCGCAAAGATGCTTATGGAAAGAGTGAATGACATGACACTACAAGAAGAGATAATTCGACAATTAGGCGTCAAGGCTAGCATTGAC 
CCACAAGAAGAAATTCGGAAAGCCGTTGATTTTTTAAAAGCTTATTTGCGTAAGCACTCATTTTTAAAAACTTATGTCTTAGGCATTTCGGGAGGT 
CAGGATTCTACCCTCGCAGGAAAGCTAGCCCAAATGGCCATTGCAGAGTTACGGGAGGAAGCAAGTGATCAAGCTTACCAATTTATAGCTGTTCGC 
TTGCCTTATGGGGTTCAGGCTGATGAAGCAGATGCGCAAAAAGCCTTGGCTTTTATTGCACCAGATCAGACCCTTACCATTAATATCAAGGCAGCT 
GTGGACGGTCAAGTAGAGGCTCTACAAGCAGCAGGCGTTGAGATTTCTGATTTCAATAAAGGTAATATTAAAGCACGTCAGCGAATGATCAGTCAA 
TATGCCATTGCTGGCCAAATGGCTGGTGCTGTTATTGGAACGGATCATGCGGCAGAAAACATCACTGGTTTCTTTACTAAATTTGGTGATGGTGGA 
GCAGATATTCTTCCCCTCTTTAGGCTTAACAAACGTCAAGGAAAGGCTCTTTTGAAAGTTTTAGGAGCAGATGCTGCTTTGTATGAAAAAGTTCCA 
ACTGCTGATTTAGAAGATCAAAAACCAGGCTTGGCTGATGAGGTTGCTCTAGGGGTGACCTATCAAGACATCGACGACTATTTGGAAGGGAAGCTG 
ATTTCCAAAGTAGCTCAAGCAACTATTGAAAAATGGTGGCATAAAGGACAACACAAGCGTCACCTGCCAATCACCATTTTTGATGATTTTTGGAAA 

SEQ ID 2942 
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LITFAKMLMERVNDMTLQEEIIRQLGVKASIDPQEEIRKAVDFLKAYLRKHSFLKTYVLGISGGQDSTLAGKLAQMAIAELREEASDQAYQFIAVR 
DPYGVQADEADAQKALAFIAPDQTLTINIKAAVDGQVEALQAAGVEISDFNKGNIKARQRMISQYAIAGQMAGAVIGTDHAAENITGFFTKFGDGG 
ADILPLFRLNKRQGKALLKVLGADAALYEKVPTADLEDQKPGLADEVALGVTYQDIDDYLEGKLISKVAQATIEKWWHKGQHKRHLPITIFDDFWK 

SEQ ID 2943 

ATGTCAAAATTAACTCAAACATTTACAGATAAGTTATTTGCTGATTACCAAGCAAATACAAAATTTAGCGCTATTGAAAATGCAGTAACTCACAAT 
GGTTTATTGAAGTCTCTAGAGACTCGTCAAAGTGAGATTGAGAACGACTATGTCTTTTCAATTGATTTGACCAAAGATGAAGTTTCTAATCAGAAA 
CAATCAGGACGTTGCTGGATGTTTGCTGCACTGAATACATTTCGTCATAAACTGATTTCAGATTTTAAACTTGAGAATTTTGAATTATCTCAGGCA 
CATACATTTTTCTGGGATAAGTATGAAAAATCAAATTGGTTTATGGAACAAATTATTGCGACTGCAAATCAGGAATTGAGTAGTCGTAAGGTGAAA 
TTCCTATTAGATGTACCTCAACAAGATGGAGGACAATGGGACATGGTGGTTGCTCTGTTTGAGAAATATGGTGTCGTTCCTAAAACAGTTTATCCT 
GAATCTGTTTCATCAAGTGCTAGTCGTGAACTAAATCAATATTTGAATAAACTCTTACGCCAAGATGCACAGATTCTACGAGAATTAATAGCACAG 
GGAGCAGATGGGGCAACTGTTCAAAATAAAAAGGAAGAATTGCTTCAAGAAATTTTTAACTTTTTAGCAATGAACCTTGGCTTGCCACCGCAATCT 
TTTGATTTTGCTTATCGTGATAAAGACAATCATTATCAGTCTGATAAAAATATTACACCGAAAGCATTTTATCAAAAATATGTTAATCTTGACCTA 
TCAGATTATGTTTCTATTATCAATGCTCCAACTGTAGATAAGCCTTATGGACAATCCTATACAGTTGAGATGCTTGGAAATGTTGTCGGAGGGCCA 
GCTGTTAAATATTTAAACCTTGATATGAAACGGTTTAAAGAGTTAGCGATTGCGCAAATGAAATCAGGAGAAACTGTGTGGTTTGGTTCAGACGTA 
GGTCAAGTATCAAATCGTCAAAAGGGTATCCTAGCAACTACGACTTATGATTTTAATTCATCTATGGATATTAAACTTAGCCAAGACAAAGCGGGC 
CGCCTAGATTATAGTGAAAGTTTAATGACACATGCTATGGTCTTAACGGGAGTAGACCTTGATGAATCTGGACAACCTTTAAAATGGAAAGTTGAG 
AACTCTTGGGGAGAGAAAGTTGGTAAGGATGGTTATTTTGTAGCTTCAGATGCTTGGATGGATGAATATACTTACCAAATAGTCGTTCGTAAAGAA 
TTGCTTACTAAAGAAGAATTAGAGGCTTACAACGCAGAGCCAATTACTTTAGCGCCGTGGGATCCGATGGGAGCATTAGCTAAT 

SEQ ID 2944 

MSKLTQTFTDKLFADYQANTKFSAIENAVTHNGLLKSLETRQSEIENDYVFSIDLTKDEVSNQKQSGRCWMFAALNTFRHKLISDFKLENFELSQA 
HTFFWDKYEKSNWFMEQIIATANQELSSRKVKFLLDVPQQDGGQWDMWALFEKYGWPKTVYPESVSSSASRELNQYLNKLLRQDAQILRELIAQ 
GADGATVQNKKEELLQEIFNFLAMNLGLPPQSFDFAYRDKDNHYQSDKNITPKAFYQKYVNLDLSDYVSIINAPTVDKPYGQSYTVEMLGNWGGP 
AVKYLNLDMKRFKELAIAQMKSGETVWFGSDVGQVSNRQKGILATTTYDFNSSMDIKLSQDKAGRLDYSESLMTHAMVLTGVDLDESGQPLKWKVE 
NSWGEKVGKDGYFVASDAWMDEYTYQIWRKELLTKEELEAYNAEPITLAPWDPMGALAN 

SEQ ID 2945 

ATGTCAGCATTAACAGAGACATTTACAGAACAATTATTTGCTCATTACGAAGCCAATGCAAAATTTTCAGCTATTGAGAATGCCGTTACGCATAAT 
GGTTrGCTAAAATCATTAGAAACCCGTCAAAGTGAAGTGGACAATGATTTTGTGTTTTCTATTGATTTAACTAAAGATAAGGTATCTAACCAAAAG 
GCTTCTGGTCGTTGCTGGATGTTTGCTGCCTTGAACACTTTCCGACACAAATTAATCACAGAATTTAAGTTAGAAAATTTTGAACTGTCACAAGCT 
CATACTTTCTTTTGGGATAAGTATGAAAAAGCTAACTGGTTTATGGAGCAGGTCATTGCTACAGCTGACCAAGAATTAACCAGTCGTAAAGTTAAG 
TTTCTCTTGGATGTTCCACAACAAGATGGTGGTCAGTGGGACATGGTGGTTTCCTTGTTTGAGAAGTATGGAGTGGTGCCAAAATCTGTTTACCCA 
GAATCAATCTCATCAAGTAACAGTCGTGAATTAAACCAGTATTTGAATAAATTATTGCGCCAAGATGCTCAAATTCTTCGTGACCTGATTGCGTCA 
GGTGCTAAGGCAGACCAAGTTGAGGATCGAAAAGCAGAGCTTCTTCAGGAAATTTTTAACTTCTTGGCCATGACCCTTGGTTTACCACCTCGTCAT 
TTTGATTTTGCCTACCGTGATAAAGATGACCACTATCATGTT6AGAAAGGTTTGACACCGCAAGCGTTTTACGACAAATTTGTTGGCTTAAAGCTT 
TCTGATTATGTGTCTGTTATTAATGCGCCAACTGCTGATAAGCCTTATGGCAAATCATACACTGTTGAGATGCTAGGAAATGTGGTCGGTAGTCGT 
GAGGTTCGCTACCTCAACCTTGATATGAAACGTTTCAAAGAACTAGCTATCAAGCAGATGCAGGCTGGTGAGTCCGTTTGGTTTGGCTCTGATGTG 
GGTCAAGTTTCAGATCGTCAAAAAGGCATTTTAGCAACTAATACTTACGATTTTGAAGCTAGTATGGATATCAATCTTAGTCAAGATAAGGCTGGA 
CGTTTGGATTATAGTGAAAGTTTGATGAeACATGCTATGGTTTTAACAGGTGTTGACTTAGATGAAACAGGAAAACCGTTAAAATGGAAGGTTGAA 
AATTCATGGGGTGAGAAGGTTGGTGACAAAGGTTACTTTGTTGCTTCAGATGCTTGGATGGATGAATATACCTATCAAATTGTTGTCCGTAAAGAA 
TTCTTAACAGCTGACGAGTTAGCGGCTTATGAAAAAGAGCCACAAGTACTAGCTCCTTGGGATCCAATGGGTGCTTTAGCACAATAC 

SEQ ID 2946 

MSALTETFTEQLFAHYEANAKFSAIENAVTHNGLLKSLETRQSEVDNDFVFSIDLTKDKVSNQKASGRCWMFAALNTFRHKLITEFKLENFELSQA 
HTFFWDKYEKANWFMEQVIATADQELTSRKVKFLLDVPQQDGGQWDMWSLFEKYGWPKSVYPESISSSNSRELNQYLNKLLRQDAQILRDLIAS 
GAKADQVEDRKAELLQEIFNFLAMTLGLPPRHFDFAYRDKDDHYHVEKGLTPQAFYDKFVGLKLSDYVSVINAPTADKPYGKSYTVEMLGNWGSR 
EVRYLNLDMKRFKELAIKQMQAGESVWFGSDVGQVSDRQKGILATNTYDFEASMDINLSQDKAGRLDYSESLMTHAMVLTGVDLDETGKPLKWKVE 
NSWGEKVGDKGYFVASDAWMDEYTYQIWRKEFLTADELAAYEKEPQVLAPWDPMGALAQY 

SEQ ID 2947 

GTGATTACAATTAAAAAGGAATCTGTTATCAAACTATTGAAGTATGCTTTTGGCATTATAATGGGATTTATTATCTTAGCTATTGTAATAGGTGGG 
CTCCTATTTGCATACTACGTTAGTCGTTCTCCGAAATTAACCGATCAAGCTTTAAAATCCGTTAACTCTAGTTTGGTTTATGATGGTAATAATAAA 
CTTATTGCCGATTTAGGCTCAGAAAAGCGTGAAAGTGTTAGTGCGGATAGCATTCCACTAAATTTGGTTAACGCTATCACTTCTATCGAAGATAAA 
CGTTTCTTTAAACATAGAGGTGTCGATATTTATCGTATTTTAGGTGCAGCTTGGCATAATCTTGTTAGTAGTAATACGCAAGGTGGTTCAACCCTT 
GATCAACAGTTGATTAAACTGGCTTACTTTTCTACCAATAAATCTGACCAAACGTTAAAACGTAAATCACAGGAAGTTTGGCTTGCGCTTCAAATG 
GAGCGTAAATACACCAAAGAAGAAATTCTTACTTTCTATATTAATAAAGTTTATATGGGAAATGGGAATTATGGTATGAGAACAACAGCTAAATCA 
TACTTTGGTAAAGACCTAAAGGAATTATCTATTGCACAACTTGCTTTGCTCGCTGGTATTCCTCAAGCACCTACACAATATGACCCTTATAAAAAC 
CCAGAATCTGCTCAAACAAGACGTAATACCGTTCTTCAGCAGATGTATCAAGATAAAAACATTTCTAAAAAGGAATACGACCAAGCTGTTGCAACT 
CCAGTAACTGATGGCTTAAAAGAATTAAAGCAAAAATCTACTTATCGAAAATATATGGATAACTACTTAAAACAAGTTATTAGTGAAGTTAAACAA 
AAAACTGGTAAAGATATCTTTACTGGTGGGCTAAAAGTGTATACTAATATCAACACTGATGCACAAAAACAACTATATGACATCTACAACAGTGAC 
ACTTACATCGCTTATCCAAACAATGAATTACAAATAGCATCTACCATCATGGATGCGACTAATGGTAAAGTCATTGCACAATTAGGCGGGCGTCAT 
CAGAATGAAAATATTTCATTTGGGACAAATCAATCTGTCTTAACAGACCGCGATTGGGGTTCTACAATGAAACCTATCTCAGCTTATGCACCTGCT 
ATTGATAGTGGTGTCTATAATTCAACAGGTCAATCATTAAACGACTCAGTTTACTACTGGCCTGGTACTTCTACTCAACTATATGACTGGGATCGT 
CAATATATGGGTTGGATGAGTATGCAGACCGCTATTCAACAATCACGTAACGTCCCTGCTGTCAGAGCACTTGAAGCCGCTGGATTAGACGAAGCA 
AAATCTTTCCTTGAAAAATTAGGCATATACTATCCAGAAATGAACTATTCAAATGCTATTTCAAGTAACAACAGTAGCAGTGATGCAAAATATGGT 
GCAAGTAGTGAGAAAATGGCAGCGGCTTACTCGGCTTTTGCAAACGGCGGAACTTACTATAAACCGCAATATGTTAATAAAATTGAATTTAGCGAT 
GGAACCAATGATACTTATGCAGCGTCTGGTAGCCGTGCGATGAAAGAGACTACTGCCTACATGATGACGGATATGCTGAAAACAGTACTAACATTT 
GGTACTGGTACTAAAGCAGCTATCCCTGGTGTTGCACAAGCTGGTAAGACTGGTACTTCCAACTATACGGAAGATGAGTTAGCTAAAATTGAAGCA 
ACTACTGGTATCTACAATAGCGCCGTTGGTACAATGGCTCCTGATGAAAACTTTGTCGGCTATACTTCTAAGTACACAATGGCAATTTGGACTGGT 
TATAAAAATCGCCTTACACCACTTTATGGTAGCCAACTGGATATTGCTACTGAGGTTTATCGTGCAATGATGTCCTACCTAACTGGCGGATACAGT 
'GCAGATTGGACAATGCCAGAAGGGCTCTATCGAAGCGGAAGCTACTTGTATATCAATGGGACAACTACAACCGGCACTTACTCTTCTTCTGTCTAT 
AAGAATATCTATCAAAATTCTGGACAGTCAAGTCAAAGCAGTAGTTCMCATCCTCTGAGAAACAAAAAGAGGATAAGAATACAGCAAATGATGCC 
AATTCATCATCCCCACAAGTCGAAACACCTAATAATGGTAATGCTACTACCCCTAATAATTCCAATCAAACTGTGCCAGGAACTGGACATGGTAAT 
GGTAATGGTAATGGTAACAACAATACAGTACCTAACGGTAAT 

SEQ ID 2948 

MITIKKESVIKLLKYAFGIIMGFIILAIVIGGLLFAYYVSRSPKLTDQALKSVNSSLVYDGNNKLIADLGSEKRESVSADSIPLNLVNAITSIEDK 
RFFKHRGVDIYRILGAAWHNLVSSNTQGGSTLDQQLIKLAYFSTNKSDQTLKRKSQEVWLALQMERKYTKEEILTFYINKVYMGNGNYGMRTTAKS 
YFGKDLKELSIAQLALLAGIPQAPTQYDPYKNPESAQTRRNTVLQQMYQDKNISKKEYDQAVATPVTDGLKELKQKSTYPKYMDNYLKQVISEVKQ 
KTGKDIFTAGLKVYTNINTDAQKQLYDIYNSDTYIAYPNNELQIASTIMDATNGKVIAQLGGRHQNENISFGTNQSVLTDRDWGSTMKPISAYAPA 
IDSGVYNSTGQSLNDSVYYWPGTSTQLYDWDRQYMGWMSMQTAIQQSRNVPAVRALEAAGLDEAKSFLEKLGIYYPEMNYSNAISSNNSSSDAKYG 
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ASSEKMAAAYSAPANGGTYYKPQYVNKIEFSDGTNDTYAASGSRAMKETTAYMMTDMLKTVLTFGTGTKAAIPGVAQAGKTGTSNYTKDELAKIEA 
TTGIYNSAVGTMAPDENFVGYTSKYTMAIWTGYKNRLTPLYGSQLDIATEVYEAMMSYLTGGYSADWTMPEGLYRSGSYLYINGTTTTGTYSSSVY 
KNIYQNSGQSSQSSSSTSSEKQKEDKNTANDANSSSPQVETPNNGNATTPNNSNQTVPGTGHGNGNGNGNNNTVPNGN 

SEQ ID 2949 

GTGATTACAATTAAAAATCCAAAAATCCTTAAGTGGCTAAAGTATGTATTAAGTGCAATTCTTAGCCTTATTATCCTTGTTATTATTATTGGTGGT 
CTTTTGTTTACCTTCTACATTAGCAGTGCTCCGAAACTGTCAGAAGCCCAGTTAAAATCAACAAACTCTAGCTTGGTTTATGACGGTAATAACAAT 
CTGATTGCTGATTTGGGTTCTGAAAAGCGTGAAAATGTAACAGCTGATAGTATCCCTATTAATCTAGTTAATGCTATTACCTCAATTGAAGATAAA 
CGTTTCTTTAAGCATCGTGGAGTAGATCTTTATCGTATTTTTGGTGCTGCCTTTCATAATCTAACGAGTCAGACCACTCAAGGGGGGTCAACGCTT 
GATCAGCAACTCATTAAACTAGCCTATTTTTCTACTAATGAATCTGATCAAACCTTAAAACGTAAGGCTCAAGAAGTTTGGCTTGCTCTTCAAATG 
GAGCGAAAATATACTAAACAAGAAATCCTGACTTTTTACATCAACAAAGTATATATGGGTAATGGCAACTATGGTATGCTGACAGCCGCTAAGTCT 
TATTATGGCAAGGATCTTAAGGATTTATCTTATGCCCAACTAGCCCTATTGGCTGGAATCCCTCAAGCTCCTAGTCAATATGATCCTTACCTTCAT 
CCTGAAGCTGCTCAAAATCGCCGTAACGTCGTGTTGCAACAGATGTACATGGAAAAACATCTGACGAAAGCAGAATATGAAACTGCCATCGCAACT 
CCCGTCGCTGAAGGTCTACAATCACTCCAACAGCGCTCAACTTATCCAAAATATATGGATAATTATCTAAAACAAGTTATTGAAGAAGTCAAAAAA 
GAAACGAATAAAGATATTTTTACCGCTGGTTTAAAAGTTTATACCAATATTATCCCCGATGCGCAGCAGACTCTTTATAATATTTATCATTCTGGT 
GATTATGTTTACTATCCAGACCAAGATTTCCAAGTTGCTTCAACGATTGTTGATGTGACAAATGGTCATGTTATTGCTCAGCTTGGCGGACGTAAT 
CAAGATGAAAATGTTTCATTTGGGACTAACCAAGCTGTTTTAACTGATCGTGACTGGGGTTCTACCATGAAGCCAATCACAGCCTATGCTCCTGCT 
ATTGAATCTGGTGTTTATACTTCTACTGCTCAGTCGACTAATGACTCAGTCTATTATTGGCCTGGAACCACTACCCAATTGTTTAACTGGGACCTT 
AGATATAACGGATGGATGACAATCCAAGCTGCTATTATGCTATCGCGAAATGTCCCAGCAGTCCGAGCACTGGAAGCCGCAGGACTTGACTATGCT 
CGATCTTTCTTAAGCAGTTTAGGTATTAACTATCCCGAAATGCACTACTCAAACGCTATCTCAAGTAATAACAGTAGCTCAGATAAAAAATATGGT 
GCAAGTAGTGAAAAAATGGCCGCTGCATACGCTGCTTTTGCAAATGGTGGTATTTATCATAAACCAAGGTATGTCAATAAAGTGGAATTTAGTGAT 
• GGTACAAGTAAAACTTTTGATGAAAAAGGAAAACGTGCCATGAAAGAAACCACGGCCTATATGATGACAGATATGTTAAAAACTGTTCTCACTTAT 
GGTACAGGTACTGCTGCTGCCATTCCTGGTGTTGCGCAAGCTGGTAAAACAGGGACTTCTAACTACACTGATGAGGAACTAGCTAAAATTGGTGAA 
AAATACGGCCTTTATCCAGATTATGTTGGTACATTAGCGCCAGACGAAAACTTTGTTGGCTTTACTAAGCGCTACGCCATGGCTGTTTGGACAGGT 
TACAAAAACCGCTTGACCCCAGTATACGGATCAAGTCTAGAGATTGCATCTGACGTTTATCGTAGCATGATGACTTACTTAACAAATGGTTACAGT 
GAAGATTGGACGATGCCAAATGGTCTTTATCGCAGTGGTGGATTCCTCTACTTAAGCGGAACCTATGCGAGCAACACCGACTATACTAATTCGGTT 
TACAACAATCTT.TACAGCAATAACACGACAACAGCTTCTAGCCAAACGACTTCAGATGATACTAGTAGTAGCAATGATACAAGTAATTCAACCAAT 
ACAGACAACAATGGCAGTCATCCATCTACCGATGATAAAAAGACAACTCAT 

SEQ ID 2950 

VITIKNPKILKWLKYVLSAILSLIILVIIIGGLLFTFYISSAPKLSEAQLKSTNSSLVYDGNNNLIADLGSEKRENVTADSIPINLVNAITSIEDK 
RFFNHRGVDLYRIFGAAFHNLTSQTTQGGSTLDQQLIKLAYFSTNESDQTLKRKAQEVWLALQMERKYTKQEILTFYINKVYMGNGNYGMLTAAKS 
YYGKDLKDLSYAQLALLAGIPQAPSQYDPYLHPEAAQNRRNWLQQMYMEKHLTKAEYETAIATPVAEGLQSLQQRSTYPKYMDNYLKQVIEEVKK 
ETNKDIFTAGLKVYTNIIPDAQQTLYNIYHSGDYVYYPDQDFQVASTIVDVTNGHVIAQLGGRNQDENVSFGTNQAVLTDRDWGSTMKPITAYAPA 
IESGVYTSTAQSTNDSVYYWPGTTTQLFNWDLRYNGWMTIQAAIMLSRNVPAVRALEAAGLDYARSFLSSLGINYPEMHYSNAISSNNSSSDKKYG 
ASSEKMAAAYAAFANGGIYHKPRYVNKVEFSDGTSKTFDEKGKRAMKETTAYMMTDMLKTVLTYGTGTAAAIPGVAQAGKTGTSNYTDEELAKIGE 
KYGLYPDYVGTLAPDENFVGFTKRYAMAVWTGYKNRLTPVYGSSLEIASDVYRSMMTYLTNGYSEDWTMPNGLYRSGGFLYLSGTYASNTDYTNSV 
YNNLYSNNTTTASSQTTSDDTSSSNDTSNSTNTDNNGSHPSTDDKKTTH 

SEQ ID 2951 

ATGGTTAACITATCCACATCAGCTTATTCGGAAAACAACAGTTACAAAATCAAAGAAAAAGAAAATCGATTTTGCCAACCGTGGTATGTCATTTGAA 
GCTGCTATCAATGCAACCAATGACTACTATTTGTCTCACGAATTAGCTGTCATTCATAAGAAACCAACGCCAGTACAAATCGTCAAGGTAGATTAT 
CCTAAACGTAGTCGTGCTAAGATTGTAGAAGCTTATTTTAGACAAGCTTCTACTACTGATTATTCTGGTGTTTACAAAGGTTACTATATTGACTTT 
GAAGCCAAAGAAACCCGGCAGAAAACTGCTATGCCTATGAAAAATTTTCATGCTCACCAAATAGAGCACATGGCAAATGTATTACAGCAAAAAGGG 
ATTTGCTTTGTCTTGCTTCATTTTTCCACACTTAAGGAAACCTATCTACTCCCTGCTAATGAGTTAATTTCATTTTATCAGATTGATAAAGGCAAT 
AAATCAATGCCTATTGATTATATCAGAAAAAATGGATTTTTCGTAAAGGAGAGTGCCTTTCCTCAAGTCCCTTACTTAGATATTATTGAAGAAAAA 
TTATTAGGCGGTGATTACAAT 

SEQ ID 2952 

MVNYPHQLIRKTTVTKSKKKKIDFANRGMSFEAAINATNDYYLSHELAVIHKKPTPVQIVKVDYPKRSRAKIVEAYFRQASTTDYSGVYKGYYIDF 
EAKETRQKTAMPMKNFHAHQIEHMANVLQQKGICFVLLHFSTLKETYLLPANELISFYQIDKGNKSMPIDYIRKNGFFVKESAFPQVPYLDIIEEK 
LLGGDYN . 

SEQ ID 2953 

. ATGGTTAATTATCCTCATAATCTTATTCGACAAAAAGTAAGTTCCGTTCAAAAGCAAAATAAGGTGGACTTCGCCAATAGAGGTATGTCCTTTGAA 
GCTGCTATCAACGCGACAAATGATTATTATTTATCTCGTCAAATAGCTGTCATTCACAAAAAACCTACTCCTGTCCAAATTGTCAAAGTGGATTAC 
CCTAAACGCAGTCGGGCAAAAATCGTTGAAGCGTACTTTAGACAAGCTTCAACGACTGACTATTGCGGCGTTTATAAAGGACATTATGTTGATTTT 
GAAGCAAAAGAAACCAGGCAAAAAACAGCTATGCCCATGAAAAATTTCCATTTACATCAGATTGAACATATGGCTTGCGTTTTACATCAAAAAGGA 
ATCTGCTTTGTCCTTCTTCACTTTTCCACACTGAAGGAGACTTACTACCTACCTGCTCAAGCCTTGATrrCArrTrATCAGATAGATAATGGCAGT 
AAATCGATGCCCATTGATTATATCAGAAAAAATGGCTTTAAGGTAGCATTTGGAGCCTTTCCACAAGTCCCTTATTTAAACATAATTGAACAAAAT 
TTTTTAGGCGGTGATTACAAT 

SEQ ID 2954 

MVNYPHNLIRQKVSSVQKQNKVDFAHRGMSFEAAINATNDYYLSRQIAVIHKKPTPVQIVKVDYPKRSRAKIVEAYFRQASTTDYCGVYKGHYVDF 
EAKETRQKTAMPMKNFHLHQIEHMACVLHQKGICFVLLHFSTLKETYYLPAQALISFYQIDNGSKSMPIDYIRKNGFKVAFGAFPQVPYLNIIEQN 
FLGGDYN 

SEQ ID 2955 

ATGAAGTCAACTATTCTTGTAACAGGTTACAAAAATTTTGAATTAGGGATTTTCCAGGATAAGGATCCTCGGATTACTATTATAAAAAAGGCTATT 
GATAAGGATTTTAGACGCTTCTTGGAAAATGGAGCAGACTGGTTTATTTTTATGGGAAATTTAGGGTTTGAGTACTGGGCTTTGGAAGTTGCTCTT 
GATTTACAAAAAGAATATGATTTTCAAATTGCGACAATTTTTACCTTTGAGAACCATGGCCAAAATTGGAATGAGGCTAATAAAGCTAAGTTGGCA 
CTCTTTAAGCAAGTTGACTTTGTTAAATATACTTTCCCAAGCTATGAAAACCCGGGTCAATTTAAACAATACAATCATTTTCTCATTAACAACACA 
CAAGGTGCATATCTTTTTTATGATTCTGAAAATGAAACTAATTTAAAATTTTTGCTAGAAATGATGGAGAAAAAGGAAGCTTATGATATTTCTTTC 
CTAACTTTTGATCGCTTAAATGAAATATATGAGGAA 

SEQ ID 2956 

MKSTILVTGYKNFELGIFQDKDPRITIIKKAIDKDFRRFLENGADWFIFMGNLGFEYWALEVALDLQKEYDFQIATIFTFENHGQNWNEANKAKLA 
LFKQVDFVKYTFPSYENPGQFKQYNHFLINNTQGAYLFYDSENETNLKFLLEMMEKKEAYDISFLTFDRLNEIYEE 

SEQ ID 2957 

ATGACTGCGATTCTAATTACAGGTTACCGAAGCTTTGAAATAGGGATTTTTGACCATAAAGACCCACGAGTTTCAATTATTAAACAGGCTATTCGT 
AAAGATTTAATAGGTTATTTGGAAAATGGTGTGGATTGGTTTATCTTTACAGGGAACTTGGGTTTTGAACAATGGGCTTTGGAAGTAGCTAATGAG 
CTAAAAGAGGAGTATCCCTTGCAGATAGCTACTATATTCTTGTTTGAAACGCATGGAGATAGGTGGAATGAAAAAAATAAAGAAGTTTTAAGTCAG 
TTTAGGGCTGTTGACTTTGTAAAATATTACTTTCCAAATTACGAACAACCGACGCAATTTAGTCAATATTATCAGTTTTTATTAGAAAAGACAGAA 
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GGGGCTTATGTTTTTTATGACACAGAAAACGAGACCAACTTAAAATATTTTCTCAAGAAAGCAAAAGATATGCCGCATTATCAGTTGCTATTGCTA 
ACCTTTGATCGGCTAAATGATATGTCACAAAGC 

SEQ ID 2958 

MTAILITGYRSFEIGIFDHKDPRVSIIKQAIRKDLIGYLENGVDWFIFTGNLGFEQWALEVANELKEEYPLQIATIFLFETHGDRWNEKNKEVLSQ 
FRAVDFVKYYFPNYEQPTQFSQYYQFBLEKTEGAYVFYDTENETNLKYFLKKAKDMPHYQLLLLTFDRLNDMSQS 

SEQ ID 2959 

ATGGAAAAATCAAGCGTAAAACGTTCTCATATCCGAAAAAACGATCATTCCTCATATATTTCATTTAAGCGATCAAAAGTTAGGAAAGAAATATCA 

SEQ ID 2960 ■ ■ 

MEKSSVKRSHIRKNDHSSYISFKRSKVRKEIS 

SEQ ID 2961 

TTGACTGGTTTGGAGAATAGAATGGCAAGTATTATTTATAGCCCAAAAGATATTTTTGAGCAAGATTTTAAAGTTAGTATGCGGGGATATGACAAG 
AAAGAAGTCGATGTATTTCTGGATGATGTCATCAAAGATTACGAAAATTATCTTGAGCAAATTGAGAAGCTCCAAATGGAAAATAGACGTCTACAA 
CAAGCTTTAGACAAAAAAGAAAGCGAAGCTTCAAATGTAAGAAATTCAGGGACAGCTATGTATAATCAAAAACCGATTGCCCAATCTGCAACCAAT 
TTTGATATTTTAAAACGCArTAGCCGCCTTGAGAAAGAAGTTTTTGGAAGACAAATTAGAGAA 

SEQ ID 2962 

MTGLENRMASIIYSPKDIFEQDFKVSMRGYDKKEVDVFLDDVIKDYEHYLEQIEKLQMENRRLQQALDKKESEASNVRNSGTAMYNQKPIAQSATN 
FDILKRISRLEKEVFGRQIRE 

SEQ ID 2963 

ATGACAAGTATTATTTATAGTCCTAAAGATATTTTTGAGCAAGAATTTAAGACTAGTATGCGAGGGTTTGATAAGAAAGAAGTTGATGAATTTCTT 
GATAATGTAATTAAAGATTATGAAAATTTCAATGCTCAAATTGAAGCTTTAAAAGCTGAGAATGAAGCCTTAAAAAAGGCGAAGTTTCAAGCTAGA 
AATACAGTTTCAGCGACTGTTCAACAACCAGTACCGCAACCGACTCGTGTTGCTCAATCAGCTACTAATTTTGACATCTTGAAACGTATTAGTAAA 
TTGGAAAAAGAGGTTTTTGGTAAACAAATTATTGAG 

SEQ ID 2964 

MTSIIYSPKDIFEQEFKTSMRGFDKKEVDEFLDNVIKDYENFNAQIEALKAENEALKKAKFQARNTVSATVQQPVPQPTRVAQSATNFDILKRISK 
LEKEVFGKQI I E 

SEQ ID 2965 

ATGAAAGAATCATTCAAATTAATAGCAACTGCTGCTGCTGGTTTAGAAGCCATTGTTGGTAGAGAAATCAGAAACCTAGGAATTGACTGCCAAGTT 
GAGAACGGTAGAGTCCGTTTCCACGGAGATATCAAAACAATCATTGAAACGAACCTATGGCTACGAGCTGCCGATCGTATAAAGATTATTGTAGGA 
GAGTTTCCAGCACCTACTTTTGAGGAACTTTTTCAGGGTGTATATGGCCTTGACTGGGAAAATTATTTACCGTTAGGGGCAAAATTTCCTATTGCT 
AAAGCAAAGTGTGTCAAGTCAAAATTGCACAATGAACCTAGTGTACAAGCCATTTCTAAAAAAGCTGTTGCTAAGAAACTTCAAAAAGTCTTTCAC 
CGTCCTGAAGGAGTTCCCTTACAAGAAAATGGAGCTGAATTTAAAATAGAAGTTTCTATTTTAAAAGATAAAGCGACTGTCATGATTGATACGACT 
GGATCAAGTCTCTTCAAACGTGGCTACCGTGCAGAAAAAGGTGGTGCACCAATTAAAGAAAACATGGCAGCAGCTATTATTCAATTATCTAATTGG 
TTCCCTGATAAGCCATTGATTGATCCAACTTGTGGTTCAGGTACTTTTTGTATTGAAGCTGCTATGATTGGAATGAATATAGCTCCTGGTTTTAAT 
CGTGATTTTGCCTTTGAGGCGTGGCCATGGGTAGATCAAAGTCAAGTACAAAAGGTTCGTGATGAAGCTGAGAGTAAAGCAAACTATGATATTGAT 
TTAGATATTTCAGGTTTTGATTTAGACGGTCGTATGGTAGAAATTGCTAGAAAAAATGCAGAAGAAGCAGGACTTGGAGATGTTATCAAATTGAAA 
CAAATGCGTCTTCAAGATTTAAAAACAGATAAAATTAACGGTGTTATTATCTCCAACCCACCATATGGTGAACGACTCCTGGATGACAAAGCAGTG 
GACATTTTGTATAATGAGATGGGACAAACATTTGCGCCTTTAAAAACTTGGAGCAAGTTTATCCTAACTAGTGACGAAGGATTTGAAAAAAAATAC 
GGCTCACAAGCTGATAAAAAACGTAAGCTTTACAATGGTACTTTAAAAGTTGATTTGTACCAATATTACGGTGAACGTGTGAGACGTCAAGTAAAA 

SEQ ID 2966 

MKESFKLIATAAAGLEAIVGREIRNLGIDCQVENGRVRFHGDIKTIIETNLWLRAADRIKIIVGEFPAPTFEELFQGVYGLDWENYLPLGAKFPIA 
KAKCVKSKLHNEPSVQAISKKAVAKKLQKVFHRPEGVPLQENGAEFKIEVSILKDKATVniDTTGSSLFKRGYRAEKGGAPIKENMAAAIIQLSNW 
FPDKPLIDPTCGSGTFCIEAAMIGMNIAPGFNRDFAFEAWPWVDQSQVQKVRDEAESKANYDIDLDISGFDLDGRMVEIARKNAEEAGLGDVIKLK 
QMRLQDLKTDKINGVIISNPPYGERLLDDKAVDILYNEMGQTFAPLKTWSKFILTSDEGFEKKYGSQADKKRKLYNGTLKVDLYQYYGERVRRQVK 

SEQ ID 2967 

ATGAAAGAAACATTTAGATTAGTCGCAACTGCAGCCGCAGGTTTAGAAGCTGTCGTTGGTAAAGAAGTCAGAGCACTAGGCTTTGATTGTCAGGTT 
GAAAATGGGAAAGTTTATTTTGAAGGTGATGTAGAAGCGATTGTTAAAACAAATCTTTGGTTACGTGCAGCAGATCGTATCAAAATTATCGTAGGA 
CAATTTCCTGCTAGAACCTTTGAAGAATTATTCCAAGGTGTCTTTGCCTTGGATTGGGAAAATTATTTACCGCTAGGAGCTAAATTTCCAATCTCA 
AAAGCCAAATGTGTTAAGTCTAAATTGCATAACGAGCCAAGTGTTCAGGCGATTACCAAAAAGGCCGTTGTTAAGAAACTGCAAAAGCATTTCCAC 
AGGCCAGAAGGAGTTCCTCTTCAAGAAGTTGGGTCAACGTTTAACATTGAGGTATCTATTTTAAAAGACCAAGCCACTATTATGATTGACACGACA 
GGATCTAGCCTATTTAAACGAGGGTATCGCGTTCAAAAAGGTGGAGCACCGATCAAGGAAAATATGGCAGCTGCTATCTTGGCCTTATCTAACTGG 
TTTCCAGATAAACCTCTGGTTGATCCCACCTGTGGATCGGGAACGTTTTGCATCGAGGCAGCCATGATTGGGATGAATATTGCTCCAGGATTTAAC 
CGTTCGTTTGCTTTTGAAGAATGGAGCTGGGTAGATAAAGATATGGTGCAACAAGTTCGTGATGATGCTGAACAAGAAGCTAATTATGAAATCGAA 
TTAGATATTTCTGGCTTTGATATCGATGGCCGCATGATTGAGATTGCTAAAAGTAATGCTGAAGAAGCTGGTTTATCTGATGTGATTACCTTTAAG 
CAAATGCGTCTGCAAGACTTTCGAACAGACAAGGTTAATGGTGTAGTGATATCAAATCCTCCTTATGGAGAACGGTTGCTTGATGACAAAGCGGTT 
GACATCTTGTATAATGAAATGGGACAAACCTTTGCACCATTGAAAACATGGAGCAAATTTATCCTTACAAGTGATGAACTTTTTGAACTAAAATAC 
GGGCAAAAAGCTGATAAAAAACGTAAACTTTATAACGGCACCCTAAAAGTTGATTTGTACCAATTTTATGGGGAAAGGGTAAAGCGACATCTGATA 

SEQ ID 2968 

MKETFRLVATAAAGLEAWGKEVRALGFDCQVENGKVYFEGDVEAIVKTNLWLRAADRIKIIVGQFPARTFEELFQGVFALDWENYLPLGAKFPIS 
KAKCVKSKLHNEPSVQAITKKAWKKLQKHFHRPEGVPLQEVGSTFNIEVSILKDQATIMIDTTGSSLFKRGYRVQKGGAPIKENMAAAILALSNW 
FPDKPLVDPTCGSGTFCIEAAMIGMNIAPGFNRSFAFEEWSWVDKDMVQQVRDDAEQEAKYEIELDISGFDIDGRMIEIAKSNAEEAGLSDVITFK 
QMRLQDFRTDKVNGWISNPPYGERLLDDKAVDILYNEMGQTFAPLKTWSKFILTSDELFELKYGQKADKKRKLYNGTLKVDLYQFYGERVKRHLI 

SEQ ID 2969 

ATGTCAGAAGATCAAAAACACCCATTTTTTGAACCAAAAAAAGAAACTGATGGTCTTGAATTTAAAGATGCTAAAGAAATGACAGTAGAAGAGGCT 
GTTAGAAAAGATTCTGAAATTAAGGCTGGTATTACCGAAGAAGATAGTATTCTTGATAAATACATCAAACAACATCGTGATGAAGTAGCTTCACAA 
AAGTTTGAGACAAAATCAAGCGATTTTGCAAACCTTGATACGGCATCTTTAGATGATTTTATCAAGAAACAGCGCGAAGAATTATCAGCGATGTTA 
GCTGCAGAAGAGCTTTCTAAAAAGTTGGATAATTCAGTCTCTCAAGAACAAGATACAGAAGCTAATGCTGTCTCACCTAAAGAAGAATCTTCACAA 
GAACAAGAAAATAGTGTAACCCCAGTTCCTCCTCTGAATACGGAAGCAGAACCAACTGCAACAGAACCAGATTCGACTATTGCTGATTCAGAGGAG 
TATAAATCCTCTTCTAAGAAGCGTGGAGGTATCGTAGGAACATTGATTGCTCTTATTTTACTTCTAATAGTAGCAATCTTTGGTTACAACTATTTC 
AAGAATAATAATTCGACAAATTCTCAAACTGCAACAAGTCAAAGTTCTAGTTCTAAGGCTACGACGACTTCATCAGAAGAAGATAAAAAAGCTAGT 
CAGAACTTAGATAATTTCAACAAATCTTATGCTAACTTTTTTGTTGATGATAAGAAAACCCAACTCAAAAATAGCGAATTTGATAAATTGTCAGAA 
TTAGAAAAGAAAGTTGATGCTTTAAAAGGAACTAAATACTACGGTAAAGTAAAAGTTAAATTTGATAGTCTAAAACGTCAAATTGATGCTGTTAAA 
GCTGTTAACGACAAGTTTAAGTCGCCTGCTGTAGTTGATGGTAAGAAGAGTGAAAAATTAGAGGTAAAAGATGGAGCGAATTTTGACTCTTTAGAT 
AGTAAAACTCTTAATACTGGTAATGCTAGTCTAGATAGTTTACTTCACTCCATCGTTTCAACTGGTCGTAATCAGGTAAAACAATCCGAAGAACAG 
GCTTCGTCTAATAAGGTTTCAGACACTCAAATAACTGAACAACCAAACGTAACTAACGGTCAATCTTCCTCATCAGCTGCTACAATAAATAATCAG 
GCAGCTGGCACTGCATCAGGTAATTTGGAACGTAACCGTAGTCGAGTACCGTATAATAATGCTGCTATTGCGGATACAGGAAATCCTGCCTGGATA 
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TTTAACCCAGGAGTATTAGAGAAAATCGTGGCCACTTCACAGGCGCGAGGCTATTTCTCTGGAAATAACTATATTCTTGAACCTGTAAATATTATC 
AATGGTAATGGTTATTACAATATGTTTAAATTAGATGGCACTTATTTGTTCTCTATCAATGCCAAGACAGGTTACTTTGTAGGTAACGCTCCTGGA 
AGAGCTGATAGTTTAGATTAT 

SEQ ID 2970 

MSEDQKHPFFEPKKETDGLEFKDAKEMTVEEAVRKDSEIKAGITKEDSILDKYIKQHRDEVASQKFETKSSDPANLDTASLDDFIKKQREELSAML 
AAEELSKKLDNSVSQEQDTEANAVSPKEESSQEQENSVTPVPPLNTEAEPTATEPDSTIADSEEYKSSSKKRGGIVGTLIALILLLIVAIFGYNYF 
KNNNSTNSQTATSQSSSSKATTTSSEEDKKASQNLDNFNKSYANFFVDDKKTQLKNSEFDKLSELEKKVDALKGTKYYGKVKVKFDSLKRQIDAVK 
AWDKFKSPAWDGKKSEKLEVKDGANFDSLDSKTLNTGNASLDSLLHSIVSTGRNQVKQSEEQASSNKVSDTQITEQPNVTNGQSSSSAATINNQ 
AAGTASGNLERNRSRVPYNNAAIADTGNPAWIFNPGVLEKIVATSQARGYFSGNNYILEPVNIINGNGYYNMFKLDGTYLFSINAKTGYFVGNAPG 
RADSLDY 

SEQ ID 2971 

GTGTCAGAAGAAAGCAAAGAAGTCGAAGTAACAAAAGAATCGCAAACATTGGGGCTTAATGAAGCCAAGTCAATGACAATTGGTGAAGCTGTACGC 
AAACAGTCAGAGATAAAAGCAGGTGTTACTAAGGATGATAGTATTTTAGATAAGTACATTAAGCAACACCGTGACGAAGTTTCTTCTCAAAAGTTT 
GATGCTAAGTATACAGAGCTTGATACAGCTAGTTTAGATAACTTTATCAAAAAACAAAGAGAAGCATTGAGTAAAGCCGGTCTTGTTGATGACGAA 
CCTGTGTCTGCGGAGTCTGCTGAGCAAGATAGCACTTTGGTTGAAGAAGTAGCTGAAGACTTAGCTCCAATGGAGACTACTGCGGTGGTAACTGGG 
ATTCCGGTGGAAGCGACAGTCCCTGTGTTAGATCTAGATCCATCAGAGAGGGTCATTCCAGAACCACAGATGACCAAGGAAGAACCAAAAAGAGAT 
CAGTTTCTTTCTGAAGATAGCCACCATCCAGCCAAACAAAACACGAAAAAAGGTTGGTTAATAGCTTTATTTCTGCTATTATTGGCCATTCTTGCA 
GTTGTATTTGGTTGGAACCATTTCTTGAGACAAGACAGTGGTAAAACAACTCAAACAGCAAGTAAACAGACAAAGACCTCTTTGCAGACCGACAGT 
GCTAAAAAAGCAACGCGCTTGAAGGCTGCTGCTAAAGCTTTCGAAAAACTATATGGTACTTTTTATACAGATGCCACAAAGAGCAAATTAAAAAAT 
AGTGCCTTTGCTACTTTGCCAGATTTAGAAGCTGCCTTGAAAGCTTTGGAAGGCTCTGCTTACTATGATAAGGCGAAAGCAAAAGTCGATTCCCTT 
AAGAAAGCTATTGCTGCTATTACAGCGGTTAACGGTAAATTTGTTTCCGATGTTGTTGTAGATGGTGAAAAGGTTTCGGCTGAAGTCAAGGCTGAT 
GCTAATTTTGATGATTTATCAAGTGCAACCTTGACAATAGGAAATGCAAATCTTGATGCTGTCTTGCAGGCAAGCATCACAGAAGGTCGTCAGCAA 
CTAGCCAGCAAGGCTGAGGCCGCTAAAGCAGCTAATGAGCAAGCAGTCCAGGATCAAGCAGCTCAAGGACAAAGTACATCAGTAGCACCATCTGGC 
TATGGCTTGACAAGTTATGATCCTGCAAGCTTACAACGGCATTTATCACGTGTACCTTACAATCAAGATGTTATTGCTGACAGAGCTAACCCATCT 
TGGGCATTTAATCCAGGAGTTCTTGAAAAAATTGTAGCAACCTCACAAGCTAGAGGTTATATTTCAGGCAACCAATATATTTTAGAGCCGGTTAAT 
ATTATTAATGGCAATGGTTACTATAATATGTTTAAGCCTGATGGCACTTATCTGTTCTCTATTAATTGTAAGACGGGTTATTTTGTAGGAAATGGC 
AAAGGTTATGCTGATGCTTTAGATTAC 

SEQ ID 2972 

VSEESKEVEVTKESQTLGLNEAKSMTIGEAVRKQSEIKAGVTKDDSILDKYIKQHRDEVSSQKFDAKYTELDTASLDNFIKKQREALSKAGLVDDE 
PVSAESAEQDSTLVEEVAEDLAPMETTAWTGIPVEATVPVLDLDPSERVIPEPQMTKEEPKRDQFLSEDSHHPAKQNTKKGWLIALFLLLLAILA 
WFGWNHFLRQDSGKTTQTASKQTKTSLQTDSAKKATRLKAAAKAFEKLYGTFYTDATKSKLKNSAFATLPDLEAALKALEGSAYYDKAKAKVDSL 
KKAIAAITAVNGKFVSDVWDGEKVSAEVKADANFDDLSSATLTIGNANLDAVLQASITEGRQQLASKAEAAKAANEQAVQDQAAQGQSTSVAPSG 
YaLTSYDPASLQRHLSRVPYNQDVIADRANPSWAFNPGVLEKIVATSOaRGYISGNQYILEPVNIINGNGYYNMFKPDGryLFSINCKTGyFVGNG 
KGYADALDY 

SEQ ID 2973 

ATGACAAAAGAAGTTGTCGTAGAGAGTTTTGAATTAGATCACACCATCGTTAAAGCACCCTACGTTCGTTTAATTTCAGAAGAAGTTGGACCGGTC 
GGAGACATCATTACTAACTTTGATATCCGCCTTATTCAGCCTAATGAAAATGCTATTGATACTGCTGGTTTACATACTATCGAGCACCTTCTGGCG 
AAGTTAATCCGCCAACGAATTAATGGTTTGATTGATTGTTCTCCTTTTGGTTGTAGAACTGGTTTTCACATGATTATGTGGGGAAAACAGGATGCT 
ACTGAAATTGCTAAAGTC^TCAAATCTAGTCTAGAGGCTATTGCTGGTGGGGTCACTTGGGAAGACGTTCCTGGAACAACCATTGAATCTTGTGGA 
AATTATAAAGACCACAGTCTCCACTCTGCTCAAGAATGGGCGAAATTAATTCTTTCCCAAGGGATTTCTGACAATGCTTTTGAGCGCCACATTGTC 

SEQ ID 2974 

MTKEWVESFELDHTIVKAPYVRLISEEVGPVGDIITNFDIRLIQPNENAIDTAGLHTIEHLLAKLIRQRINGLIDCSPFGCRTGFHMIMWGKQDA 
TEIAKVIKSSLEAIAGGVTWEDVPGTTIESCGNYKDHSLHSAQEWAKLILSQGISDNAFERHIV 

SEQ ID 2975 

ATGACAAAAGAAGTTATCGTCGAAAGTTTTGAGCTAGATCATACTATTGTAAAGGCCCCTTATGTTCGTCTTATTTCTGAAGAATTTGGACCCAAG 
GGCGATCGTATTACAAATTTTGATGTTCGCCTAGTGCAGCCTAACCAAAArrCTATTGAAACAGCCGGTTTGCATACCArrGAACACrTACTTGCC 
AAGCTCATCCGCCAACGCATTGATGGGATGATTGATTGCTCTCCTTTTGGCTGTCGAACAGGTTTTCACCTTATCATGTGGGGAAAACACAGTTCT 
ACTGATATTGCCAAGGTGATTAAATCCAGCCTAGAAGAAATTGCAACTGGGATTACTTGGGAAGATGTTCCTGGAACAACTCTTGAATCCTGTGGG 
AACTATAAGGATCATAGCCTCTTTGCCGCCAAAGAATGGGCTCAATTGATTATTGATCAAGGGATTTCAGACGATCCTTTTAGTCGCCATGTCATC 

SEQ ID 2976 

MTKEVIVESFELDHTIVKAPYVRLISEEFGPKGDRITNFDVRLVQPNQNSIETAGLHTIEHLLAKLIRQRIDGMIDCSPFGCRTGFHLIMWGKHSS 
TDIAKVIKSSLEEIATGITWEDVPGTTLESCGNYKDHSLFAAKEWAQLIIDQGISDDPFSRHVI 

SEQ ID 2977 

ATGTTTAATATTATATTAGCAATGGTTTGTGCACTCATTGGTTTGATTATTGGTTATGTGGCTATTTCAATGAAAATGAAATCATCAAAAGAAGCT 
GCAGAACTAACTCTTTTAAATGCAGAACAAGATGCCGTTGATTTACGTGGTAAAGCAGAAATTGAAGCAGAACACATCCGTAAAGCAGCGGAACGT 
GAAAGTAAAGCTCACCAAAAAGAATTACTTTTAGAAGCAAAAGAAGAGGCTAGAAAATATCGTGAAGAGATCGAAAAGGAATTTAAATCTGATAGA 
CAAGAGTTGAAACAGATGGAGGCACGTTTAACAGATCGTGCATCATCTCTTGATCGTAAAGATGAAAATCTATCTAACAAAGAAAAAATGTTAGAT 
AGCAAAGAACAAAGTCTAACCGATAAATCTAGACATATTAATGAGCGCGAACAGGAAATTGCTACTTTAGAAACAAAAAAAGTAGAAGAATTGTCA 
CGCATCGCAGAGCTTAGTCAAGAAGAAGCTAAAGATATCATTTTAGCTGATACCGAAAAAGATTTAGCTCATGATATTGCGACACGTATTAAAGAA 
GCAGAACGTGAAGTAAAAGATCGATCAAACAAGATAGCAAAAGACTTGCTAGCCCAAGCTATGCAACGTTTAGCTGGTGAATATGTTACTGAACAA 
ACAATTACAACTGTTCATCTCCCTGATGATAATATGAAGGGACGTATCATTGGTCGTGAAGGACGTAATATTCGTACTCTGGAAAGTTTGACAGGT 
ATTGATGTTATCATAGATGATACGCCAGAAGTCGTTGTCTTATCAGGTTTCGACCCCATTCGTCGTGAAATTGCTCGTATGACTTTAGAATCTTTG 
ATTCAAGATGGACGTATCCATCCAGCTCGTATTGAAGAGTTGGTTGAAAAAAATCGTTTGGAAATGGATCAACGTATCCGTGAGTATGGTGAGGCA 
GCAGCTTATGAGATTGGTGCACCAAATCTGCATCCTGATTTGATAAAAATTATGGGACGTTTGCAGTTCCGTACATCATATGGTCAAAATGTACTT 
CGTCATTCAGTTGAAGTTGGTAAACTTGCAGGTATTTTGGCTGGAGAACTAGGAGAAAATGTTGATTTAGCTCGTCGGGCTGGATTCCTCCATGAT 
ATGGGGAAAGCTATTGATCGCGAAGTTGAAGGCAGTCACGTTGAAATTGGTATGGAATTTGCTCGTAAGTACAAAGAGCATCCGATTGTTGTTAAT 
ACTATTGCAAGCCACCATGGTGATGTAGAACCTGACAGCGTTATTGCAGTAATTGTTGCTGCTGCAGACGCCCTTAGTTCAGCACGACCAGGTGCG 
CGTAATGAGTCAATGGAAAATTATATCAAACGTCTGCGTGATTTAGAAGAAATTGCTAATGGCTTTGAGGGAGTGCAAAATGCCTTTGCACTTCAA 
GCCGGACGTGAAATTCGTATCATGGTACAACCTGGTAAAGTTTCTGATGATCAAGTAGTTATTATGTCGCATAAGGTACGTGAAAAAATCGAACAA 
AACTTGGATTATCCAGGTAATATTAAGGTAACAGTTATTCGTGAAATGCGAGCTGTTGATTTTGCAAAA 

SEQ ID 2978 

MFNIILAMVCALIGLIIGYVAISMKMKSSKEAAELTLLNAEQDAVDLRGKAEIEAEHIRKAAERESKAHQKELLLEAKEEARKYREEIEKEFKSDR 
QELKQMEARLTDRASSLDRKDENLSNKEKMLDSKEQSLTDKSRHINEREQEIATLETKKVEELSRIAELSQEEAKDIILADTEKDLAHDIATRIKE 
AEREVKDRSNKIAKDLLAQAMQRLAGEYVTEQTITTVHIiPDDNMKGRIIGREGRNIRTLESLTGIDVIIDDTPEVWIiSGFDPIRREIARMTLESL 
IQDGRIHPARIEELVEKNRLEMDQRIREYGEAAAYEIGAPNLHPDLIKIMGRLQFRTSYGQNVLRHSVEVGKLAGIIiAGELGENVDLARRAGFLHD 
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MGKAIDREVEGSHVEIGMEFARKYKEHPIVWTIASHHGDVEPDSVIAVIVAAADALSSARPGARNESMENYIKRLRDLEEIANC3FEGVQNAFALQ 
AGREIRIMVQPGKVSDDQWIMSHKVREKIEQNLDYPGNIKVTVIREMRAVDFAK 

SEQ ID 2979 

ATGGTTAATATTATTTTATTAATTGTTTCTGCCCTCATTGGTTTAATATTAGGTTATGCACTTATTTCGATTAGACTCAAGTCTGCGAAGGAAGCT 
GCAGAGTTGACTCTTTTAAACGCrGAACAaGAAGCTGTrGATATTCGTGGCAAAGCAGAAGTAGATGCTGAACACATCAAAAAAACAGCTAAACGT 
GAAAGTAAAGCAAATCGTAAAGAATTACTTTTAGAAGCAAAAGAAGAGGCAAGAAAATATCGTGAAGAGATTGAACAAGAATTTAAGTCTGAAAGA 
CAAGAGCTTAAACAACTCGAGACACGCTTAGCGGAGCGCTCCTTAACTCTTGACCGTAAAGATGAAAACCTATCAAGTAAAGAAAAGGTACTAGAr 
AGTAAAGAACAAAGTCTGACCGATAAATCTAAACACATTGATGAGCGGCAACTTCAAGTGGAAAAACTTGAAGAGGAGAAAAAAGCAGAACTGGAA 
AAAGTTGCTGCGATGACGATTGCAGAAGCGCGTGAAGTGATTTTAATGGAGACGGAAAACAAACTGACCCATGAAATTGCGACGCGCATTCGAGAT 
GCCGAACGTGACATCAAGGACCGAACAGTTAAAACAGCCAAGGACTTGTTAGCGCAAGCCATGCAACGCCTTGCTGGTGAGTATGTGACTGAACAA 
ACTATTACCAGTGTCCATCTCCCAGACGACAACATGAAGGGCCGAATTATTGGACGTGAAGGCCGTAATATTCGTACTTTAGAGAGCTTGACTGGC 
ATTGACGTTATTATTGACGATACTCCTGAAGTTGTTATCTTATCAGGATTTGATCCTATTCGACGTGAAATTGCTCGTATGACCTTGGAATCTCTG 
ATTGCTGATGGTCGCATCCATCCAGCTCGTATCGAGGAATTGGTTGAGAAAAATCGTCTTGAAATGGATAATCGTATTCGTGAGTACGGTGAAGCT 
GCAGCCTATGAGATTGGTGCACCAAACCTTCATCCTGATTTGATTAAAATCATGGGACGCCTGCAATTeCGTACCTCGTTTGGTCAAAATGTCCTA 
CGTCACTCTGTTGAGGTTGGTAAGTTAGCTGGTATTTTAGCTGGTGAGTTAGGTGAAAATGTTGCTCTTGCCCGCCGTGCTGGTTTCTTGCATGAT 
ATGGGTAAAGCTATTGACCGTGAGGTTGAAGGCAGTCACGTTGAGATTGGAATGGAATTTGCACGTAAATACAAAGAACATCCAGTTGTTGTCAAC 
ACTATTGCTAGCCACCACGGAGATGTGGAGCCAGATTCTGTGATCGCTGTGCTAGTAGCTGCAGCAGACGCTCTCAGTTCGGCTCGTCCAGGCGCT 
CGTAATGAGTCAATGGAGAATTACATCAAGCGTCTTCGTGATTTAGAAGAAATCGCGACAAGTTTTGATGGGGTACAAAATAGTTTTGCTCTACAA 
GCTGGACGTGAGATTCGTATTATGGTTCAACCTGAAAAAATTTCAGATGATCAGGTTGTCATTTTGTCGCATAAAGTAAGAGAAAAAATTGAAAAC 
AATCTAGATTACCCAGGAAATATTAAAGTAACTGTTATTCGTGAGATGAGAGCGGTTGATTATGCCAAG 

SEQ ID 2980 

MVNIILLIVSALIGLILGYALISIRLKSAKEAAELTLLNAEQEAVDIRGKAEVDAEHIKKTAKRESKANRKELLLEAKEEARKYREEIEQEFKSER 
QELKQLETRLAERSLTLDRKDENLSSKEKVLDSKEQSLTDKSKHIDERQLQVEKLEEEKKAELEKVAAMTIAEAREVILMETENKLTHEIATRIRD 
AERDIKDRTVKTAKDLLAQAMQRLAGEYVTEQTITSVHLPDDNMKGRIIGREGRNIRTLESLTGIDVIIDDTPEWILSGFDPIRREIARMTLESL 
IADGRIHPARIEELVEKNRLEMDNRIREYGEAAAYEIGAPNLHPDLIKIMGRLQFRTSFGQNVLRHSVEVGKLAGILAGELGENVALARRAGFLHD 
MGKAIDREVEGSHVEIGMEFARKYKEHPVWNTIASHHGDVEPDSVIAVLVAAADALSSARPGARNESMENYIKRLRDLEEIATSFDGVQNSFALQ 
AGREIRIMVQPEKISDDQWILSHKVREKIENNLDYPGNIKVTVIREMRAVDYAK 

SEQ ID 2981 

GTGGAAGTATCCATTCCGGAAGTAGGTTCATCTAAAAATAGTAATTGGGGCTTACCAACCAAAGTTAAAACAAAAGCTAAAAGTCGTTTTTGCCCT 
CCAGATAAAGTCTCTGTAAATTGTTGCAAGTGCGTATCACTCCACTGTAGA 

SEQ ID 2982 

MEVSIPEVGSSKNSNWGLPTKVKTKAKSRFCPPDKVSVNCCKCVSLHCR 

SEQ ID 2983 

ATGATTATAGTAAAGGAGAACCAAATGGCAAAAGATATAATTAAGGTTGATCATATATTTAAAAGCATCGGGCAAAAAACGATTTTAGAAGATATA 
TCATTTAGTATAGCTTCTAACCAATGTGTAGCATTGATTGGACCTAATGGTGCAGGGAAAACAACTCTGATGTCAACTTTGTTAGGTGATATTAGT 
ATTTCTTCAGGATCATTGACGATTTTTAATCTGCCTGCACACCACAATAGGTTAAAATATAAGGTGGCCATCTTACCACAAGAAAATGTATTGCCC 
TCAAAGTTTACAGTGAGAGAACTCATTGATTTCCAAAGGTGTTTATTTCCAGAAGTGCTGCCAATGTCTCTGATTTTAGACTATCTACAGTGGAGT 
GATACGCACTTGCAACAATTTACAGAGACTTTATCTGGAGGGCAAAAACGACTTTTAGCTTTTGTTTTAACTTTGGTTGGTAAGCCCCAATTACTA 
TTTTTAGATGAACCTACTTCCGGAATGGATACTTCCACACGTCAACGATTTTGGGAGCTGATTGCGACACTAAAAAAAGAAGGTGTCACAATTGTC 
TATTCTAGTCATTATATCGAAGAGGTAGAACATACAGCTGATAGGATTTTAGTACTTCATAAAGGAAAGTTATTACGCGATACAACCCCCCTTTGC 
CATGAAGCAAGAAAAAACCGAAAAGTTATTCACCGTTCCGCT 

SEQ ID 2984 

MIIVKENQMAKDIIKVDHIFKSIGQKTILEDISFSIASNQCVALIGPNGAGKTTLMSTLLGDISISSGSLTIFNLPAHHNRLKYKVAILPQENVLP 
SKFTVRELIDFQRCLFPEVLPMSLILDYLQWSDTHLQQFTETLSGGQKRLLAFVLTLVGKPQLLFLDEPTSGMDTSTRQRFWELIATLKKEGVTIV 
YSSHYIEEVEHTADRILVLHKGKLLRDTTPLCHEARKNRKVIHRSA 

SEQ ID 2985 

TTGATTACAGAGTGTGAAGCCAAGAGTGATAGTATAAGGTTTGTTACTGGGGAGGCTGAAGCTGTATGGAAAATACTGGCAGATAATGGTTGTCCT 
ATTGAAGCTATTGAGATGACCAATAGAACTTTGTTAAATCGTATTTTTGAGACTACTAAGGAGGTAAAACATGAGAATCTT 

SEQ ID 2986 

MITECEAKSDSITFVTGEAEAVWKILADNGCPIEAIEMTNRTLLNRIFETTKEVKHENL 

SEQ ID 2987 

ATGAGAATCTTTAAAGCATTATTGAAAATGGAATTTCTTTTGACAAAACGTCAACTTGCCAATCTCATTATGGCTATAGGTATGCCAGTGGCTTTT 
TTTCTATTTTTTTCAGGATTTATGGGCGAAGGACTCACTAAAGCCATCGAAGCTATCTACGTTCGTAATTATATGATAACGATGGCAGGATTCTCA 
AGTCTTAGCTTTGCTTTTTTTACTTTTCCATTTTCTATGAAAGATGATCAACTCTCAAACCGAATGCAATTATTAAGACACTCACCAGTACCAATG 
TGGCAATATTATCTAGCAAAAATTATTCGTATTTTATTTTACTATTGCCTAGCAATAACTGTTGTTTTCCTAACTGGGCATATTTTAAGGCAAGTT 
AGTATGCCAATAGAACAATGGATGCAGAGCTTTTTATTGCTATTAGGAGGAGCAACATGTTTTATTCCTTTTGGATTGCTCGTCTCCTACTTTAAA 
AATACTGAACTAATGTCAATGGTAGCCAATATTTGTTATATGTCATTAGCTGTTCTTGGTGGCATGTGGATGCCAATTACAATGTTCCCAAAATGG 
TTGCAAGCTTTATCAAAGTTAACCCCTACTTACCATTTGACTCAAGTTATCCTTAGTCCGTTTGCTAATAGTTTTGCTGGTTTTTCTCTTATTATT 
CTGATAGGCTATGGTATTATAATGTTAGTTATCGCTTATCTACTATCTCAGAAGAGGCATTCAATT 

SEQ ID 2988 

MRIFKALLKMEFLLTKRQLANLIMAIGMPVAFFLFFSGFMGEGLTKAIEAIYVRNYMITMAGFSSLSFAFFTFPFSMKDDQLSNRMQLLRHSPVPM 
WQYYLAKIIRILFYYCLAITWFLTGHILRQVSMPIEQWMQSFLLLLGGATCFIPFGLLVSYFKNTELMSMVANICYMSLAVLGGMWMPITMFPKW 
LQALSKLTPTYHLTQVILSPFANSFAGFSLIILIGYGIIMLVIAYIiLSQKRHSI 

SEQ ID 2989 

TTGAAAAATAAAAAAAATAACTATGATTTAATGTATTTTATTCCGTTAGTATTTTTGATTTACCCCATAGGAGGGATTCTCTATTATCACTACCCT 
TTTTGGACTTTATTTTTTACGCTAGCTTTTGTAGGAGCATATTTATACTCTGTTATTATCAGGGGCGAATCAAAGTATCACATGATTGCCTGGTCT 
ACAATGTTGACATATATTTTCTACATGACAATTTTTATAAATAGTGGTTTCATCTGGTATATTTACTTTCTGAGTAATTTACTCGTCTATCGCTTT 
AGAGATAAATTGAAGTCTTTTAGATTCATTAGTTTTGCTTGTACTCTAGCCACAGTGGTATTTTTATGCTTCTTTAAGGCATCAGACTTTGGTGAT 
AGAATCATGTTTCTAATTGTTCCTATTTTTTGTATCGGTTACATGTGGATTGCTATTGAAAATAGAAATAGCGAAGAACAAAGAGAAAAAATTGCA 
GAGCAAAATCAGTATATCAATATTTTGTCAGCTGAAAATGAACGTAACCGTATAGGGCGTGATTTGCATGATAGTTTAGGACATACATTTGCTATG 
ATGACACTAAAGACAGAACTAGCGTTAAAGTTGTTAGAAAAAAGGAACTATGATAAGGTACAAAAAGAACTATCAGAATTAAATCATATTAGTCAT 
CAATCGATGAGTGAGGTCCGTCAAATTGTTTCTAACCTCAAGTATCGTACAGTAGTGGAAGAAATTGATGAGTTGTACCGCTTGTTTCAATTATCT 
AACATTAAGTTAACAGTTGTTAATAAGTTAGAGACGTCACAACTAAGTCCAGTAACACAATCTACAATCACAATGATATTAAAGGAATTATCCAAT 
AATATTGTTAAGCATGCTGAAGCTGATAGCGTGGAGTTGAGTTTAGTAAGGCAAGGTGCTACTATAAATATTGAGATGATTGATAATGGTTGTGGT 



